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Todos os produtos de software One Lambda foram concebidos para auxiliar
profissionais com experiéncia na analise dos genes HLA através da sugestéo

de resultados de tipagem . No entanto, quaisquer resultados clinicos ou
diagnésticos devem ser cuidadosamente revistos por uma pessoa gualifica da
em testes de tipagem de HLA para assegurar a sua precisdo. Este software
poderd ser utilizado como ferramenta auxiliar através da sugestdo de
resultados, mas nao devera ser utilizado como o Unico método de
determinacgéo dos resultados reportaveis. Este s oftware destina -se a ser um
auxiliar de laboratério, ndo uma fonte de resultados definitivos. A conce pgéo
do software ndo diminui o0s perigos associados ao software. O diretor ou
técnico do laboratorio com formagcdo em andlises de histocompatibilidade

deverd rever todos os dados para dete ctar quaisquer problemas com o
software.

Note que este documento foi preparado antes do lancamento do software
HLA Fusion. Assim, € possivel notar pequenas diferencas de conteldo
relativas as telas  da aplicacgéo.
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1. Informac6es Gerais
1.1. Informacbes e C ontatos do Fabricante

One Lambda, Inc.

21001 Kittridge Street

Canoga Park, CA 91303 -2801 USA
Tel: +1 ( 818) 702 -0042

Fax: +1 ( 818) 702 -6904

E-mail: techsupport@onelambda.com
Site: www.onelambda.com

1.2. Informacgbes e C ontatos do Distribuidor

Biometrix Diagnoéstica Ltda

Estrada da Graciosa, 1081 - Curitiba & PR - CEP: 82840 -360
Tel: (41) 2108 -5250

Fax: (41) 2108 -5252

DDG: 0800 -7260504

E-mail: biometrix@biometrix.com.br e tecn ico@biometrix.com.br

Site: www.biometrix.com.br
CNPJ: 06.145.976/0001 -39

1.3. Registro ANVISA

80298499 XXX

1.4. Responsavel Técnica

Edna Cristina Kurokawa Guimaraes Ferreira
CRQ/PR: 09302336
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2. Introduca o
21. O que ® o software HLA FusionE?

O software HLA Fusion acompanha os produtos de tipagem molecular e
triagem de anticorpos da One Lambda. Este software funciona de forma
autbnoma (em um Unico computador) e em ambientes em rede.

As funcionalidades deste  software permitem efetuar o seguinte:
1 Importar dados brutos do analisador de fluxo LABScan 100
1 Introduzir manualmente padrbes de reacdo para produtos Micro SSP,

FlowPRA, LAT e LCT

Ler resultados ELISA para produtos LAT

Analisar dados brutos e rever os res ultados de forma grafica

Ajustar valores de interrupgao para esclarecer os resultados

Atualizar facilmente informag6es de produto (isto €, informacdes de

novo produto e lote)

1 Pesquisar dados especificos e criar relatérios padrao ou
personalizados.

1 Certifig ue-se de que transferiu 0 arquivo de Equivalentes Sorolégicos
com Nomenclatura de Janeiro de 2011 (ou posterior ) antes de importar
catalogos ou de tentar analisar ses sOes/amostras.

= =4 4

Nota: Certifigue -se, ainda, de que o seu agrupamento do SQL Server
corres ponde ao agrupamento de quaisquer instancias de clientes (um
agrupamento codifica as regras que regem a utilizacdo adequada de
cara cteres para um idioma ou alfabeto). Se nao tiver certeza, verifique
junto do seu administrador de sistema/base de dados.

2.2. Documentagdodo Produtoe Arquivos de Atualizagdo

A ajuda online do HLA Fusion contém as informagées e procedimentos mais

atuais do HLA Fusion. Esta disponivel na propria aplicacdo de software Fusion ,
ao pressionar a tecla F1 ou selecionando Help : HLA Fusi on Help (Ajuda >

Ajuda do HLA Fusion). Apesar deste documento, o manual do usuario do HLA
Fusion, ser mantido o mais atualizado possivel, pode estar disponivel  muito
antes do software , para permitir a sua tradugé&o.

Geralmente, informacdes relativas a atua lizagdo do produto, como novas
funcionalidades e resolucdo de problemas, encontram -se nas Notas de
lancamento do HLA Fusion. Se ocorrer um langamento de software de
pequena dimensao e as notas de lancamento ndo estiverem atualizadas, é
fornecido um arquivo README com uma lista de altera¢cdes ao software e
informagdes pertinentes que ainda nédo estéo incluidas no manual do USUArio .

m SIOMETRIX —
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Adicionalmente, sempre é possivel acessar as informag¢des de atualizacdo
recentes do produto na op¢do do menu Help > Product Updat e Notes (Ajuda >
Notas de atualiza¢do do produto) na aplicacéo do software do HLA Fusion ou

no site de downloads da OLI.

2.3. Atualizagbes do P rograma

Nota: Para obter melhores resultados, certifique -se sempre de que esta
utilizando a versdo mais recente do software HLA FusionkE.

O HLA Fusion ira dete ctar automaticamente  aexisténciade atualizagdo/patch
de software disponivel e informara quanto a disponibilidade do mesmo. E
possivel, também, solicitar as atualiza¢des do HLA Fusion . Entre em contato
com o0 seu representante da One Lambda, Inc. para obter uma cépia do
software ou consulte a secdo de Assisténcia técnica abaixo para obter mais
informacdes de contato. As atualiza¢gGes de informacdes do produto ( arquivos
de catalogos, etc.) para o HLA Fusion estdo d isponiveis através do seu
representante da One Lambda Inc. ou do website da One Lambda:
http://download.onelambda.com

2.4. LimitacGes do P rograma

O software oferecido pela One Lambda destina -se a auxiliar o0s prof issionais

com experiéncia em analise de HLA , sugerindo resultados de tipagem e de
triagem de anticorpos. Contudo, os resultados deverao ser cuidadosamente
revistos por uma pessoa qualificada na execucdo de testes de tipagem de

HLA ou de triagem de anticorp os, para garantir a precisdo. Este software
podera ser utilizado como ferramenta auxiliar através da sugestdo de
resultados, mas nao devera ser utilizado como o Unico método de
determinacgéo dos resultados reportaveis. Este software tem a finalidade de
ser um auxiliar no laboratério, ndo uma fonte de resultados definitivos.

Para assegurar a confiabilidade das informagdes de paciente s, armazenadas
na base de dados, os usuarios devem garantirque o  coédigo identificador para
cada paciente e para que cada amost ra sejam Unicos. A capacidade de
armazenamento do HLA é limitada pela sua versdo do Microsoft SQL Server.
Consulte o Manual do  Usuéario do Fusion Database Utility ou o website da
Microsoft (www.microsoft.com) para obter mais informacdes sobre a
capacidade d e armazenamento das varias versdes do SQL Server.

HLA Fusion presume que os dados para cada entrada necessaria se
encontram em formato padréo que néo foi modificado. Os arquivos de dados
brutos devem estar em um arquivo de formato de valores separados por
virgulas (CSV) e devem seguir estas diretrizes:

m SIOMETRIX —
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O arquivo de dados é um CSV gerado pelo LABScan100, utilizando

versoes de software 1.7, 2.2, 2.3 ou XPONENT 3.1.

I Todos os produtos HD devem ser adquiridos na verséo de software 2.2,

2.3 ou XPONENT 3.1.

f O nomedo arquivo de dados, (também conhecido por Session ID [ID
de sesséo]) deve ter 40 caracteres ou menos e incluir a extensao de
arquivo .csv.

T Os dados sdo gerados com base em modelos originais, nado
modificados fornecidos pela One Lambda, Inc.

1 O usuario é responséavel pelas atribui¢cdes finais e deve rever todos os

resultados sugeridos.

2.5. Assisténcia T écnica

Para obter assisténcia técnica ou informar problemas de software, contate o a
Biometrix pelo telefone 0800 -726 -0504, ou através do email
biometrix@biometrix.com.br . Para acessar aos requisitos do sistema,

consulte o Guia de Instalagdo do Software HLA Fusion.

== Bi‘omemix _ ] 15 [—
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3. Escopo Deste Manual

Este manual fornece informag6es sobre como importar dados brutos , efetuar
alte racdes nos valores de interrupgdo e outros ajustes de configuragédo e
controle , conforme necessario para a analise , € também localizar e reportar
resultados de andlises.  E muito importante reconhecer que os dados de CQ
(Controle de qualidade) utilizados com este programa e as predefinicbes
estabelecidas neste programa baseiam -se na experiéncia da One Lambda
com o produto em um ambiente de investigacdo e desenvolvimento
rigorosamente controlado. Assim, um laboratério que efetue testes de
tipagem de HLA ou triagem de anticorpos em outro ambiente podera ter de
repor os valores de interrupcdo para cumprir requisitos laboratoriais
especificos.

No Main Menu (Menu principal) do HLA Fusion, € possivel acessar o0s trés
componentes principais do programa:

1 Analyze Data (Analisar dados)

1 Manage Records ( Gerenciar regist ros)

1 Manage Samples ( Gerenciar amostras)

Adicionalmente, é possivel ter acesso  as seguintes funcionalidades:

1 Patient Information (Informacdes do paciente)
9 Utilities (Acessorios)
T Help (Ajuda)
1 Exit (Sair)
Este manual auxilia a comecar a utilizar o HLA Fusion da One Lambda. Inclui

uma visédo geral do sistema e, em seguida, direciona para o processo de
analise de dados.

Consulte 0 Guia de Instalagdo do Software HLA para obter as instrucdes de
instalacéo.

m SIOMETRIX —
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4. Navega ¢éo

Esta secdo descreve as varias formas de acesso aos menus e fungbes do
software HLA Fusion, bem como sobre utilizar a ferramenta Navigator
(Navegador) para acessar e deslocar -se entre sessfes e amostras.

4.1. Iniciar Sessao no Fusion

Cligue duas vezes no icone do HLA Fusion é\ na area de trabalho do seu
computador. Também € possivel abrir o programa através d o menu do
Windows: Iniciar > Programas > One Lambda > HLA Fusion.

—loixf

HLA Fusion~

Last Mame™ : "‘f‘our Last Marme ‘

First Mame™: ‘Your First Mame ‘

Role® ILab Technologist j

Usger Mame “ ‘

[V ONE LAMBDA ® ® ®

E apresentada a caixa de didlogo Security Login (Inicio de sessdo de

seg uranca). Telade inicio de:sesséo-seguraFusion

r‘}'}, HLA Fusion—&mﬁw
HLA Fusion

User Mame™ |BSmith

Verséode:S( Password™, |~
Server utilizad

Forgot User Name

Basede dado: 2005 Express Edition

que o Fusio

{localFUSIONYFUSION_Database
Version: 3.0.0.13925, Created on: 4/27/2012
Used: 3% - 333 MB of 10240 ME DB size
Regional Settings:
Client: English (United States)
Agg‘s‘z@ om ‘é‘;‘ét P DB Server: s _english\SQL_Latin1_General_CP1_CI_AS

FYHONE LAMBDA © @ @

Introduza o seu User Name (Nome de wusuario ) e Password (Senha) do HLA
Fusion.

Clique no botdo Log In (Iniciar sessao) para abrir o programa.

mm SIOMETRIX
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Nota: O campo Database (Base de dados) apresenta a base de dados a qual
estd conecta do atualmente.

4.1.1. Recuperar N ome de Usuéario ou Senha

I Casoesqueca seu User Name (Nome de usuario ) do HLA Fusion, clique
no link Forgot User Name (Esqueci o nome de usuério ), introduza o seu
primeiro e dltimo nome e selecione o seu cargo no laboratério
(supervisor ou técnico). O sistema apresenta o nome de usuario
correspondente aos dados que forneceu.

1 Casoesqueca sua senha do HLA Fusion, clique no link Forgot Password
(Esqueci a senha) e responda as duas perguntas de seguranca que
foram pedidas quando con  figurou o seu perfil de  usuario .

1 A senha serda apresentada quando as perguntas forem respondidas

corretamente.
_loix
-
HLA Fusion- @00
LTSV G o User 1D ® Forgat Usert ame

Secunty Juestions

“What iz the last name of vour best childhood friend 7 * | |

What is the name of the city you were barn ? % | |

Your Password is : | |

'VJONE LAMBDA ® ® ®

| Get Password || Close |

4.2. Definigbes -Chave do S istema

4.2.1. Resolucdo daTela
O software HLA Fusion requer uma resolugdo de tela de 1280 x 768 . O
software apresenta uma men sagem se a resolucdo atual da sua tela for

inferior as definicdes esperadas.

Nota: E possivel escolher ndo apresentar esta mensagem através do link Edit
(Editar) na secdo General Configurations (Configuracdes gerais) da
pagina Home (Inicial).
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T

The minimum required screen resolution is 1280 X 768.
Please use display settings to change the screen resolution.

Do you wish to continue?

- Don't ask me this again

e | ]

Resolugaominimal detela

Selecione Yes (Sim) para que o sistema tente efetuar o ajuste. A aplicagédo
continuard a ser iniciada mesmo se nédo for possivel ajustar a resolucao. Ao
selecionar No (N&o), os ajustes podem ser feitos manualmente.

Além disso , se 0 seu computador uti  lizar o sistema operacional Microsoft®
Windows 7®, a  definicdo de visualizacdo de texto devera estar definida para
Pequeno - 100% (predefinicdo) . Efetue estas etapas , se necessario , para
ajustar o tamanho de visualizacdo d atela:

1. Cligue com o botdo direit o do mouse no ambiente de trabalho do
computador. Selecione aopcdo Resolucdo de tela.
E apresentada a janela Resolucéo de tela .

Janela-de resolugéode telando Windews
=10l

B 2l Control Pane! Ttems + Display + Screen Resolution - ‘Search Contral Pane
7
| Fe Edt vew Tods Hep

Change the appearance of your display

o |
:
Diply: ey |

et

Advanced settngs

Conectt 3 projectr or press the Y key and tp )
Make text and othes tems brge or maler
wihat deplay settngs shouid  choose?

o Cancel ey,

mm SIOMETRIX
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Selecione Aumentar ou diminuir o tamanho de texto e de outros itens ,
(consulte o anterior).
2. Selecione o tamanho de texto peq ueno.

Windows - Selecionarpequen
DDlsplav ;IQIZI

aov |i,_J ~ All Control Panel Ttems ~ Display. = [ search Control Panel

| File Edit View Tools Help

Contral Panel Home Make it easier to read what's on your screen
You can change the size of text and other items on your screen by choosing
Adjust resolution one of these options. To temporarily enlarge just part of the screen, use the

Adjust brightness Magnifier tool.

(@ Calibrate color

Change display settings _)(: Smaller - 100% (default) Preview

Connect to a projector
Adjust ClearType text

Set custom text size (DPI) € Medium - 125%

See also

Personalization
Aol
Devices and Printers

4.2.2. Permissdes de Arquivos

Todos os usuarios do HLA Fusion devem ler e gravar as permissdes nos
seguintes diretérios e  arquivos :
1 OnelLambda.Fusion.Interface.exe.config
1 ReportMap.xml
f C:\OLI Fusion\ (e todos os subdiretérios e arquivos nestes
subdiretérios)
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Interface do  Usuéario

Paginas | niciais do Fusion

Abre JJBIEIRSE  Abe ajanckraaslys
Abre a janela Catalo (Atualizag é‘g do Produe} ‘Selection

Management((Gesté arquivo de referd- (Selegaoide produtos
cia)

de analise)

A

de catalogos)

3 HLA Fusion™ =]
AnalyzeData Reports Data Sample PatientInfo  Profile  Utiities Help  Exit NOtiﬁCaQéO de que
£ = @6 & &= I e, i A
@ &HESEIEQAEAE AENESEEE Y . estéo disponiveis
. - 7 = Z
{ ) | catalogosrnovesou
Home H LA F u s l 0 nwI Qf L’ = atualiz%dos
o g
Products and Catalogs * ¥
LastUpdate Date: 34272012 [Details]  [Downoad)  [Edit] A -
LABTppe: 33 LABScreen: 109 Rieference fil Updates: 0 Pa-r'aiver-lflcar a
existéncia:de
EM":‘“E‘SSP 158 . ;—2; ;7 LT 9 Check for HLA Fusion Updates . atualizag("jes ido
e o software Fusion
550: - Quantiples Beads: 2
Abre aﬂiela _FusmnFE' EEL (local\SOLEXPRESS Database: FISION_N; Used10% - 75 MB of 1024000 MB DB s Abre a"jane‘alde
: Lsion local atahase: _New sed10% - o size 1 1 £
UsersiLis Selings: us_englsh\SQL_Lalin!_Geneial CPT_CLAS  Version 300 Createdon 1/12/2012 L _conflguragaoda
(Lls,ta;(de‘ E AudtLog SOL: (localhSOLEXPRESS Database: AuditLog 1 Used: 5% - 4MB of 2000 MB DB size |mpresso[a
usuaios) Users — [ Printers ‘
Abrea ianele Number of Users: 2 —-__—-_'—* Edi] | | Spow Fint Screen preview dilog [Ed] Abre ajjanela/de config:
J. vele Active; 2 Supenvisors: 1 (i ez ez l’a(;ﬁ@[ orkusion para
Nay|gat0| N i Show Print Report preview dialog i N
SearchCriteri Inactive: 0 Technicians: 2 s s geraﬂ (reg,stro deaudib-
1 =
- _ General Config ria, ativacao de:transé-
(Critérios fg‘ Navgeos seach A R Aultogaig erebled No ca réncias-automaticas; tip¢
pesquisa:a Defaul Paliert Donor Type: Palient de paciente cetc.)m-
navegador | Reference fles auto-donrload enablect No it Logging Statue: [l pressora,URLs e-de
URL and file path setup: Yes Luta Danor PRA Caleulation: NnR configuf&géoide caminh
""""" T Default Home Pags: Home Stay Cunent Sample After Save or Confim: No ™~ L dO diretérlo
@ Home One Lambda Product Documents
o Exploradpﬁ:d“ & o Catalog fom Catalog Description Win{eliee o iksheet Probe/Frimer | Datasheet = Verde se Audit LOggm
Fusiong clique DD (BT (A1) (Registrodesauditoria
em ql:lalquer [53%] Micro sse Fi55014 12R 00 |January 2012 | LABType® 5501 Class | A Locus Typing Test, Lot #12R estiver ativado,Ver-
botao para % LABScreen RSS01B 014 11 |January 2012 |LABType® S50 Class | B Locus Typing Test, Lot #0714 | RSSO18 014 WS RSS071B (14 BRI melho se westi.ver
abrir o produto RSSO 016 (01 |Januay 2012 | LABType® S50 Class | B Locus Typing Test, Lot 4015 desativado
COrreS‘andente IE (e BSSO1C 009 OF |Januar 2012 | LABTppe® 550 Class | C Locus Typing Test, Lot 8009 | RSS01C 009 WS BSS01C 009 BA
LCT RSSO1C 010 01 |Januam 2012 | L&BType® S50 Class | C Locus Typing Test, Lot 4070
RSSOTE4T D0... |January 2012 | LABType® S50 Class | Exon 4-7 Supplement Typing . | RSS01E47 001 WS RSSOTE47 D01
}@ i) RESOIET Q02 |Janusy 202 | LABType® 550 Clsss | Evon 47 Supplement Tysing
era(d( »| || BSS0151 004 .. [Januar 2092 | LABType® 550 Class | B7 Supplement Typing Test, L. | RSS0151 004 W5 RS550151 004 BRI
status*ﬂ_& User Name: ‘ ol ‘ |Server Name: ‘ (JlocaliSQLEXPRESS ‘ ‘ Database Name: || FUSION_Mew ‘ |Ver | 3.0.0

Esta opcdo de
individuais do produto, importar dados e visualizar janelas de analise
Também permite visualizar ou
transferéncias de

Nota:

Esta interface aparece ao

Para apresentar a pagina inicial de um dos produtos i

interfface do  usuario permite acesso as paginas iniciais
S.
acessar dados do sistema ou do produto,

arquivos de referéncia e definigbes de configuracgao.

Se a péagina atual ndo apresentar informacgfes atualizadas depois de
efetuadas quaisquer modificagbes ou tr ansferéncias, volte a pagina
Home (Inicial) principal e, em seguida, volte & pagina inicial do produto

para ver as alteragdes.

iniciar sessao pela primeira vez no HLA Fusion.

ndicados na area do

canto inferior esquerdo da pagina, clique no botdo ou na op¢ao do menu. Para
LABScreen :

m SIOMETRIX
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1 Na pagina principal do Fusion, clique no botédo

LABScreen ou clique no botdo LABScreen na barra
de ferramentas do HLA Fusion na parte superior da
tela .
®
ou, A

1 Selecione Analyze Data > LABScreen (Analisar dados > LABScreen) na
barra de menu do Fusion.

Repare como atela muda para acomodar o produto One Lambda selecionado

Nota: As bases de dados migradas e as atualizadas partilham a mesma
interface.

Se desejar definir  uma das paginas iniciais como pagina inicial predefinida
para que cada vez que inicie sessao no HLA Fusion, proceda da seguinte
forma:

1. Volte a PAagina inicial rincipal do Fusion
g p p %lﬁ}ﬂome

clicando no botéo Home Page (Pagina
inicial) no lado es querdo datela ou

@ no botdo P&ginainicial na parte superior esquerda datela nabarra
de ferramentas do Fusion.

3 ;lgmi 2. Na Pagina inicial, cligue em
0 0®a4q [Edit] (Editar) no lado direito da
secdo General Configurations

General Setting | Printer Setup | URLs | Paths |

Enable Audit Trail Logging [~

Erate Ao Dowroad o eforonce s I (Configuragdes gerais).
Defaut Patient/Donor Type |Patient - OU
ELISAReader Serial Pot [ ¥] ’
ko DoncrPRA Caliston [ Cligue na palavra Utilities
Donor Groups for PRA .
=] (Acessorios ) na barra de tarefas
Stay Current Sample Afer Save or Corfirn [~ do Fusion.

Default Home Page

Secondary Ab

Na aba General Settings
(Definicbes gerais), acesse a lista
pendente no campo  Default Home
Page (Pagina inicial predefinida) e
RO Laioos 000 | marque uma opcao para definir
como pagina inicial predefinida.

3. Clique em Save (Salvar) e, em seguida, em Close (Fechar).

22



mm SIOMETRIX

Rev. 01¢ Jul/2013

4.3.2. Iniciar o Navigator (Navegador)
Se a aba Navigator (Navegador) ainda néao aparecer no lado direito i’:@‘
da janela da aplicacédo, cligue no botédo Show Navigator (Mostrar

navegador) da barra de ferramentas para ativar a fungéo

Ou,

Navigator ' Mova o cursor sobre a aba Navigator
gi::lu;g‘ g;:tsiz:t;ate \ (Navegador) na extremidade direita da janela

da aplicacdo para deslizar o Navigator
(Navegador) e tornd -lo visivel .

Group:

Arvore do Navigator

] ; N ador)do Fusi
4.321.  Arvore do Navigator (Navegador) Navegrsi])dicrasioion

!Navip&ot
@ Product C TestDate

Utilizando a arvore do Navigator  (Nave gador), e |Ges _ ,

. i . Catslog " SessionDate
possivel navegar facilmente entre  produtos de analise, i

~ (=} ype
sessdes, amostras e datas de testes. B 0405WORKSHOP_DRB345_

RSl 0406 workshop_DRB1_lot 10_
B8 0406workshop_dab1_lot 6_ID
RS 0406workshop_dpb1_lot2_ID
RS 0407wksp_DR_lot12_1D1046
RS 0406workshop_C_lot 6_1D40

B 0407wkshp_rssoB1_cl_ID104
=) MictoSSP

'.:f Micro SSP_20110927130414

RS Micro SSP_20110927125212
=) LABScreen

B8 0405_LSM12 009_ID172_tak

¥ 06-28-05 John Hopkins LS2_
BY 0407.514004_001_10328

B 020206_tsm11_ID380
e 02131_LSM12_011_01_ID32

Nota: Clique duas vezes em uma sesséao ou clique no sinal + a esquerda do
modulo Catalog (Catalogo), Date (Data) ou Product (Produto) para
apre sentar a lista de sessoes.

I i
Groue = Poduct © TestDas LABDE
Produtos C Coog € SewsonDate Sessbesn 240 -uccan ) of (RMED
do HiLst | 55 Navigator -84 040303_D0_004 - 12/18/200
)  LAEScreen gator .::»: 0407wksp_RS502345_005_I
Fusior |jswr (Navegador ‘:E: 0408workshap_DRB1_lot 10_
& LT i 0406workshop_C_lot 6_ID404
'
Cliqgue em um nome de amostra para apresenta -la na janela de analise.
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4.3.3. Agrupamento de R esultados

As sessbes e amostras apresentadas através da ferramenta Navigator
(Navegador) podem ser ordenadas por Varios critérios:

Produto

Data da sesséo
Catalogo

Data de teste

= =4 4 -

A predefinicdo é agrupar por Product (Produto). Consulte as proximas sec¢des
para obter os detalhes sobre as véarias opgdes de apresentagéao.

4.3.3.1. Agrupar por P roduto

Sessbdesrevistas/nao-revistas

Mavigatar

O Navigator (Navegador) apresenta
sessOes imp ortadas para cada tipo
de produto, com base no intervalo

@ Product ¢ TestDate
" Catalog ¢ Session Date

Group:

As sessberdo e ..
4 Lucoolshop oD revistasacmppe- de datas~ e outros crlterlos- definidos 5
B3 0406uorshon B ot ID4) sentadasemAZll. ha opcao Find (Localizar). Se ja
e workshop_4&_ Lot 7_| . 'S
. . estiver no modo de anélise para um
As sessbes-revistas A -
sioapresentadas  determinado produto, seréo
em PRETO apresentadas apenas as sessOes
gue encaixam no intervalo de datas
0420071zm12_013lo_ID1051
s 042007L52401_004_10329 para esse prOdUtO'
- S% 02131_LSM12_011_01_ID32
- S% 021308-L5M14 hnalot g_IDE
-9 130907_LSM_13_WBLCO006_ H H H -
N iy Clique no sinal + junto ao tipo de

produto que interessa  para
apresentar as suas sessoes.

1 AssessOes apresentadas em azul sdo as que ainda nao foram revistas.
Quando efetuar a revisdo de uma sessdo, a sua cor na lista do
Navigator (Nav egador) muda para preto .

1 Cliqgue em um nome de sessdo para apresentar as amostras nessa
sessao. Para LABType e LABScreen, o sistema também efetua uma
andlise do lote e apresenta os resultados no Session Summary
(Resumo da sessdo).

Falhade-amostra:em Batch-Analys
(Analise do lote)

Se uma amostra de sessdo  for apresentada em
vermelho , significa que houve falha de amostra
em Batch Analysis (Analise do lote). Group: & Product € Date  Cotalog

Jogebiae py

El LABT_I,Ipe =
H 101 408-58%x_002_HD_M

1 Cligue em um nome de amostra para 2
8% 105722R_250110_361_A

apresenté -la najanela dados. = 88 105722R_ 290110361 A

8 G MEG COMTROL

GO52510105115

= BIOMETAIX _ ]
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4.3.3.2.  Agrupar por C atalogo

Agrupar jporcatélogo

Ao selecionar a opcao de agrupar por
pe grup P " Product ¢ TestDate

Catalog (Catalogo) no Nav igator Group:

(Navegador), as sessdes sdo apresentadas (¢ Catalog (" Session Date

por ordem alfanumérica por Nome de = FLIHD 003

catélogo . g_F wPRA_20110823103509
FlowPR&_20110823104141

[=}-LAT1240_002_00
::: LATO1112008
- latmixed1 Otest

4.3.3.3. Agrupar por D alade Teste

Ao selecionar a opgéo de agrupar por Test Date (Data
de teste), as sessbes sdo apresentadas por ordem
cronolégica , de acordo com suas datas de teste.

Mavigator

Group: E F'rodu

©° Catalog ¢ Session Date

JoRbIne

E-11A72012
E 9/16/2012

[ij__;;ﬁ;g”sm‘B—PH‘“—LDT”—'D Caso contrario, a utilizacdo desta ferramenta é a
L g B LM s ot DG mesma descrita anteriormente em Agrupar por
- 88 130907_LSM_13_wBCO005_ produto.

B 4/20/2012
042007L52401_004_ID329
! B 0420071sm12_013l0_ID1051
(- 419/2012
[ 8/30/2011
[ 44114201
[ 2/28/2011

W\/\/"\/\\/‘/\J\-/\/\,\,

4.3.3.4. Agrupar por D alada Sessdo

Mavigatar =
Gt 0 Product 0 _JestDa %
& Calalo E) ) - .
Ao selecionar a opcdo de agrupar por Session Date

E-11A772011

B e g 1053 (Data da sessao), as sessdes sdo apresentada s pela
PO ordem cronoldgica das suas datas de criagao.
20080M116_PRAT_LOT11_1D42
06-28-05 John Hopking LS2_009_2
0B-28-05 John Hopking LS1_009_1

042007em12_01 _ID10ST Caso contrario, a utilizacdo desta ferramenta € a

042007L52401_004_ID329

U2131LSM12_ 0110113214 mesma descrita anteriormente em

021308 L5M14 hna ot g_IDES

FlowPRé_20111117170611_FL2HD

8 FlowPf4_20111117170441_FLISP
BN 170453

X

A A S SR A

Agrupar por Produto.

= BIOMETAIX _ ] 25 =
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5. Acesso asFungbesdoS of t ware HLA FusionkE

5.1. Opcdes do Menu P rincipal

Analvze Data FReports Data  Sample  Patient Info Profile  Ukilities  Help  Exit

O M S SRR A 8B R

Opgbes-nasbarra dexmenucdo:Fusiol

E possivel acessar as funcionalidades do HLA Fusion a qualquer momento, a
partir do Menu principal da barra de ferramentas, que é apresentada na parte

superior das janelas de aplicagdo do HLA Fusion. Consulte as secdes
seguint es para obter uma lista das opcdes disponiveis em cada item do menu

principal.

5.1.1. Analyze Data (Analisar dados)

Cada opcdo neste item é um produto molecular ou T p——
anticorpo para o qual podera importar arquivos CSV ou LABTvpe
introduzir manualmente reacdes e dados de analise. Para Micra S5P
obter detalhes, consulte as se¢des de analise de produtos LABSCresn
individuais neste manual do usuario . LAT
LT
FlowPR &

Barra dermenurAnalyze Dat:

(Analisardados)
5.1.2. Reports (Relatorios)
Ao selecionar este item, é apresentada a Reports Page (Pagina de relatdrios),
permitindo criar relatorios dos seus dados de analise.
5.1.3. Data (Dados)

Ao selecionar este item, é apresentada uma Data Window (Janela de dados)
gue permite gerenciar (isto &, eliminar, arquivar, ativar ou mover) sessoes e
amostras, mapear alelos de sessdo para uma nova nomenclatura NMDP e
visualiz ar/imprimir arquivos de registro de dados de sessao.
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5.

As opcdes neste item
gerenciar
também ¢é o menu para
Luminex e para criar listas de
e desenhos de placas.

5.

As opcOes neste item referem
pacientes/ doadores ,
paciente/d oador individuais e localizar dados de
anticorpos do pacient e.

5.

Profile
[y Profile

Lisk L=er
Lab Profile

Rev. 01¢ Jul/2013

1.4. Sample (Amostra)

Sample

Import Sample Lisk

referem -se a importar, criar,
e exportar informacdes da amostra. Este
gerenciar listas de testes
trabalho de amostras

Manage Sample Info
Manage Test Lisk
Create Sample \Warklist
Create Plate Design

Barra dermenus:Sample:(Amostra

1.5. Patient Info (Informagbes do paciente)

Patient Info

-se a importar listas de
gerenciar informacbes de

Impork Patient Lisk

Manage Patient
Ab Tracking

Barra dermenurP@#ent Info
(Informacgbes:do-paciente)

1.6. Profile (Perfil)

Existem pontos neste item para criar e gerenciar 0 seu
préprio perfil de  usuério , listas de usuéarios do sistema e
privilégios e informacdes laboratoriais . Também existe

uma opc¢ao para alternar entre as op¢des da pagina inicial

depen dendo do seu sistema e preferéncias de navegacao.

Barra dermenurProfil
(Perfil)

5.1.7.

As opcdes neste item
referem -se a importar

arquivos de
catalogos, coédigos e
sorologia , configurar
0s produtos
moleculares e de
anticorpos que
analisar, configurar o
seu sistema H LA
Fusion e validacdo do
sistema.

Utilities (Acessorios)

Ltilities

Update Reference k

Catalog Template Association

Malecular Produck Configuration  k

Zreate Combined Products
Set Default Megative YWalue
Set Mixed Product Configuration
Set Analysis Configuration
M3 File Inport

Antibody Product Configuration

zenetal Settings

Products Selection

“alidation *

Switch User
Switch Database

Barra dermenu: Utilities (Acessorio:

m SIOMETRIX
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5.1.8. Help (Ajuda)
Help Este item permite acesso as seguinte s
AR AT A Fl informagdes do software HLA Fusion:

Product Update Motes

Check for HLA Fusion Updates 1 Ajuda online, que fornece orientagéo
FAQs na utilizacao do software HLA Fusion.
About HLA Fusion™ 1 Links para videos tutoriais , 0 Show Mebo

(Mostrar -me).

Baa desmatin HiRiAGbil) T Notificacdo de atualizacbes e uma
descricdo de novas funcionalidades no
software HLA Fusion mais recente.

i Perguntas frequentes sobre o software HLA Fusion , atualizadas
dinamicamente

1 O numero de compilacdo e de versao da aplicacao do software HLA
Fusion em uso .

Nota: A ajuda online pode ser ace ssada a partir de qualquer ponto do HLA
Fusion, pressiona ndo a tecla no seu teclado. Ocasionalmente, sdo

efetuadas atualizagbes a ajuda online , entre langamentos do HLA
Fusion. Para garantir que  possui o arquivo de ajuda mais atual, visite 0
site de downloads da oLl em:
download.onelambda.com/pub/tray_info/Windows/HLA Fusion_Catalo
gs/Document/
5.1.9. Exit (Sair)
Ao selec ionar este item, é apresentada uma caixa [ o
de dialogo que permite selecionar Yes (Sim) para & oo vou ot to cxit LA Fusion™?
sair e fechar a aplicacdo HLA Fusion , ou No (N&o) o
para manter a sessdo atual aberta. ves no |

Mensagem:de:confirmagéo«de:saic

5.1.10. Botdes da Barra de F erramentas

O HLA Fusion fornece uma barra de ferramenta s, apresentada mesmo por
baixo das opc¢bBes da barra de menu principal com acesso a funcdes
frequentemente mais utilizadas.

Botdes darbarraide ferramentas-do:Fusion

fnalvze Data Repaorts Data  Sample  Patient Info Profile  Ublities  Help  Exik

& & FE R E &S| @ EEE| R LR @mE s
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Também é possivel passar o

etigueta com o nome de cada botéo.

Note que alguns botdes sé estao

estiver natela Analysis (Andlise).

A tabela seguinte descreve cada botdo da barra de ferramentas:

Botao

Nome

mouse por cima dos botdes  para ver

Rev. 01¢ Jul/2013

uma

disponiveis para utilizacdo quando

Outros botdes e controles

Home (Inicial)

Nome

L AN ¥ iR

Find (Localizar)

Produ ct
Analysis (Andlise

de dados do

produto)

Data

E@E

Print
(Imprimir
relatorio)

Report

B

Preview Report
(Pré -visualizar

Sample
Navigation Tools
(Ferramentas de
navegacao de
amostras)
(apenas visivel
durante a analise
de amostras).
link <<Summary
(Resumo)
retorna a tabela
de resumo de
amostra
associada.

O

Apresenta a data
da amostra atual

na janela de

analise.

de pesquisa incluindo:

da sessé 0) e catalog type

m SIOMETRIX

(tipo de catalogo).

ID (ID de
Session ID

(ID de catalogo)

relatorio)
Print  Screen
(Imprimir  tela)
Magnify
(Ampliar)
Show
Navigator Sample Date: 8;'23,#2013
(Mostrar
Navegador)
Patient
(Paciente) 5.1.11. Find (Localizar)
- Related Clique no botdo Find (Localizar) para abrir a
Reco‘rds Search Window (Janela de pesquisa) do HLA
(Rleg_lstrog Fusion, para registros utilizando varios critérios.
relacionados) E possivel pesquisar por Patient
Side -by -Side paciente), Sample ID (ID de amostra),
Analysis (ID de sessédo), Catalog ID
= (Andlise lado a (e especificidade) ou Other (Outro).
lado)

Other (Outro) permite fornecer varios critérios

date range (intervalo de datas), session status (estado

29—
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A caixa de didlogo Find (Localizar) também permite modificar os critérios de
ordenagéo e de apresentacdo de Navigator Session (Sessdo do navegador).

Tela‘Searchr(Pesquisar) do-Fusion
i

= .
HLA Fusion® 9000006
Search Criteria r Sort Navigator :
Selecione-este B [ Sessions Defi
_ - n i efina acordem
critérios pare |ff| T By Patient ID B e r— pela gual0s:seus
; L ¢ By Samole ID [[] Tray Status ' =
pesquisa‘basici By am?e E  Somsion Nome resultados de
" By Session ID pesquisa:serao
. " By Catalog ID ] apresentados.
SelecioneDther Specicty |
(Outro) para:ativar: Display Fields for Navigator
apresentagao-d Other B [# Sessions
Sort (Ordenar): [ gess::nn g;me
Field (Campo Test Date: | [~ = ; T::tmgr;te ’
Procure poriDat Session Date: | 57 12012 =] _ [i7 572012 =] [ Catalog Escolha:que
range ((Intervalo:c: [] Locus Type informacéo
datas), Session:Stat JJ| | Session Status: |Finished | L] Tray Status pretende gue
~ Test .
(Estadodasessao) | | Cataiog Type - - - 58 o Sample Name seja/mostrada.
CatalagTyee1(Fipad L ABSomen [ Well Postion
catélogo) [ Patiert 1D
[] Sample Date
[ Well Status
&)

Depoisde-definif: seusrcritérioscde-pesiga,
clique nolbotéoFind (Localizar) parariniciar a;pesquisa

Nota: O intervalo de datas definido ho campo Session Date (Data da sessao)
€ utilizado como intervalo de datas predefinido por todo o HLA Fusion,
tal como nas janelas do Navigator (Navegador) e de Reports
(Relatérios). Sempre que alter  4-lo e clica r no botdo Find (Localizar), a
predefinicAo muda para o resto da ap licacéo.

5.1.12. Print Report (Imprimir relatério)

Em qualquer tela Analysis (Analise), ¢é

possivel  clicar no botéo Print Generie TYping '

(Imprimir) para apresentar uma lista dos Molecular Custom

relatérios  disponiveis para impressdo  (os Quste Typloe) Reeuls oy Senpls
relatérios indicados sdo especificos do Allele: Surnmary

produto que atualmente em analise , por Allele Cade

isso, 0 que esta apresentado no exemplo Malecular Typing Summary

podera ser diferente). Se houver uma

impressora  configurada (através de Exemplodie-opgées deimpressde relairios
Utilities > Printer Setup - Acessorios > Configuracao da impressora) o relatorio
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selecionado serdenviado automaticamen te para impressdo .Caso contréario, é

apresentada uma caixa de dialogo através do qual é possivel selecionar uma
impressora.
5.1.13. Preview Report (Pré -visualizar relatério)

Em qualquer tela Analysis (Andlise),

Patient Summar

Patient Typing I:;r el cligue no botéo Preview Report
(Pré -visualizar relatério) para

apresentar uma lista de relatérios que

poderdo ser verifica dos antes de

imprimir A os relatérios indicados sé&o

Patient Cuskam
Malecular Cuskom

Cuskom Typing Resulks by Sample

Allele Code especificos do produto  atualmente em
Allele Summary andlise . Os relatorios sao apresentados
Malecular Typing Surmmmary em um a janela de pré -visualizagdo.
Panel Summary Utilize os botdes  Print (Imprimir) e
o Gverview Export (Exportar) na janela de

pré -visualizacdo para obter o relatorio

Exemplode-opcdes derprdisualizagidoide  no formato selecionado.

relatorios Clique no botdo Close [x] (Fechar) no

canto superior direito  datela para sair da janela de pré  -visualizagéo.

5.1.14. Print Screen (Imprimir  tela)

Em qualquer tela Analysis (Andlise), clique nobotdo  Print Screen (Imprimir
tela ) para abrir uma nova janela que contém uma imagem da tela da janela

de andlise atual. Clique no botéo Print (Imprimir) (canto superior
esquerdo) para enviara  imagem da tela diretamente para a impressora.

Para fechar esta janela, cligue no botado Exit [x] (Sair) ou no botdo  Close
(Fechar).

i)
T —r—_—r

ORAEGQATAnw AR $UR R Y ey 21 4 B A o
O (| | 2 et Gty | Wt [ | ot o | {

ot o 0 002 e 2o soocvm [ ot o S s T Tt ] el o ]

v A.GL E:Jr

P | Foe | TantubTe| Mo St | Orao bot e o

R = |
T e ey =y
el LA S e . Dm0 A D RO e AP s FAAOAD  est Bade wTLONN W A4S

Exemplo:de resultados derumaiimpressao deitela
I H m ‘I?‘ I e ——————————————————————————————————————————————————————————— |
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5.1.15. Magnify (Ampliar)

Em qualquer janela Analysis (Andlise), clique no botao

para ativar a lupa e aumen

tar qualquer sec¢édo da janela. Utilize o seu

Rev. 01¢ Jul/2013

Magnify (Ampliar)

mouse

para mover a lupa e utilize as teclas de seta no seu teclado de computador
para aumentar ou diminuir a altura e largura da &rea aumentada.

Cligue em qualquer ponto da tela para desativar a lupa.

Cross Loci

» —13 2E | 3C | 3B

Sample Rxn p X

X x

A*010103

Af10104

Ar0102

A0103

A*0108

Ampliar uma:area

5.1.16. Show Navigator (Mostrar Navegador)

Se o Navigator

(Navegador) do Fusion (apresentado normalmente no lado
direito da janela da aplicacdo) ndo estiver visivel, clique no botao

Show

Navigator (Mostrar Navegador) na barra de ferramentas. Quando o
separad or Navigator (Navegador) for apresentado, deslize o seu cursor sobre

ele para abrir o painel do Navigator (Navegador).

M awigatar

Group: * Product © TestDate
" Catalog ¢ Seesion Date
=HLABT vpe |

::_: 0406warkshop dgbl_lot 6|
i [40Bwarkshop B_lot 3 104
D406warkshop & Lot 7104

I0)EbIAE

O Navigator
(Navegador)
do Fusion

m SIOMETRIX
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5.1.17. Patient/Donor Information (Informacdes de paciente/d oador)

Em qualquer tela Analysis (Analise), clique no botéo Patient (Paciente)
para apresentar a tela Patient/Donor Information (Informagbes de

paciente/d oador), na qual é possivel inserir  ou editar informagbes
relacionadas com um paciente ou d oador e associa -las a amostra atual.

7 Patient /Donor Information x|
General Info | 1D: Name:

Enter new patient/donar information or search patient/danor to edit

Search Patient/Donor

¥ Enfoice ISBT farmat for Patient/D oo 10 [T uchived

- Patient/Dionor Info

1D I el
Patient/Donor Fla: i I
W Patient = State/Province I Diagnasis I
I jv

Farnily I I Country I Elood Type
First Mame * I Postal Code I Bh

Middle Mame I Bealiun I—

Last Mame * I Fhore I— Status I j EI
T lant T -

Birthdate |<Salecl Dates - I abile: I DRITEE =T (5T I J EI
From Other Facility r

Btz | " Male © Femae & UNK| ‘wiork I
Facility M ame

Category Group | % Human € Animal | Fax I I

SoH I— Email &ddress I

Ethriicity | | ELEL e

Addiess Dronor Center [0
Divizion I

Hozpital Mame
City I

~ Spouse Info

Spouze Mame I Blood Type I -
Emergency Contact I Phone I

||< | < | > | »l | | Add New H Export || Save H Delete || Print || Transzlate Alleles || Close |

VJONE LAMBDA ©® @ ®

TelaRatient/Donor| Information| (Informagdes de-paciente/doador)

Também € possiv el abrir a tela Patient/Donor Information ¢ | PatientInfa Brofie Uit

(Ir.1forma(;oes de.paC|ente/d oadoNr) a qua!quer momento, . ImportPatient List
clicando em Patient Info (Informacgdes do paciente) na barra =

de menu do Fusion, seguido por Manage Patient (Gerenciar Ab Tracking @

paciente). B

m SIOMETRIX —
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5.1.18. Related Records ( Registros rela cionados)

Um Related Record (Registro relacionado) é uma amostra que esta associada
de alguma forma a amostra ou paciente atual.

Em qualquer tela Analysis (Andlise), clique no botdo Related Records
(Registros relacionados) para carregar todos os regis tros relacionados com a
amostra atual na lista pendente no campo Sample ID (ID de amostra). Utilize
as setas de navegacao da amostra para apresentar a anélise de cada registro
relacionado.

Para sair do modo Related Records ( Registros relacionados) e volt ar atela de
andlise anterior, clique no link <<Summary (Resumo) ao lado
esquerdo do campo Sample ID (ID de amostra) , na parte superior datela .

Nota: Esta funcao também pode ser acessada clicando com o botédo direito
do mouse sobre uma amostra no Navig  ator (Navegador) do Fusion.
Reveja as sec¢bes especificas do produto deste manual para obter mais
informacgdes sobre a utilizagdo desta funcionalidade.

5.1.19. Side -by -Side Analysis (Analise lado a lado)

Em qualquer tela Analysis (Andlise), cligue no botao Side -by-Side Analysis
(Andlise lado a lado) na barra de ferramentas do Fusion para comparar a
analise da amostra atual (com um fundo castanho ) com sessfes de andlise
anteriores para 0 mesmo ID de amostra.

REIE]
HLA Fusion- 0000000

| Patient ID Session Catalog ID
Micre SSP_20121226085234_S5PML02_003_07 | SSPML02_003_07
Micro SSP_20121526085334_SSPMLO2_003_07 | SSPML02_003_07
[ SONELAmans © 00 |
Iniciar a:andliselada lado
1 Selecione uma anélise de amostra anterior na lista apresentada para
compard -la com a atual. As duas janelas de analise sdo , entéo,
apresentadas em conjunt o, para comparacao.
i Cadajanela pode ser redimensionada e movida. Cligue novamente no

botdo Side -by- Side Analysis (Analise lado a lado) para ¢ ancelar a
apresentagdo de comparacao.

= BIOMETAIX _ ]
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@ |ran | Recsite | Local ac | patientisample Resuits Setconfia | Bead |Raw | Bead nfo | g
oL 2 w018 proeopousuon s [ | om0 [t Sl v | <[> [ ] cownl S e ] H
o
Anélise
atual i
ocal G | Patientisampie Results | .
One Lambda GC 1D #001 , Probe ID # OLR4103 sead [0t o[ i< [ < [ > [ 5 | exciudeft = neset
Ali 70 70
Andlise |’ . |
anterior |. o
g L

Vista de-andalisedado a:lado

Nota: Esta fungéo também pode ser acessada clicando com o botdo direito
do mouse sobre uma amostra no Navigator (Navegador) do Fusion.

5.2. Product Data Analysis (Andlise de dados do produto)

Cliqgue em qualguer um dos botbes de Product Data Analysis

M B E % 4 ="| (Andlise de dados do produto) na barra de ferramentas
do Fusion para apresentar a pagina inicial desse produto, importar um
arquivo de sessdo, introduzir manualmente uma sessao ou apresentar e
selecionar da Navigator List (Lista do Navegador) de sessdes anteriormente
importadas para esse produto.

FusiontExplorer
(Explorador-dorFusion)

1 E possivel, também, clicar em qualquer um dos

produtos do Fusion localizados no Fusion Explorer {J Home
(Explorador do Fusion) , na parte inferior esquerda £ LABType
datela da pé gina inicial de um produto.
Micro SSP
) ) % LABScreen
5.2.1. Sample Navigation (Navegacdo de amostras)
LAT
As ferramentas Sample Navigation (Navegacdo de ™
amostras) (apenas acessiveis em uma tela Analysis
[Andlise]) fornecem acesso a todas as amostras na sessao m FlowPRA

atual. E possivel selecionar uma amostra diferente na

LI

mesma sessdo efetuando a selecdo na lista pendente no
campo Sample ID (ID de amostra) ou  clicando nos botbes
de seta para frente/para trds junto ao campo pendente.

081001-222364 10012012 ANDREWS SH) ~| [ < B> Bl

Navegador.de;amostras
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Cligue em <<Summary (Resumo) para voltar ao resumo dessa sessa 0.

Clicar na seta pendente q apresenta todas as amostras na sessao atual,
conforme apresentado a seguir:

well £ Sample Patient Sample Date Session Catalog ID Local ID Imgtter a

1 : (07-17-12 PP3314 Bwd4L6. | RS50154_005_01 : (=
()] 9093 07-17-12 PP3914 Bwi4L6. RSSD154_005_01 370
4(D1) 9256 07-17-12 PP3914 Bw4L6. RSS0154_005_01 370
11(C2)  E1B14% 07-17-12 PP3914 Bwi4L6. RSSD154_005_01 370
14 (FZ) E21675 07-17-12 PP3914 Bw4L6. RSS0154_005_01 370
22(F3) KO 07-17-12 PP3914 Bwi4L6. RSSD154_005_01 370
24(H3)  PAST 07-17-12 PP3914 Bw4L6. RSS0154_005_01 370

25 (Ad) PORTER 07-17-12 PP3914 BwMLG. RSS0154_005_01 370 =

i Selecionar uma amostra desta lista no campo Sample ID (ID de
amostra) a torna ativa na janela de andlise. Alternativamente, é
possivel utilizar os botdes de setas para frente B ou paratras < para
selecionar amostras diferentes.

1 Clique neste botédo i< para ir para a primeira amostra. Clique neste

botao Pl para ir para a Ultima amostra
T Aoclicar em <<Summary (Resumo) retorna para o resumo de sessao
da am ostra atual.

5.2.2. Sample Date (Data de amostra) Samplletao{ el delsmostay
Para a amostra atualmente em analise, o campo Sample Wert Do Savgle
Date (Data de amostra) apresenta a data em que a nis Sample East
amostra foi obtida. LEiE D8 |
T1 (08122012 ~=|Y
A data de amostra pode ser definida e preenchida T2 |03n02m2 -|¥
automaticamente na tabela Session Imp ort (Importar '+ |09102012 ¥
sessao). T4 |09072012 ~|Y
TS M
T
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Andlise LABType

O m-dulo de an8lise HLA Fusiarquvés deAaddagIve E anal i

Luminex para produtos LABType, incluindo arquivos de saida HD. Os
resultados de analise baseiam  -se em especificacbes de catdlogo, cbdigos
NMDP ou locais e arquivos de referéncia equivalentes de sorologia . Todos

estes podem ser transferidos e utilizados com o software Fusion.

Alguns pontos devem ser concluidos ou verificados antes de iniciar uma
sessao de analise:

)l

Nota:

Certifique -se de que possui os arquivos de catdlogo mais recentes,
bem como o codigo NMDP, cédigo local (se utilizado) ou arquivos de
referéncia equivalentes de sorologia antes de analisar. E possivel
transferir ou atualizar catalogos existentes na Pagina inicial LABType.

Visualize e modifiqgue definicbes globais de configuracdo do produto
antes de iniciar a andlise. As definicbes globais sdo apresentadas e

podem ser modificadas na Pagina inicial LABType ou através do menu

Utilities ( Acessorios ). As defini¢cdes globais aplicam -seatodasa snovas
sessfes importadas.

Poupe tempo ao importar arquivos CSV verificando se os URLs e os

caminhos de diretorios ou pastas indicam os locais onde estes arquivos
sdo normalmente armazenados no seu sistema ou rede. Estas
definicbes também podem ser modifi cadas na secdo General

Configurations (Configuracdes gerais) da pagina inicial do Fusion
Explorer (Explorador do Fusion).

E possivel definir o HLA Fusion para permanecer em uma amostra ja
salva ou confirmada, em vez de mover automaticamente esta
definicdo na secédo General Configurations (Configuracfes gerais) da
pagina inicial do Fusion Explorer (Explorador do Fusion).

Algumas das tarefas acima requerem privilégios de Usuario supervisor.
Se necessario, Vverifiqgue junto do seu Supervisor se estas tare fas foram
concluidas.

m SIOMETRIX
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Visdo geral do LABType
Processo de analise

Apés importar a(s) sesséo ( 0es), verifique se existe algum Controle positivo
baixo e Contagens de esferas baixas na Tabela de resumo. Considere eliminar
essas amostras.

Verifique no gréafico inferior esquerdo datela Analysis (Analise) se existem
reagOes controladas dmesmo acima ou abaixo dos pontos de interrupcao.
Verifique também os separadores Control ( Controle ) e Bead Analysis (Andlise
de esferas).

Utilize o separador Force (Fo  rcar) para ajudar a rever resultados
indesejaveis e de alelos raros (quadrante inferior direito).

Verifigue a tabela de reac¢des para rever padrdes de
reatividade de alelos (quadrante superior esquerdo).

Assinale a caixa de Close Reaction (Reacédo control ada) para continuar a
finalizar designacdes (quadrante inferior direito).

Efetue quaisquer ajustes de valores de interrupcdo necessarios
(quadrantes superior direito ou inferior esquerdo).

Efetue atribuicfes finais de par de alelos, sorologia
e/ou codificadas (quadrante inferior direito).

= BIOMETAIX _ ]

38—



[FEESSSaBBEcBEc BE IEEEEMBEBSSEEEE— - SS7°S°°°°°---’-s””’”s”’”’i:;’”’esss|
Rev. 01¢ Jul/2013

6.1. Iniciar a A nalise LABType

6.1.1. Importar D ados de Sessdo LABType (Sem HD)

Analyze Data
LAEType
Micro S5P

L&EScreen
LAT

LT
FlowPRA

E apresentada a

Se0:codigo: arser:utilizado forrlNMD
a versédo:€éiindicada@aqui.

cligue em Analyze Data
ferramentas e selecione

Péagina inicial do LABType.

HLA Fusion® [ O000000

Cligue jpara-rir o
Gestor de-catélogos

\

do Fusion),

. LABType Product and C:

Details]  [Downl
Reference file Updates: 0

Minimum Bead Failure Threshold:
Close Bead Reaction Threshold:

Active Catalogs: 12 Last Update Date:  3/30/2012
Serology Equivalent: 201, uary: 3/30/2012 NMDP Update
~ LABType Ci /
Code: NMDP [¥31
Cross Code:  No
Active Demographic / Allele Frequency:  (none)
Munberof Fabe Reacion: 1 Display Low Bead Count / Low Posttive control message: No
Buwé/ Bwé Information:  No frizeil BD
Minimum Postive Cortrol: 1000 Cen bt S [
Minimum Bead Count: 100 Save Force 1 Fars: No

10
3

o

. LABType Product D

Catalog Date Catalog Description &51 1) ;;1!17) Probe/Primer
BS5020 004 05 January 2010 | LABType® SSQ Class || DQA1/DQEB1 Typin... | RBSS02Q 004 WS BSS020 004 BPI
RSS02Q 005 D2 January 2010 | LABType® 5SSO0 Class || DQA1/DQE1 Typin... | RSS02Q 005 WS RSS02Q 005 BPI
RSSQH1A 001 00 Jul 07 LABType® 550 Class | A Locus High Resol

BRSSOH1A 003 06 January 2010 | LABType® HD Class | A Typing Test, Lot #0... | RSSOH1A 003 WS BSSOH1A 003 BRI
RSSCQH1B 001 00 Jul 07 LABType® 550 Class | B Locus High Definit

BSSOH1B 004 04 January 2010

LABType® HD Class | B Locus Typing Test.... | BSSOH1B 004 WS

RSSOH1B 004 BFI

RSSOHIC 001 04 January 2010

LABType® HD Class | C Locus Typing Test.... [ RSSOHIC 001 WS

RSSOHIC 001 BPI=——

RSSQHIC 002 03 January 2010

LABType® HD Class | C Locus Typing Test,... | RSSOHIC D02 WS <=

RFSEHE—RA—FFt

BSSOH2B1 002 00 affpee

re. BRhgheDe PR TSNP euy

[V ONE LAMBDA ® @ @

A funcgéo de atualizacdes de
nao funciona para

mm SIOMETRIX

arquivos NMDP ou soro -equivalent es.

”

1. Clique no botdio LABType no painel do
Fusion Explorer (Explorador

no botdo

LABType @ na barra de ferramentas do Fusion ou
(Analisar dados) na barra de
LABType .

Clique jpara: transferir
Arquivos derreferénci
atualizados.

Parawerque:atuala-

\ ¢cOesde-arquivos de

referénciaestaoid-
poniveis.

Cligue -aguipara
modificar asiDefii
¢besGlobaisdo
LABType.

Cligue mestesilinks
para apresentar
Catalogo,Fichasde
trabalho e doai-
mentos relativos:a
sonda/primer.

arquivos de referéncia (canto superior direito)
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Combine CSY

A data esté Permite
se ascdefinicdendo anélise Atribuir tipo de
Botado dalbarrarde correspondegem suplementar paolem_ea IDde
ferramentas o IDde Nomenclatura/ entre o arquivo (isto:é, locus B paciente
LABType  ID desessdo catalogo VerséollMGT  CSVee oFusion. com:®4)  correspondente
Para 4 HLA Fusion™ : f \ f =0l x|
combinar | snaebata Reports Data Samiles: Aoz Ltikies Help Ext
arquivoes CS' oSSR A 0 G | ¥ () G B | 1
para andlise Curer } | f
\ Lumines: | Ngines 10015122 g
Session ID : [RESOMICA_Ofl2 -

Arquivos e

sessao CE ||

Luminex

Botédo de
pagina
inicial do

LABType

Include Imported

|\Da[a 5/2/202 52412013 x| Samples (g
File Path- [ 0L PN data\eession LAB TypeRSSOMICA_DIZ csv \
Catelog D' : [SSOMICA_DD4_D3 =] [NOMArgt January 201273 30
Import Supplemental Patient List CK

bssom AB:EIEIT I¥ Set emply Patient ID to Sample ¥_uio Analysis o | |
;Eis;?sz;n”:f‘m I” el Sangle 0 P Vales LumnesMin | xSt 1 paent FistName | LastName | Bridy | oo
R 1] |Caas - 7 [ Fresley \
21 |43 ~|a00, 3a. 3735 (100 [ Tam Jones Causascid x| Pationt x|
3(C1) | 4928 hd 3552,305&35 a3 A 4928 Alhed St Black =|| Patiert x| \ Detalhesde
41 [camo -] 50,3713, 38 |10 R Conrie Black Caveascid x| Patient x|
TRIEETN | 353, 3246, 3450 "\ 100 [ ES Cat Thempscn Cauascid =] Patisrt x| P Amqs&ras/
6F1) |Cemms | | 3336, 3559, 207% L] ‘ Daene Linick Cacasoid = | Patient v] Pacientes
761 |cee \ | 3407, 2935, 3603 mﬁ\ [ Maw Catlson Causasaid x| Pationt x|
LABType gH1 (oo <|ogre aeqess [t N\ v [caso Guzman Hisparic = Patiert =
Micro S5P
LABScreen
[1a1] LaT
[iet] e
MH\]WPRA
© 1
/4 user Name: [oii| [ Server Name] | local\saLExPRESS | |Data‘§ENamE:‘FUSIONJEL[L[I [ \v‘\ 300
Define o1lD-de Clique duas,vezes:n Indica Malone&ﬂn Selecioneaa\Amalis Oliqluecdua&vezes
paciente para |D deamostraspara Controle automaética para ID de paciente pari
ser igualo/lD ver alista«de Positivo (RC) analisaritodas:as ver alista«de
de amostra amostras:do para cada amostras:da:sessa pacientes:atuais.
LABTyp€o ID.de amostra guando importadas

amostra podeser edita

o SIOMET

Nota: Abra as fichas de trabalho e as fichas de sonda/primer para verificar a
exatiddo dos numeros de revisao (estes documentos nao contém um
namero de revisdo no respe  ctivo nome de arquivo ).

2. Clique no icone de Pasta [7 e selecione uma  sesséo ( 8es) na tela
Select CSV Files (Selecionar arquivos CSV).
2ix

e
=
HyF:{E:I::lk i e | =l Open |

Files ol type: [ P el = Cancel a|

Selecionar/Importar arquivos CSV
—iX
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O HLA Fusion converte dados de arquivos CSV gerados pelo Luminex,
como data e hora, para o codigo regional local se for especificado um

cédigo regional no  arquivo CSV. (No é possivel especificar um codigo
regional para arquivos CSV criados como software Luminex, versdo 2.2

ou anterior. ) Se o0 primeiro campo da data estiver realcado em
amarelo, indica que o Fusion dete ctou uma correspondéncia de codigo
regional errada. Neste caso, recomenda -se que utilize o seletor
pendente no segundo campo da data para escolher a data adequada,

tendo em consideracgéo as diferencas regionais de formato de data.

Selecione da lista de  arquivos CSV a importar ou clique no icone de

Pasta D por cima da lista para procurar um arquivo (s) CSV do
LABType CSV file(s) no seu sistema/rede. Se, em uma sessédo, as
amostras tiverem um valor de controle positivo abaixo da definicdo

minima, elas sdo marcadas para facilitar sua selecédo e elimina -las da
sessdo.

E possivel ver arquivos CSV de produtos que ndo os do LABType ou

outros arquivos CSV. Isto significa que devera clicar primeiro emum a
subpasta do LABType ou que 0s seus arquivos da sessao LABType nao
se encontram no diretério para onde o HLA Fusion indica.

O HLA Fusion atribui uma Session ID (ID de sessdo) (o nome de
arquivos CSV) automaticamente. Opcionalmente, podera editar o
campo Session ID (ID de sessao). O ID pode ser alfanuméric o (conter
letras e numeros) e sera indicad o por ord em alfabética com quaisquer
outros arquivos de sessdo LABType na sua base de dados.

Session |0 |C|1 1269051404 at1_ID330 | I

Campo de ID de sesséo

Um ID de sesséo deve ser  exclusiv 0 na base de dados do Fusion. Se o]
ID de sesséo ja existir, 0o HLA Fusion solicita que a seja alterado o nome

da sessdo. E recome ndado n&o utiliz ar caracteres especiais neste
campo, uma vez que podem desempenhar uma funcdo especifica
enquanto separadores de campo.

Para combinar_arquivos CSV para analise de conjuntos suplementar aplicavel:

5.

m SIOMETRIX

Selecione a caixa de LABType
verificagdo Combine Csv % Combino CSV
(Combinar CSV). Cologue umamarcae | oot
. . @ SINRKF A0
Em seguida, selecione as ] ©\OLI Fusion \data\session | ABType
caixas de selecdo a CSV File Name
esquerda de dOiS ou mais [T | 0407workshoprssoA_DOS_ID319
. ~ A . A ¥ |0407workshoprssoB_011_1D320
arquwos de sessdo para X éseledioné [T | 0407workshoprssoC_007_ID321
combina -los. Certifique -se dois oumais R L
: ~q arquivos flesaessal Il ssode_LE_DHL‘I‘I_IDZEESB
de que combina sessbes de [ | CrossCode_0L649_B_L3_ID227
[ |DGA_DQE_LOTZ_ID2786
[T [132_10_A_L3_ID3518
& (13210 B 41 (e
[—
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loci com arquivos de sessdo de um kit suplementar adequado.

Quando tiver combinado sessd  es, sdo apresentados separadores adicionais
na tabela de Sample/Patient Details (Detalhes de amostras/pacientes) a
direita do separador  Current (Atual), representando os arquivos combinados

CSv.

Separadores: adicionados-para as:sessdes combinadas.

Current | Combined | D4DFworksh#_DP_DL_ID324| D4D?works§op_DP_Lot3_|D324|

Lumines : | Lurinex 10015 - 2.3 |
Session |D : | 0407workshop_DP_Lat3 D324 | Date: [1102302

File Path - [ 41| FLISION datahsession\LAETypeA 0407 workshop_DF_Lat3_ID324 ooy

7.

Nota:

m SIOMETRIX

A LA na s OB L AAAA A 4 graman oo p

Certifique -se de que o campo Catalog ID (ID de c atadlogo) contém a
Combined Session ID (ID de sessao combinada) apresentada a direita.

Catélogos:combinados

D7whshp_rssoB1_cl_ID1047 cav- 0L

( |RS502B1_015_08+RSS0151_003_05 )
e —

alysis Import

Clique no bot&o Import (Importar).

A sessdo combinada é apresentada no campo Session ID (ID de sessao)
comapalavra Combined (Combinado) incluida a frente do seu nome de
ID de sesséo.

ID de:sessédocombinada

Session ID : | Combined _20120214032727 | Date 420
Fie Path
Caso nao haja nenhuma amostra no separador Combined (Combinado)
€ devido ao fato de ter selecionado sessdes que ndo podem ser
combinadas . Nao é possivel combinar sessdes cruzadas de loci (ex.,

locus A e locus B).

Cligue em um arquivo CSV para apresentar as suas amostras
associadas na tabela Sample/Patient Details (Detalhes de
amostras/pacientes).

R g—
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]

Sesaien 10 : [406mkshop_C_lol &_/0404 | oae:[4man: Tartireme =] sanpiss: 5]
Fhezse check dale fomeall
FilePeth | koSS Fiusiuri@ alch_Soasion FilastLAB Typeh (4 6rodkairon C_kot B ID404.cv
Catakog 1D : [RSS01C_008 05 =] MO At Juk 2009/
7] Sel ety Pakent 1D bo Sample [ Auta Andipsis import__| [ Supplemental | [ Patiencbisn J[ Close |
| el | Sanple Sampie Dake |E’ga'“ | Patiend I Fiest Hame | Last Mame Ethriciy Roliens I
C 1 | 1 <MONE: <MONE: x| Paser =]
2E0 |2 = F <NONE: <HONE: =] Pabare =]
acn |z - 3 <HONE> <HIONE =l Patien =]
T |+p 4 | 4 <HONE> <HIONE> =|| Faser: =]
L |sEY 5 = 5 <MOMNE> MOME: ; Pt ;
BFL[§ | 3 <HONE? CNOE = Pasert. =]
ey |7 - 7 <HONE <HIORE> =l Patien: =]
[amHn [ - 3 <HONE: <HOMNE: = Pasert =]

Sessdo LABType - Tabela de detalhes de amostras/pacientes

Nota: O botdo Supplemental (Complementar ) pode ser utilizado para
adicionar sessfes que ja foram analisadas a sessdo atual para uma
analise combinada (ex., sess6es B7 com sessdes l6cus B). Isto ndo
funciona para combinagdes de sessfes cruzadas de loci (como l6cus A
e lécus B).

10. Se ja estiver associada uma amostra a um paciente, sua ID e qualquer
informacgé&o exist ente ou relacionada é apresentada.

Para adicionar informagfes de paciente, proceda da seguinte forma:

Patient Info

f Para adicionar dados de paciente que ja estejam Import Patlent List

Manage Patient

armazenados no sistema, cligue duas vezes na &b Tracking
coluna Patient ID (ID de paciente) da tabela de

detalhes d e amostras/pacientes ou

1 Cliqgue em Patient Info (Informacdes do paciente) na barra menu do
Fusion e selecione Import Patient List  (Importar lista de pacientes) para
o arquivos de informacfes de paciente.

i Para adicionar manualmente dados de paciente, intro duza os dados
diretamente nos campos relacionados com o paciente na tabela.

E possivel atribuir automaticamente a ID de amostra aos campos de Patient

ID (ID de paciente) vazios selecionando a caixa

' Set empty Fatient D to Sample de verificagdo para  Set empty Patient ID to
Sample (Definir ID de paciente vazia para

amostra).

11. Selecione um arquivo de catalogo. O método de selecéo do arquivo de
catalogo varia dependendo do arquivo CSV e dos arquivos de catalogo
que possa ter importado anteriormente para o LABType.

Nota: Se for necessario importar mais catélogos, clique no link [Download]
(Transferir) na Pagina inicial do LABtype. A lista pendente de Catalog
(Catalogo) podera ndo ser imediatamente atualizada se tiver

m SIOMETRIX
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transferido os catalogos durante a sesséo de importacdo atual. Podera
ser necessario clicar no botdo de Péagina inicial e , em seguida, clicar
novamente no botdo  LABTYype para voltar ao processo de importacéo.

1 Se o arquivo CSV especificar um nome de modelo (apenas aplicavel
aos arquivos CSV do Luminex 2.2 e posterior ) e um dos arquivos de
catalogo disponiveis for associado a esse modelo e, em seguida, todas
as novas sessfes com o0 mesmo modelo selecionardo
automaticamente esse catalogo.

Listagem-de catalogos Conforme ilustrado aqui, também € possivel
N eori1h 005 0o =] jwuws s S€lecionar um  arquivo de catalogo diferente
RS502Q_003_05 -1 | . . ™ .
p— do que o Fusion selecionou , utilizando a lista
P e ki pendente no campo Catalog ID (ID de
. _ggggg_ggﬁ_% catalogo) e selecionando qualquer arquivo
®2 2 |Rss02q81 009 04 , ..
@ s it 0 de catalogo indicado.
- RSSOH1A_004 03
€2 5 |RSSOH1A_D3A_02
RSSOH1B_001_D0
F9 % RsSOH1B_004 06 ~ A~ .
‘62 |7 [RSS0HIB 0O T7 Se ndo houver correspondéncia de modelos,
MO e | . . ~
ResORIC 001 06 o] sistema considera entao , a
RESDHIC 04 T déncia de esferas mais proxima
ResoHIC oL s corresponaencia P
RSSD: 261005 05 tre a sessdo e todos os  arquivos de
RSSO 201 074 00 -{ | catalogo disponiveis. Se apenas um arquivo
de catdlogo for uma correspondéncia
préxima, sera automaticamente selecionado e , entdo, é possivel verificar se
existem amostras que tenham sido assinaladas como tendo um Contro le

Positivo baixo (PC) ou esferas baixo.

12. Se existir mais do que uma correspondéncia, € apresentada uma caixa

Clicar

| ( ) s HLA Fusion eo0
Cata Og . Va !datlon Selected Catalog |Hssms1_una_n5 \ Close
(Valldagao de Catalogo) Walidation Fesults: |Bead mismatch exists ‘
abre a janela Mismatched — Suggested Catalogs{Double click to select and continue] —‘
Catalog IDv | MNomenclature Date Imgt Wersian » Mismatched Beads :
Beads  (Esferas  sem Feaoio: s, oc [EFTERSERT S LA e -
A i RSS50151_005_00 | January 2012 330 usion .
correspondéncia) e
K i R550154_004_07 |.January 2012 330 (004,006,007,008, 003,010,011 012,013,014, 015,016,017, 01E. 0180 =
que indica que esferas iy ot RO
ndo foram encontradas =
~ 7 [~ The following Catalog beads aie not found in Session
na sesséo e/ou catalogo. : : 204404509105 57 7087 5155 =
P o oo
=
[WONELAnEDA @ 00 |

de dialogo de validacdo de catdlogo com as melhores
correspondéncias de esferas. Podera confirmar o arquivo de catalogo
selecionado simplesmente ¢ licando no botdo  Close (Fechar), ou
clicando duas vezes em um nome de arquivo de catdlogo na lista de
Suggested Catalogs (Catalogos sugeridos).

Validagéo:de catalogc

no botao Detail

8
Ix
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Clique no botdo OK para fechar.

Apés a validaggo do  arquivo  de

H LA FU SiO n" catalogo, o Fusion podera perguntar se

gostaria de associar 0 nome de modelo

Do you want to associate the following template name and catalog? ao arqu iVO de Catélogo eSpeCificadO
Template:  |RS502B1_012
Catalog:  |RS502B1_015

Se clicar em Yes (Sim) para associar 0s
™ Do not show this form any mare.

dois, o} sistema seleciona
[ vee || M | automaticamente  este arquivo  de
PR 0 @ @0 | catglogo para mportagoes futuras de
quaisquer arquivos CSV que referem
Associagédo de catalogo este modelo

Nota: Se o catdlogo e modelo inco rretos forem associados, reveja a secao
Associar arquivos de catdlogos de produtos e modelos Luminex , para
obter instrugBes sobre como remover a associacao.

Verifiqgue se existem amostras que tenham sido assinaladas como tendo um
Controle positivo baixo (P C) ou uma Contagem de esferas baixa; as filas de PC
baixo ou as amostras de Contagem de esferas baixas estdo realcadas em

Recomenda -se eliminar estas amostras , pois hormalmente  diminuem a
velocidade da andlise.  Contudo, essa remocao significa que | a ndo necessita
mais dessas amostras . Proceda da seguinte forma se quiser eliminar qualquer
uma destas amostras:

13. Cligue na extremidade da esquerda da coluna da posi¢cao Well (Poco)
para realcar toda a fila da amostra.

w wel | sample| 5T | vii | ‘Bemnt | 1nDB | b Name | LatName | Etwicy R
1 [&41] 1 - | 3383, 2425 |100 b 1 Elizabeth | Farggotti Caucasaid ;I Patient ;I
2[B1] 2 - | 2825, 2427|100 b 2 Henm Bloodztone | Melanesians ;I Dianar ;I
3[CT) 3 | 3330, 2383 | 100 N 3 Carrie Chawvez Hizpanic ;I Fatient ;I

4 3114, 2375 100 ¥ 4 Sheila | Monkeyward =||Donar =]

I 3 2 5 |Joanna Chung

TGT) | 3020, 2553 | 100 N 7 Yukinna  |Yakamoto Oriental ;I
3244 2674 |99 hd a <MOME> | <MOME> =l

Cligue em uma amostra para seleciofgc prressione a tecla Delete do seu teclado para remédaé

m SIOMETRIX —
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14. Pressione a tecla 2 do teclado do seu computador para excluir a
amostra e impedi  -la de ser importada como parte da sessao.

15. Depois de verificadas as informac@es relativas a sessédo e a amostra,
clique no botdo Import (Importar). A sessédo  recém -importada €
apresentada na arvore do Naviga tor (Navegador) em Azul na parte
superior da lista.

Se a caixa de verificagdo  Auto Analysis (Analise automatica)  foi
marcada , a sessdo é importada e também analisada quando W duta Analysis

s

clicar em Import (Importar) , e é apresentada no Navigator
(Navegador) do Fusion ¢ omo sesséao analisada.

E possivel continuar a importar Arquivos de sess&o Luminex ou clicar em uma
sessdo no Navigator (Navegador) para iniciar uma Batch Analysis (Analise do
lote).

Nota: Quando um arquivo CSV tiver sido importado, ele deixa de ser
apres entado na lista de importar sessdes Luminex, a menos que
selecione a caixa de verificagéo Include Imported ¥ Include Imparted  (Incluir

importados). Isto podera ser utilizado para voltar a importar uma
Sessao com um novo nome e/ou USUario .

6.1.2. Adquirir D ados de Sessédo LABType (HD)

Para apresentar uma listagem de sessdo ( 6es) HD na lista de Nomes de
arquivos CSV:

Selecionar.arquives dersessaaHD

1. Clique no icone de

l
éOvl .~ HD Sessions ~ HD Session 3 = ml Search HD Session 3 2] Pasta D . A tela Select CSV
Tem o e =~ 1@ Files (Selecionar arquivos
3 Documents ;I Name “ | Date modified = ,
o s CSV) é apresentada . Note que
[ Pictures 7z z o
B vceos podera ser necessario
@ ramegron N - sessbes HD a partir de um
% oo T local que ndo seja o caminho
& C) .. .
) SessoesH predefinido  para arquivos
G etnork LABType. Depois de clicar o

R K | _>|dl icone de pasta, procure o
File name: [022708 CD HD A ID1530_HDLcsv' x| [CSV Files ("csv) =l local onde os arQUiVOS HD
oz || e | LABType estdo armazenados
no seu sistema/rede.

2. Clique no botdo Open (Abrir).

Nota: O HLA Fusion converte dados de arquivos CSV gera dos pelo Luminex,
como data e hora, para o cédigo regional local se for especificado um
cadigo regional no  arquivo CSV. (N&o é possivel especificar um codigo
regional para arquivos CSV criados como software Luminex, versdo 2.2

m SIOMETRIX
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ou anterior. ) Se o0 primeiro ¢ ampo da data estiver realgado em
amarelo, indica uma correspondéncia de cédigo regional errada. Neste

caso, recomenda -se que utilize o seletor pendente no segundo campo

da data para escolher a data adequada, levando em con ta as
diferencas regionais de form  ato de data.

LABType

3. Selecione uma sessao HD na lista de Nomes de

" Combine CSV I

[~ Include Imported

a -} arquivos CSV para apresentar as amostras que tem

C5V File Name

associadas na tabela atual de Detalhes de

france_HD_IVD

amostras/pacientes , conforme indicado abaixo.

france_HD _new

france_HD_RUQ

HD Session 1_HD

Amostras HD na tabela atual de detalhes de amostras/pacientes
Curert |
Luminex - [Luminex 10015 -23 \
Session ID - [04D06workshop_A_Lot 7_ID402 HD | Date :[11/20/2012 [11/20/2012 =] Samples s
File Path : [c:\OL| Fusion'data\session\LABType\04D6workshop_A_Lot 7_ID402 csv
Catslog ID : [RSSO1A_011_08 =] [NOM/imgt: Januany 2012/330
I Set empty Patiert ID to Sample I Auto Analysis Import HSlpplmld | | Patient List H Close |
el ‘ Caple Sample PC Values fumnexMin | B Patient ID First Name Last Name Ethnicity Fatiert/
Il 1 120222012 = 2391, 2412 100 Yy |1 Blizabeth Faragotti Caucssian =] Patient |
281 |2 011202 - 3073, 2187 99 Yy |2 Henry Bloodstone =l|Derer =]
3Cn |3 012012 —| 2238, 2398 100 [E Carie Chavez Hispanic | Patient x|
+pn |4 101172012~ 2260, 2343 100 Y |4 Sheia Morkeyward Asian =l|Doror =]
5E) |5 ez -|3av. 2322 100 Y [s Jeny Stone =l Derer =]
SF) |8 0112012 _~| 2649, 2242 100 Y e Joanna Chung Asian =l Patient =
TGy |7 10112012 ~| 2281, 2302 100 Yy |7 Yukinns Yakamoto Oriental =] Patient |
BH) |8 1011202 - 3363, 2320 100 Y = =
~ . . . .
Atencao: Luminex 2.2/2.3:  Certifique -se de seleciona r o arquivo CSV no
. , . , . ~
mesmo diretério que contem todos os arquivos de execucao e o

arquivo de indice de execucdo ( wm arquivo geralmente oculto
no diretorio ) que foram gerados pela maquina Luminex para

uma pasta uma pasta de sessdo. Cada amostra na sessao deve
correlacionar -se com um arquivo de execucdo neste diretério.
Isto é essencial se o arquivo CSV HD ainda ndo estiver
convertido; o HLA Fusion converte automaticamente quaisquer
arquivos HD néo convertidos durante a importacao, se o arquivo
de saida ndo convertido  estiver no mesmo local que os arquivos
de execucdo e o arquivo de indice de execucdo para essa
sessao.

XPONENT 3.1: O arquivo de saida pode estar em qualquer lugar .
N&o existe nenhum  arquivo de indice de execugao. Mas os
arquivos de execucgdo devem estar juntos em um diretorio que
esteja estruturado com o diretério de sessao e, por baixo disso,

0s arquivos de execugéo.

m SIOMETRIX
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Um arguivo de:said Arquivo de saida/HD origina
HD convertido (n&o convertido)

Select C5¥ Files 3 xl

Devera:existir.um
arquivo de execugao
para cada:amostra
em uma:-sessaolHD

Loak n:ilﬂ[) Sassion 2 VN« 5
2 x fx (H < i
M| T T ] & &
tecent 030608 DRE1  HD Session Output Run0ol Run0oz

It 12 2 HD
HD_ID726_52

Run003 Run004 Run003 Run00& Run007

My [g'uent:z: E;‘\_aj E;\_aj [F_aj ]|

- Run0og Runoog Rur0i0  RunfileIndex
n
@~

My Computer

O arquivorRunFilelndex
esta normalmente-oculto.

Meostrar arquivos-ocultas
nasopgdesidpasta
Windows >>

File namne: IHD Session 1_HD j Open I
Files: of type: |A|| Files %] j Cancel |

4

Session ID : [BRAZ DRA_ID556_HD

Listagem de sessao HD (Luminex 2.2/2.3)

O Fusion , como padréo, atribui uma ID de sessdo. Opcionalmente, € possivel
altera -la. Se o arqu ivo HD nao tiver sido convertido, recebera o nome Output
(Saida) até ser importado, guando tera o nome da pasta de sessao de saida
original (independentemente de ter ou ndo renomeado a pasta) , seguido de
0_HD. o

Nota: Uma ID de sesséo deve ser exclusivan a base de dados do Fusion. Se a
ID de sessao ja existir, 0 software solicitard& que esta seja alter ada.
Recomenda -se que ndo sejam utilizados caracteres especiais neste
campo, uma vez que estes podem desempenhar uma funcéo
especifica enquanto separadores de campo.

Nota: Paravisualizar o arquivo RunFileIndex utilizando o Windows XP, abra o
Windows Explorer e cliqgue no botdo Pastas. Em seguida, clique em  Ver
na Barra de titulo do Windows e selecione  Opgdes de pastas no meu
pendente. Agora, cligue no separad or Ver e percorra para baixo os
Arquivos e pastas ocultos . Selecione Mostrar arquivos e pastasocultos e
Sair. Ao visualizar uma selecdo de arquivos CSV, altere Files of type
(Arquivos do tipo) para All Files (Todos os arquivos ), para revelar o
arquivo RunFilelndex. No Windows Vista e Windows 7, abra o Windows
Explorer e selecione Tools >> Folder Options (Ferramentas >> Opcbes
de pastas). Em seguida, clique no separador Ver e selecione Mostrar
arquivos , pastas e unidades ocultos . Se alterar o nome de uma se  ssdo,
ndo mude para saida , pois estareservadoparao arquivos de saida HD
original.

Parawisualizdo, selecione
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Nota: O botdo Supplemental (Complementar ) pode ser utilizado para
adicionar outras sessdes a atual (ex., complementar sessbes lécus B
com B7) para andlise. Isto ndo funci ona para combinacdes de tipos de
teste diferentes (  ex. locus A e lécus B).

Se uma amostra ja estiver associada a um paciente, é apresentada sualD e
qualquer informacdo relacionada ao paciente.
4. Para adicionar informacdes de paciente, proceda da seguinte forma:

I Para adicionar dados existentes do sistema, clique duas vezes na
coluna Patient ID (ID de paciente) da tabela Sample/Patient Details

(Detalhes de amostras/pacientes) , ou cligue no botdo Patient List (Lista
de pacientes) na barra de ferramentas. A ja nela Import Patient
(Importar paciente) é apresentada, permitindo importar o arquivo de

informac6es do paciente.

9 Paraadicionar dados de paciente manualmente , basta introduzir dados
nos campos da tabela relacionados com o paciente.

f E possivel atribuir o ID de amostra a

campos de Patient ID (ID de paciente) ¥ Set empty Patient ID to Sample |
vazios selecionando a caixa de verificacao

para Set empty Patient ID to Sample (Definir ID de paciente vazi o para
amostra).

5. Selecione um arquivo de catdlogo. O seu método de selecdo de
catdlogo podera ser um dos seguintes, dependendo do arquivo CSV e
dos arquivos de catalogo que importou para o LABType:

Nota: Se ndo existrem arquivos de catalogo disponiveis, reveja a segao
Acessorios deste manual para obter as instrucbes sobre como
adicionar novos arquivos de catalogo a base de dados.

1 Se o arquivo CSV especificar um nome de modelo ( apenas aplicavel a
arquivos CSV do Luminex 2.2 e posterior ) e um dos arquivos de
catalogo disponiveis estiver associado a esse modelo, entdo esse
arquivo de catdlogo sera selecionado automaticamente. Se desejar
selecionar um arquivo de catdlogo diferente, podera utilizar a lista
pendente no campo Catalog ID (ID de catdlogo) para selecionar
quaisquer outros  arquivos de catalogo aqui indicados.

1 Senédo houver correspondénciad e modelos, o sistema considera entdo
a correspondéncia de esferas mais proxima entre a sesséo e todos 0s
arquivos de catélogo disponiveis. E apresentada uma caixa de dialogo
de validacdo. E possivel confirmar o arquivo de catalogo selecionado
clicando no b otdo Close (Fechar) , ou clicando duas vezes em
outro nome de catalogo na lista de Suggested Catalogs (Catalogos
sugeridos).
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Nota: Os catalogos sugeridos na caixa de dialogo de validagdo poderéo
incluir também catalogos que nao sejam HD. E possivel ident ificar um
cat 8l ogo HD pelo 6HO6 no nome (por ex., RSSO

7 Catalog ¥alidation

Selected Catalog | RSSO1E_014 11 | Close

Yalidation Results: |AII beads match |

Suggested Catalogs(Double click to select and continug)
Uma lista de | Catalog 1D Homenclature Date | Imgt Version
. RSS020_074_00 | January 2011 330
arquivos e
. RSS0H2B1_005_05 | January 2011 330
eataleg@ N RS50H2B1_006_05 |J 20m 330
mesmo nimero:d Sl el ul
COfFeS@Qﬂﬂéﬂ@a RSSOH2B1_007_02 | January 2011 330
ou melhor RSSOH2B1_074_00 | January 2011 330

Y ONI LAMBDA ® 8 ®

W etfa S0 Ndhvificatoled o2& 1698 §THADT A

6. ApOs avalidacdo do arquivo de catalogo, o sistema podera perguntar
se deseja associar o nome de modelo ao arquivo de catalogo
especificado. Se associar os dois, todas as s essOes novas com O
mesmo modelo irdo selecionar automaticamente este catalogo.

Associagaaldermodelos-de catalogo

HLA Fusion”

Do pou want to associate the following template name and catalog?

Template: IFISSD2Q
Catalog: |RS50H2345_010

" Da nat shaw this form any mare.

"VIONE LAMBDA ® ® ®
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Nota: Se o catalogo e modelo incorretos forem associados como no exemplo
acima, reveja a secdo  Associar arquivos de catalogos de produtos e
modelos Luminex  para obter as instrugbes sobre como remover a

associagao.

Verifique se existem amostras que tenham sido assinaladas como tendo um
Controle positivo baixo (PC) ou uma Contagem de esferas baixa; as filas de PC
baixo ou as amostras de Contagem de esferas baixas estao r ealcadas em

Recomenda -se eliminar estas amostras porque , frequentemente , diminuem a
velocidade da analise. Contudo, essa remocéo significa gue ja ndo necessita
mais de localizar essas amostras

Proceda da seguinte forma se pretender eliminar qualq uer uma destas

amostras:

7. Clique na extremidade Cinza
(Pogo), para realcar toda a fila da amostra.

, a esquerda da coluna da posi¢cdo Well

Real¢ar uma fila de amostras para eliminar

-
8. Pressione a tecla Delete ] do teclado para remover a amostra e

impedi -la de ser importada como parte da sesséo.
9. Depoi s de verificadas as informacdes relativas a sessdo e a amostra,

clique no botdo Import (Importar).

V¥ Auto Analysis

ST

A sessdo é apresentada agora
da arvore do Navigator

v Set empty Patient ID to Sample [T Auto Anzlysis @
Wel | Sample | 2Pl PC Values Luminex Min | 59| patient 1D Fist Meme LastName | Ethricty | et/
1{A1)  |Pal 07110/2012 M, 100 N Pal <NONE> <NONE> x| Patient x|
1o (B1) |Pa2 0711012012 M, U 100 N Pa2 <NONE> <NONE> x| Patient x|
cl)y |Pa3 0710/2012 36,36 100 N Pa3 <MNONE> <NONE> x| Patient x|

N <MNONE> <NONE> B3| Patien: K3
5(E1) |Pa5 07/10/2012 36,35 100 N Pa5 <NONE> <NONE> | Patient x|
6(F1) |Paé 07/10/2012 34,33 100 N Pab <NONE> <NONE> x| Patient x|
7iG1)  |Pa7 07/10/2012 32,33 100 N Pa7 <NONE> <NONE> x| Patient ;||
8{H1) |PaB 07/10/2012 30,30 100 N Fag <NONE> <NONE> = || Patient ;||
3{AZ) |Pag 07/10/2012 37.36 100 N Pag <NONE> <NONE> = || Patient ;||
10{82) |Pald 07/10/2012 -3?.40 100 N Fall <NONE> <NONE> = || Patient ;||

em Azul na parte superior

(Navegador).

Se a caixa de verificacdo Auto Analysis (Andlise

automatica)

analisada quando clicou no botéo Import (Importar).

A sessdo é agora apresentada no Navigator (Navegador) como sessdo
Analyzed (Analisada).

foi marcada , a sessdo foi importada e

m SIOMETRIX
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Podera continuar a importar mais arquivos Luminex ou clicar emum a Sessdo
no Navigator (Navegador) para iniciar uma Batch Analysis (Analise do lote).

Nota:

BIOMETRIX

Quando um arquivo CSV tiver sido importado, deixa de ser
apresentado na lista de importar sessGes Luminex a menos que
selecione a caixa de verificagdo Include Imported CSV (Incluir CSV
importados).
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O HLA permite analisar dados
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Exon 4+ com amostras LABType genéricas HD

ou sem serem HD para fornecer resultados de resolucdo mais elevada.

Podera aplicar resolucéo

Exon 4+ a dados de

tipagem de lécus A, B ou C.

Proceda desta forma para analisar amostras LABType com resolugéo Exon
4+:
H X LABType
1. Cligue no botdo LABType .
E apresentada a pagina inicial LABType.
Seliniinics J )
Padinaiinicial LABTvoe (Exoni4+)
Cument |
LABType Luminex ; [Luminex 10015 -23 ]
™ Combine CSV Session ID : [0406workshop_A_Lot 7_ID402 | Date: [829/2012 8/29/2012 7| Samples e
¥ Include imported
=) CA10L FUSION\Rataesson ) ABTYRE Fie Path : [C\OLI FUSION data \session\LABType'\D4D6workshop_A_Lot 7_ID40Z csv
=] Catalog D ; [RSSOTE47_001_03 =] [WOMAmet: January 2011/2.3.0
Lot 7_ID402
et 9_10403_Teks_Manb —
it o T (L0 ™ Set empty Patent ID to Sample ™ Auto Analysis Import \ \ Supplemental | \ Patient List H Close \
D407ukshp_rssoB_dl_ID1047 Wel ‘ o e PC Values. LumieMn | S| patiert D Frst Name Last Name Ersy o
D4D7workshop_DP_DL_ID324 e n o
0407worcshop_DG_CK_ID322 _ ! x| 291, 2412 100 Y = |
040 _011_ID320_MaripulataMT 2810 |2 | 3073. 2187 L Y =l =l
10022008R5S0Q_DD3RR_ID6S6 en |3 7)2238, 2338 100 Y = =
Q Alles_UNICAMP_PLC244_A7_150906_ID. 40m |4 ) 2260, 2343 100 Y = =
RSSOIC_005 HIE +| 2370, 2322 100 ¥ B =
e BT ] 5F) |6 | 2649 222 100 ¥ = =
necnucs ony = 7@y |7 x| 2281, 2302 100 Y = =
""""" sHn |8 | 363 2320 100 ¥ =l =l

L} Home
Reports
¢ LABType
[55%] Micro 5P
9 rapscreen
[131] raw
[167) eer

&%

2. Cliqgue no link [Download]
pagina inicial LABType e
analisar amostras LABType genéricas de

4+ LABType (por ex., RSSO1E_001_00.cat).

(Transferir) no canto superior direito da

transfira

0os catdlogos necessarios para

l6cus A, B e/lou C lécus e Exon

3. Selecione o0s arquivos da lista de arquivos CSV no lado esquerdo da
pagina inicial LABType que pretende importar pa
dados Exon 4+.

9 Ouclique no icone de

no seu sistema/rede para localizar e selecionar

ra complementar com

Pasta D e procure o(s) arquivo (s) CSV LABType
arquivos CSV.
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E apresentada a tabela de detalhes de sessdo/paciente.

Importar sessdo LABType:(Exon) 4+)

Luminex : |Lumme.t 10015-23 ‘

Session ID : [0408workshop_A_Lot 7_ID402 | Date :[8/22/2012 2222012 [~| Samples: [3

Fie Fath : [CAOLI FUSION'data\session\LAE Type\0406workshop_A_Lot 7_ID402.csv

Catalog ID : [RS501E47_002_01 =1 [NOMAmgt: January 2012/3.3.0

I™ St empty Patisnt |0 to Sample ™ Ao Analysis import | | Supplemenial | [ Patient List |[ Close |

el | Sample =E5 PC Values == Patiert 1D First Name Last Name Bihricty ey

1 | 2391, 2412 100 Y Jd| =l
DEEE ~| 3073, 2187 39 Y = =
g |3 +| 2238, 2398 100 Y | =
4(D1) |4 ~| 2260, 2343 100 Y =l =l
SEN |5 +| 3370, 2322 100 Y | =
6 (F1) 6 ~| 2645, 2242 100 Y Jid| |
7Gn |7 +| 2281, 2302 100 Y | =
BHY) |8 ~| 3363, 2320 100 Y =l =

4. Importe as sessfes que contém am  ostras que pretende complementar
com dados Exon 4+ seguindo o mesmo processo que utilizou
anteriormente para importar arquivos CSV para o Fusion.

5. Utilize a janela de andlise LABType do Fusion para analisar as amostras
gue pretende utilizar em analise com o Exon 4+,

6. Clique no botdo LABType para voltar & pagina inicial LABType.

7. Certifiqgue -se de que transferiu o catalogo(s) do Exon 4+ (por ex.,
RSSO1E_001_00.cat). Se ainda néo o fez, clique no link [Download]
(Transferir) no canto superior direito da péagina in icial LABType e
transfira o catalogo(s) necessario(s).

8. Depois do(s) catélogo(s) do Exon 4+ terem sido adicionados ao seu
computador ou rede, selecione sessfes Exon 4+ na lista de  arquivos
CSV no lado esquerdo da pagina inicial LABType.

1 Ou clique no icone d e Pasta [T acima da lista para procurar o(s)
arquivo (s) CSV LABType no seu computador ou rede para localizar e
selecionar arquivos CSV Exon 4+,

9. Isto ird apresentar as amostras Exon 4+ na Tabela de detalhes de
sessdo no lado direito da janela LABType.

10. Cligue no botdo Supplemental (Complementar ) (note que o botdo

Import [Importar] ndo esta disponivel nas sessdes Exon 4+). E
apresentada a janela Supplemental Analysis (Analise complementar).

m SIOMETRIX
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Selecgéo de sessdo complementar (Exon 4+)

2, Supplemental Analysis

g a8 Ny
HLA Fusion® L] @
RSS02345_010_00 . 2012
Current Catalog LY J Datei Paray 202 | e e have diferent nemenclatuie date
IMGT Version 330 Drange: Ho elighl samples found to combine

. Light Blue: More than one samples from same locus found [Exon 4+ only]
Session Date: | & 172011 =] ~ [T/zo0n = it Giray: 5 smple has ol reacton o i sal.ton. [Exar 4 o]

Select Samples for Supplemental Analysis
Mo of Related Wells Mo Selected Multple S amples Dif. NOM Date:

wiell Position

Selected

TEROGS ] TERDRS
TERO71 D1 TERDT1

| ST-DOATD403M E1 ST-DOAT0403N I
| ST-DOAT'0SD4 il ST-DOAT0S04 | ]
ST-DOA10502 G1 ST-DOAT"0S02

TER303 B2 TER303
TER236 c2 TER236
TERO?S D2 TERD?S
TER252 E2 TER252
TER175 F2 TER17S

0w 0 )
om0 )

E12635 G2 E12635

TnnRtna

"I'I‘I‘I‘I-I-IEI-IIEID‘I‘I'I

o
o
0
0
0
0
TERTE1 H1 TER181 0
o
o
o
0
0
0
n

leT.nnR1nan u

al

T JCHELAMBDA © 0 @
O —

O Fusion associa automaticamente amostras Exon 4+ com amostras
genéricas do mesmo  l6cus . A cor de fundo da fila indica o seguinte:
1 Nomenclatura errada, datas diferentes: Rosa
1 Na&o foram encontradas amostras para associar com a amostra Exon
4+ especifica:
1 Mais do que uma amostra associada a uma Unica Exon 4+:
1 A amostra tem uma reacao falsa ou ndo apresenta solucao:

Certifique -se de que as amostras que pretende associa

r para a andlise

complementar estéo selecionadas.

Nota:

11. Clique no botdo

A sessdo complementar

SO é possivel associar uma amostra a cada Exon 4+ por lécus. Se
existir mais do que uma amostra genérica disponivel para associacao

ao Exon 4+ de um lécus em particular, o  sistema , como padrio,
seleciona a amostra mais recentemente criada. E possivel selecionar
uma amostra mais antiga, se deseja r.

Os dados Mic ro SSP podem ser combinados com dados Exon 4+
apenas depois de terem sido combinados com dados LABType. Os

dados LABType combinados com Exon 4+ ndo podem ser combinados
com dados Micro SSP.

Import (Importar).

e tod as as amostras associadas séo apresentadas no

Navigator (Navegador) do Fusion onde o podera selecionar para analisar na
janela de analise do LABType.

m SIOMETRIX
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6.3. Resumo de sessédo LABType

A péagina de resumo de sesséo pode ser iniciada clicando em um a sesséo na
arvor e de navegacdo. Apresenta uma pré -visualizagdo dos resultados de
analise, indicando cada amostra na sessao e resultados de analise de lote
correspondentes. ] o Paraaplicar-o  Procure:as:amostra
Cligue jpara .atmbur’lr._ 0S  agrupamentoiP-ou:C para codigosXX e
Separadoreside resultados de-andlise 3 amostrasnasessé  substitua-os com
resUmo dlessessao. como resultados finais que aindandoforar  codigo NMDP
para todas:as;amostras salvas. atualizade.
(6] gl’éﬂGO‘ e [Fsumiay | control vatue | Bead Analysis | \ \ |
j S %
resumo i ., o o o o o o a] o
apresenta /| wis|m 5m EN © EEEE EN NN BN BE B BN ENEE B BN BN B, 05 § SNEE EEEEEEEE ENE EEE B EEEE
pontes de|| ™= | © o o © §o oo mm o o o o\ommE oo
Mise ] m m = o
dados pare
\ \ &
Cada ) Session : 132_7_4 9 ID3915 Catalog : RS501A_011_08 NOM Jal?uavy 2011 33.U‘ucus A Session Date: 11/28/2011 N\mbev of Sample: 96
Possi Possible: Possible lia]
amostra. | [#|esude Posl - Sample ¥ Patient Comment | Exonz e e Exond NE e B Be
A Selegao :d'/ Il 1(47) | 2433009 2433029 Low Bead Count. 4021 AZJ.UZL\ ATKZID 226 1257 igl g;g]‘gh f ?[l? 317,‘0[:1/2
‘ r 2(81) | 2433090 2453030 Low Bead Count. 3334 21 134 j%é g%\ g‘\z —_— I
Campos [m] 3(C1) | 2493031 2493031 Low Bead Count. 2995 | 4242 A2 1912 1783 2*% g;g$01 . EB,DJSQD;SDZE[
Cl_lqule.;parc O | o | ez FEEER Low Bead Counl 2670[ AGEKTUP %UN 206\ 1675 ijéé ng gl:m éf Psafessg%zzﬂfli
Inclulr OIU O | sey s py— . LqueiEuum " N 78| WEEKDTE N :‘g& 0P N TEE ‘\20.07 & gl‘g&m ERDE.2is
excluir NSNS gl T el Nl T\ R . g
colunas. 17 5 "m i;;\/\ P— B Bead Vo, 3| 46301 ATZKHBE 1818 gl-m o e S
I S3(ET | 2496121 2493121 Low Bead Count. 2746| A"31KDUK A03JPEY 1978 ¢ g“gg Bgﬁg]‘g} gé #(%E .=703?1/-3‘U111‘?’—
O 34 (F1 | 2492941 2432941 Low Bead Count. 3119| A"26KDSZ A02KDEA 1857 1773‘ :“gé 3]‘3} Ui EEE N=_/[|0221D;;[D‘|‘
[ %5 (G1 | 500 500 Low Bead Court. 3083 | A3TKEYK ADZKFRA 2506 1518 g%g?g; §$] 5]3120[%]3
(i %6 H1 | T NC Low Bead Court. Low Positive Control g 2233 }
|4l |
User Cnmmems:-'—> ‘ Auto Accept All H Apply P/G Code Replace XX Code
System Cnmmems:H‘ Print H Preview H Export |

Pagina:de resumo de:-sesséoLABType

6.3.1. A Selegéo de Campos de R esumo de Sesséo
‘ —— Cliqgue no botdo Field Chooser (Sele¢é&o de
T e ¥ campos) na extremidade esquerda dos
./\ D e 7 cabecalhos d~a tabela. Surge Flelq
Clique aqui ||\~ [femie | Chooser (Selegdo de campos). Isto lhe permite
para abrir L e mawsers || Selecionar ou limpar as caixas de verificag&o junto
Field |- == || aos cabecalhos das colunas para incluir ou excluir
Choosgr \\: B | aquelas colunas da tabela de re sumo. Selecionar
gﬂ%%asc)" de E E |1 ou an.ular a selggég das caixas de verificagdo
| e | | nesta janela atualiza instantaneamente a tabela.
SEE—
c\ e | ] Também poderéa reorganizar a ordem dos campos
;\ E | utilizando o mouse para arrastar e soltar qualquer
: 1;3,TZZ§§:L — nome de campo em um novo local no Field
] Chooser (Selecdo de campos).

m SIOMETRIX —
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Ao fechar a opcao Field Chooser (Selecao de campos), € apresentada uma
mensagem para permitir que o usuario salve ou néo as alterac¢des efetuadas.
Se clicar em Yes (Sim), as suas alteragbes sédo salvas para todos os resumos
futuros da sessdo do LABType neste mesmo computador até que sejam
salvas outras modificagdes.

Nota: Se ndo visualizar um campo particular disponivel no campo de selegéo
de campo e tiver certeza de que deveria existir, ace sse C:\HLA
Fusion \temp e elimine o arquivo denominado Labtype_Layout.xml.

6.3.1.1.  Botbes para Exportar, Pré  -visualizar e | mprimir

Clicar no botdo Export (Exportar) , na barra de ferramentas do Fusion ,
ird formatar o Resumo como arquivo de planilhado Microsoft Excel. O Fusion
sugere um Session Name (Nom e de sessdo) paraa planilha , mas é possivel
altera -lo.

Clicar no botdo Print Preview (Pré -visualizar) na barra de tarefas do Fusion
nao apenas abre uma nova janela que mostra o aspe cto de uma nova sessao
ao imprimir, mas também permite selecionar as pa ginas elou partes
especificas de paginas que pretende imprimir.

Ao clicar o botdo Print (Imprimir), o Resumo € enviado diretamente para
a impressora.

Ferramenta _
'deimagens Vistade largure vista depagini  Controle de
instantaneas Ferramente de pagina completa zoom pendente

de zoom \Vistadellargurd Ferramenta Ferramenta
dindmico de pagina de redugéo de ampliar

L L |
©, Print Preview

Enviar resumc
para a
impressora

=10l x]

| * Close B

50 % s

Navegarde |
pégima;pare—’ud q 33.33%
paging 5%
i) e of 12 %
i
= 833%
= Page Width
2 Margin 'Width
il ) i
| g
Vista de e il I T Pré-visualizar
miniatura |
3 =] -..u]wm f--u.

= BiOMeEeT R — TelaPrint Preview|(Prévisualizan) E —
e S
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Clicar no botdo Print (Imprimir) na tela Print Preview (Pré-visualizar) ir4
env iar as imagens que escolheu diretamente para a sua impressora.

6.3.2. Separadores de Resumo de S essao LABType
6.3.2.1. Separadord e Resumo
O separador de resumo de sesséo apresenta um  grafico de resumo de

resultados . O gréfico apresenta a  qualidade de resultados de ana lise de lote
para cada amostra:

1 Match M (Compatibilidade M) indica multiplos resultados compativeis

( )

1 Match S (Compatibilidade S) indica um Unico resultado compativel
(Vermelho )

1 False (Falso) indica uma reacéo falsa de resultados ( Rosa)

1 Miss (Perd a) indica que nédo existem resultados sugeridos ( Cinza)

Summary | Control Value | Bead Analysis |

Match M| O o

Match § ] oo a | - | | . | | ]
False
Miss BE 8 (==} ==

00 OO0 OOOO0 DO0 DOooo0 DOooO0o0000 0O0OOO0O OO0 O O0ODDO0O DO O 000 000 0o oOoooocy

m SIOMETRIX

Gréfico de resumo de resultados (Separador Summary [Resumo])

1 Cligue em qualquer um dos quadrados no grafico de resumo de
resultados para apresentar a janela de analise de amostras
correspondente.

1 Se o botdo Auto Accept All (Aceitar todos automaticamente) estiver
ativado na parte inferior da tela de resumo de sesséo, é possivel clicar
nele para atribuir os resultados possiveis como resultados finais para
todas as amostras - exceto aqueles com resultados ambiguos.

Esta funcéo ndo esta ativada , @ menos
™ Display Popup message for Low Bead Court Low Posttive Control leci , d -
B Alow Auto Accept Al gque a selecione através da opcao
™ Sove Force 1 Pais Molecular Product

Configuration>>Molecular Analysis
Configuration  (Configuracdo de produto molecular >> Configuracdo de
andlise molecular) no menu Utilities (Acessorios ).

6.3.2.2. Separadorde VV alor de Controle

, . |
Este separador permi  te rever a qualidade dos valores de . I
controle. para cada amostra. Este separador divide "S€ em Y St T P
trés gréaficos, todos eles com os seguintes elementos em Carslog e St A 011_08
comum: PRl Ranbaia1s

R P LR, P LR Ao N0 U S A U LR
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I O eixo X indica as amostras, ordenadas por posi¢ado no poco.

I O eixo Y indica os valores de dados brut 0s especificos de cada grafico
(por ex., valores de  controle positivo e negativo).

1 Em qualquer gréfico, clique com o botédo

Summary Control Value | Bead Analysis |

direito do

mouse para selecionar

Sample (Excluir amostra) ou

(Analisar amostra).

Exclude

Analyze Sample

4000,

2000

5000
Ll

" . -
"
Exclude sample B

Analyze sample %‘ L}

i

1 Clique duas vezes em qualque r marcador
parair para atela de analise dessa amostra.

f Passar com o cursor sobre qualquer
marcado apresenta a anotacao da amostra.

0

C4905
C4908
C4928
Ca010
Co011
C4929
C4916
C4930
Co031
C4932
Ca038
C4934
Ca04z2
C4935
C4928
C4948
C4937
C4953
C4938
C4939
Cangd

6.3.2.3. Resumo de Controle Positivo
O graficode Resumode controle positivo (parte superior) apresenta o valor de
controle positivo para cada amostra.
1 O eixo x indica os nomes de ID de amostra, ordenados por posi¢ao no
poco.
I O eixoy indica os valores de dados brutos de controle positivo.
A barra horizontal indica o valor configurado para o controle positivo minimo.
Este valor po de ser configurado através do menu Utilities > Molecular Product
Configuration ( Acessorios > Configuracdo de produto molecular) ou
configurando definicdes especificas da amostra na janela de andlise.
i Cada éxon é representado por uma cor diferente.
1 Clique d uas vezes em qualquer marcador para chamar a janela de
analise da amostra.

Gréfico derresumol dectrole positivo

5000,

4000 w

B000) al 8 - B - s "8 @

0o o ] L 0§
onof———o——p 2 CLL R S — T =

) -

6.3.2.4. Resumo de Controle Negativo

O grafico de Resumo de controle negativo (meio) apresenta os valores de
controle negativo para cada amostra.
1 O eixo X indica os nomes de ID
poco.
1 Oeixo Y indica os valores de dados

de amostra, ordenados por posi¢cao no

brutos de controle negativo.
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i Clique duas vezes em qualquer marcador para acessar a janela de

analise dessa amostra.

Gréfico derresumaolde controlenegativo

m SIOMETRIX

] ] ] ] ] ]
sgososs me"" am” " a" "s ss _8"s8 o " @mm e Hy " @@ mEs = _mmem s "% & @ ] ]
12 = mEE -] -] I} EpEm -] -] ] ] B B EE_E BEE -1}
] -] ] ] ] =B ] ] -

WWWWWWWWWW
e e B e s e e )
(o T g e o Lo, i o, [ T T T [ A 0

%w%@ﬁ%wm&mmwmmw

6.3.2.5. Resumo de C ontagem de Esferas

O graficode Resumode con tagem de esferas (inferior) apresenta a Contagem
de esferas mais baixa por amostra.

1 O eixo X indica os nomes de ID de amostra, ordenados por posi¢do no
poco.
I O eixo Y indica os valores de dados brutos de controle negativo.

A barra horizontal indica o val or configurado para a

Contagem minima de esferas. Este valor pode ser oS
globalmente configurado através do menu Utilities Min Bead Court * :
>Molecular Product Configuration (ACESSOIOS > Mnbesdfonme Thesrold (0" 10|
Configuracao de produto molecular). Cose Bead For Theeshold *
E possivel configurar definicbes especificas da amos tra diretamente na Janela

de analise. Clique duas vezes em qualquer marcador para acessara Janelade

analise dessa amostra.

Gréfico derresumoideccantrolemnegativo

Rev. 01¢ Jul/2013
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6.3.3. Separador de Andlise de Esferas

Este separador permite rever as informacdes de sessao globais para cada
esfera. Este separ ador apresenta trés gréaficos, que séo descritos nas sec¢des
seguintes.

Summary | Control Value Bead Analysis

One Lamhda QC, Bead ID # A125 Max Scale: Bead 052 =1 [« [> [1] Bead Info | | Exclude Bead | Reset Cutoff

100

100,
a0 an
a0 ]
70 m
&0 60
50 s0

a0 a0

30 30
20 20

0 10

False Reaction Summary

[~ [ [l
]
7
&
5
4
3
: H
.
| I
001 003 009 011 013 017 (30 (23 034 036 039 031 033 036 03 040 045 046 O4B 056 05T 08 061 063 065 067 069 071 073 075 OF7 034 036 038
002 Om 010 013 015 013 021 028 025 07 030 033 035 037 03 042 044 04T 052 0% DI 060 062 064 066 068 070 072 OF4 O%6 078 035 037 090

™ Auto display next highest False Ryn Bead upon cutoff adjustment

Separador.de;analisede:esferas

6.3.3.1. Resumo de Reacdo Falsa

Com o grafico no painel inferior, € possivel rever o numero de Reagbes falsas
(positivas e negativas) associado a cada esfera em toda a sesséo.

Resumo:de reagéo:falsa

Fane R tan Sussenary

50 060 94 065 094 007 608 20 £33 541 043004 45054 547 600 629 020 531 €2 025 206 637 020120 2351 €1 36 35 €34 3030043 043 4 043 568 545 004 D67 540 49 S0/ 15 54 295 254 857 15 06D 063 62064 043 067 068 49 070 571 72075 ST 409 009 SN 000

I 4 P B o et
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A cor d a barra representa o tipo de reagdo falsa que existe:
1 Verde = falso negativo
1 Vermelho = falso positivo

A altura da barra de cores indica 0 numero de reacdes falsas para a esfera
indicada.

Clicar duas vezes em uma das barras deste gréfico altera os grafi cosde CQe
de esferas correspondentes dessa esfera.

Da mesma forma, clicar duas vezes em uma das IDs de esferas juntamente
com o eixo X altera os gréaficos de CQ e de esferas correspondentes dessa
esfera.

Os dois gréficos no painel superior comparam 0s p erfis de esferas da sesséo
atual (gréfico direito) com um histograma das mesmas esferas em um painel

de CQ One Lambda (grafico esquerdo). Se for utilizado um CQ local para a
sessdao, o histograma de CQ local é apresentado no lado esquerdo.

Painel decCQ ergrafico-de: perfil deresferas

m SIOMETRIX

One Lambda OC, Bead 1D ¥ OLRAOSS M Scatec mﬂm IWI ™ Enchode Besd

a0

L

0

£ &8 =

-3

]

1 Passe com o seu cursor pelas barras nos histogramas para apresentar
as informagdes sobre as esferas.

1 Cliqgue com o botéo direito do mouse em um perfil de esferas para
selecionar Exclude Sample (Excluir amostra) ou Analyze Sample
(Analisar amostra).

1 Clique duas vezes em qualquer esfera para ir diretamente para a tela
Analysis (Analise) dessa amostra.

1 Cliqgue no botdo Bead Info (Inffo de esferas) para ver as
especificidades dos alelos da esfera atual.

Bead |010 | |< I < | > |3l Back

Bead Info

Rec Site: 10¥5T5---16

Alleles:

DRB1%03:01:01:01, DRB1%03:01:01:02, DRB1*03:01:02, DRB1*03:01:03, DRB1*03:01:04, DRB1*03:01:05,
DRB1%03:01:06, DRB1%03:01:07, DRB1*03:01:08, DRB1*03:01:09, DRB1*03:01:10, DRB1*03:01:11,

DRB1%03:02:01, DRB1*03:02:02, DRB1*03:03, DRB1*03:04, DRB1*03:05:01, DRB1*03:05:02, DRB1*03:05:03,
DRB1%03:06, DRB1*03:07, DRB1*03:08, DRB1*03:08, DRB1%03:10, DRB1*03:11:01, DRB1*03:11:02, DRB1*03:12,
DRB1%03:13:01, DRB1%03:13:02, DRB1*03:14, DRB1%03:15, DRB1*03:16, ORB1*03:17, DRB1*03:18, DRB1%03:19,
DRB1*03:20, DRB1*03:21, DRB1%03:22, DRB1*03:23, DR51*03:24, DRB1*03:25, DRB1*03:26, DRB1*03:27,
DRB1*03:28, DRB1*03:28, DRB1%03:30, DRB1*03:31, DRB1*03:32, DRB1*03:33, DRB1*03:34, DRB1*03:35,
DRB1%03:36, DRB1*03:37, DRB1*03:38, DRB1*03:39, DRE1703:40, DRE1*03:41, DRBE1*03:43, DRBE1*03:44, DRB1*

a ifici I
Botda Beadnfa (Info de esferast Esnecificidades doselos




Faca

Rev. 01¢ Jul/’2013

Também ¢é possivel redimensionar estes gréficos colocan do o seu
cursor na area entre os gréaficos até a imagem de o cursor mudar para

'I'. Em seguida, pode -se clicar e arrastar o cursor para redimensionar

os graficos.

Para representar em escala os histogramas no Grafico de painel de CQ,
introduza um valor na caix a de texto Max Scale (Escala méaxima) e

Enter,

pressione atecla Enter == no seu teclado. Isto repde o valor do eixo Y
superior do histograma do perfil de esferas para a sessdo de CQ e a
sessao atual.

Utilizando os botbes de , pode -se
navegar entre as esferas.

Também é possivel selecionar esferas individuais na lista pendente.
Assinale a caixa Exclude Bead (Excluir
esfera) para remover a esfera atual da sesséo de

Navegacéo de esferas

Lista pendente de:esfera

analise. A esfera excluida estd indicada no campo Bead

de comentarios com uma notifi cacdo de que a 00

esfera foi excluida. Adicionalmente, as esferas 50 | |ors
excluidas sao apresentadas nos graficos durante a g0 | lo1s
anall§e como parras . . ) 70
Os ajustes feitos aos valores de interrupcdo da 80 wmg
sonda em Bead Analysis (Andlise de esferas) S0 ozo
afetam todas as amostra s nesta sesséo. Pré -ajustar :3 _'{E’f

valores para explicar condicbes e testes e
laboratérios individuais pode poupar tempo durante a analise
alterando todas as amostras de uma vez (isto €, globalmente).

forma:

1

m SIOMETRIX

ajustes de valores de interrupcdo globais procedendo da seguinte
Cligue e mantenha  pressionada a barra de interrupcdo da sonda de
ajuste horizontal e arraste  -a para cima ou para baixo para uma nova
definicdo de valor de interrupgao.
100
a0
a0
7o
Utilizando ©
. GO
ponteiro do

mouse, arraste
e solte esta 14
linha paracima
ou paratbaixo
para ajustara
definicéo de 10
valor de
interrupcéo da

- TR B
i
VT TTDT T TTDTITTI
O DO DT
R R R e

Ajustar atbarra‘derinterrupgéo

63—
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Para repor a interrupc¢éo, clique no botao Reset Cutoff (Rep or valor de
interrupcéo) e selecione uma opcéo e reposicao na lista pendente.

1

Menu Reporiinterrupgao

Bead Info | [ Exclude Bead | Reset Cutoff

All Samples : Current Bead Reset to OLI Default
All 5amples : All Beads Reset to OLI Default

LB

10] & i

Unsaved Samples : Current Bead Reset to OLI Default
Unsaved Samples : All Beads Reset to OLI Default

Ao ajustar o valor de interrupcdo, podera determinar que esfera sera
apresentada depois do ajuste selecionando ou desmarcando a
seguinte caixa de verificagcdo na parte i nferior direita da janela Bead
Analysis (Analise de esferas):

%) 065 069 071 077 079 OB 083 0B84 086 087 089 050 092

I Auto display next highest False Rxn Bead upon cutoff adjustment.

| Auto Acceptan || Apply PG Code || Replace xx code

Se a caixa de verificagdo estiver selecionada, a esfera seguinte com
Reacdo falsa mais elevada € apresentada depois do ajuste de valor de
interrupcao.

Se a caixa de verificacdo  ndo estiver selecionada, a esfera apresentada
antes do ajuste de valor de interrupcao ser efetuado permanece assim.

Existem dois campos de  Comentéarios na parte inferior fi um de Usuario , para

registar os seus proprios comentarios , € um campo de Sistema onde o HLA
Fusion regist ra acbes recentes que efetuou na janela Summary (Resumo),
como ajustar um valor de interrupgao. Os comentérios do sistema ndo podem

ser editados.

Comentarios-e usuario sistema

User Comments:

m SIOMETRIX



6.3.4. Funcbes G erais de Resumo de Sesséo

Além da funcionalidade dos trés separadores e Resumo de sessa

Rev. 01¢ Jul/2013

o0 LABType,

existem outras fungbes que permitem manipular os dados da tabela de

resumo.

summary | Control Value | Bead Analysis |

Marcadores-e;amostra

Match AL f——\j"r

D __\\\\_,
o o \ [m]

MichS | HNNEEEEEEEEEEEEEEE EEEEEEE § DEEEEEEEEEEE DEEEEEEENEEENEEE EENEENENEEEEEEN EENNENENENEEN DEEEEE EEEE

False
Miss

o

Session : RSS01C_005 Catslog : RSSO1C_003_07 NOM: January 2011- 330 Locus: C Session Date: 21672012 Luminex: Luminex - Version 1.7.68 Number of Samy

le: 5

Position | Sample 7| Patient

30<1:=:02:02/02:07/02.08/02:09/02: 10/02:11/02:
15/02:19/02:20/02.21/02.23/02:24/02:25Q/02:2

30¢1:=:04:01/04:05/04.07/04:09N/04:19/04:20/0
4:24)04:25/04:27/04:28/04.28/04.30/04:31/04:2

Min
Bead
Count

Analysis Analysis
Date Status {jger

%

X01:=:03:02/03:05/03:25/03:27/03:33/03:35/03 100
8

0211612012 | BaichImp | Bsmith

0€1:=:06:02/06:10/06:12/06: 13/06: 14/06:15/06: 100
16INI06:18/06:19/06: 20/06:21/06:22106:25/06:26

021162012 | Batch Imp | Bsmith

X0X1:=:02:02/02:08/02.08/02: 10/02: 11/02:12/02: 100
15/02:20102:21/02:24/02: 25Q,02:28/02:33102:3

0211612012 | BatchImp | Bsmith

30(1:=:04:01/04:05/04.07/04:09N/04:10/04:11/0 100
4:18/04:19/04:20/04:24/04:25/04.77/04: 28/04:2

02/16/2012 | Batch Imp | Bsmith

0¢1:=:03:04/03.06/03.08/03:19/03: 23/03:24/03 100
26/03:32/03:37/03:38/03:40/03:42103:44/03.46/

0211672012 | Bateh Imp | Bsmith

100

021162012 | Bateh Imp | Bsmith

100

0211672012 | Batch Imp | Bsmith

XX1:=02:02/02:37/02:38N/02:46

100

02/16/2012 | Batch Imp | Bsmith

oo alaaaaran
&
5

F12 | C610

4l

100

02/162012 | Batch Imp | Bsmith

01:=:06:02/06:07/06:10/06:11/06: 12/06:13/06: 100
14/06:15(06:17/05:18/06: 19/06:20/06:21/06:22/

021162012 | Batch Imp | Bsmith J

X01:=:03:04/03:06/03:07/03:09/03: 19/03:23/03: 100
24/03:26/03: 2&‘?3 32/03:37/03:38/03 44/03:45

0211612012 | BaichImp | Bsmith f
3

m SIOMETRIX

User Comments:

[ Auto Accept All || Apply PIG Code | [ Replace XX Code |

System Comments:

| Print

| prevew | [_ewon_]

Tabelade resumao decsessao

f E possivel clicar duas vezes em uma amostra na

tabela de resumo ou clicar uma sé vez em um
marcador de amostra no grafico de resumo para ir

diretamen te para a tela Analysis (Analise) para essa

amostra.

1 Cliqgue duas vezes no campo User

(Comentérios do  usuério ) para adicionar ou editar as

Comments

suas observacdes. Os comentarios gerados pelo

sistema ndo podem ser modificados.
1 Cliqgue no botéo

de Selecdo d e campo no lado
esquerdo dos cabecalhos da tabela. E
Field Chooser (Selecdo de campo).

apresentada a
Isto permite

Selecéoide campo

v Analysis Date

¥ Analysis User

7 Assigned Allele Code
Assigned Allele Pair
7 Assigned Sero

¥V Bw

Kl

2

[V Code Definition
[¥  Comment
[~ Confirm Date

selecionar ou limpar as caixas de verificagcdo junto aos cabecalhos das
colunas, incluir ou excluir aquelas colunas da tabela de resumo.
1 Selecionar ou anular a selecdo das caixas de verificacdo nesta janela

atualiza instantaneamente a tabela.

Nota: Se ndo visualizar um campo particular disponivel no campo de selegéo
de campo e tiver a certeza de que deveria existir, ace
Fusion \temp e elimine o arquivo denominado: Labtype_Layout.xml.

sse C:\HLA

I e
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Reposicionar um campo

Cligue no cabecalho da coluna da Tabela de
resumo para ordenar a tabela por essa coluna.

O triangulo r no cabegalho da coluna indica a
ordem fi para cima para ordem ascendente e
para baixo s paraordem de scendente.
Também é possivel arrastar e soltar
colunas para alterar a sua ordem.

Ao fechar a opcdo Field Chooser (Selecdo de campo), € apresentada
uma mensagem de contexto para permitir que o usuario salve ou nao
as alteracOes efetuadas. Se clicar em Yes (Sim), as suas alteracdes sédo
salvas para todos os futuros resumos da sessdo do LABType neste
mesmo computador até se gue sejam salvas outras modifica¢des.

Clique no botdo Export (Exportar) para salvar a Tabela de resumo no

ataljg : RSSO1C_00% 07 NOM

Cormment
BwonZ

 4Pos ajt[% Homorygous.

as

seu computador ou na rede (a | ocalizacdo predefinida € C: \OLI
FUSION\data \report). O arquivo € salvo em formato Excel (*.XLS).
1 Cliqgue em Print (Imprimir) para imprimir um relatério da Tabela
de resumo.
Uma tabela:e resumao exportad@ormato de planilha:de Excel)
A1 ~Q f | position
Pl A B Cc D E F G H I J K L M N (0] P Q
Position  |[Local ID Sample  [Locus Patient  [Exon2=D{Exon2=D{Exon3=D{Exon3=DqMin=Bead=|NC Possible=Allele| Possible = Allele] Possible = Allele=Pair Other=Assiq More=Tq Status

;
2 | 1(A2) | ﬁ DQA1PQB1 patient1 | 3951478_ ’270441 3047.68 2236.86 100 14.05§DQA1'0102 DQAT*03XX1 EDQA1'010201 DQA1*030101 \ FALSE Ba!l:!\lmpoﬁed
3| 282 ¢ DQA1,DQB1 ¥ 3406.66] 2481.047 3255.3;’ 1718.74 100’14,29;00A1=0102 DQA120201 DQA1%010201 DQA1%0201 FALSE |Confirmed
4 3(C2) |6 DQA:IP})P! patient1 7 3s9s62] 22918 3230.997 1950.26 100 15.48/DQA1%0102 DQA1*03XX1 |DQA1*010201 DQA1*030101 FALSE |Saved
5 | 4 (D2) | r4 DQA1,00B1 7 38882 2435.19 2963.3\'_220351_ 100 14A493_DOA1*D1XX1 DQA1T*04XX2 100@1‘P10?01 pogq-mpm_y - FALSE |Saved
6 '75(52) | % DOA1,00B1 r 2993.3'2448.42’3278.71}'1317.01; 1007 11.54 DQB1°03XX1 |DQB1*0501  DQA1%010101 DQA1%0503 FP# 071 FALSE Batch Imported
7| 62 d DQA1,00B1 [ 31942 2606.06] 3218.02 1928.06 100 13.38/DQA1701XX1 |DQA1%05XX2 |DQA17010101 DQA1%050101 FALSE |Saved
8| 7(62) 7 DQA1,0081 [ 325039 2589.82) 354327 1977.4| 1007 136 DQB1*02XX1 DQGB1%0601  DOA1%0103 DOA1%050101 FP# 071 FALSE  Batch Imported
797»778(}12) | \'8 DQA1,DQB1 [3016.05'2@52.65 3012.2"195762 190 13.411’DQB1'03XX1 QQB1'0602 §DOA1‘010201 DQA1*0503 FP#(E1 FALSE Butchlnwrte}i
10
0
12
13

mm SIOMETRIX

f

Clique no botdo Preview (Pré -visualizar) para rever um relatério
da tabela de resumo antes e imprimir ou salvar .

Telade prévisualizagao

File View Tools
3 omRAANODOms - @[H]E- o f

=10/

» MI® @
Session : RSSO1C_005 Catalog : RSSO1C_009 07 NOM: January 2012 - 3.%0 Locus: C
v
e Exclude|Position / |Sample Patient [Comment
Utilize a tbarrade il ’
fQIagem ;palfa I A | cdos3 Possible Homozygous
r B1 GO280
mover deuma
P r ¢t P2z
paginapara-a
t r D1 C5027
outra r E1 G0250 Low Bead Count.
T - F1 | csoat Low Bead Count.
r Gt Go262 Possible Homozygous.
r Hi | ca694
L1 — | ;IJ
Click and drag up to zoom in or downto zoom out Page: 1 of 12 i '

66—



)l

Rev. 01¢ Jul/2013

Na janela Print Preview (Pré -visualizar), o lado esquerdo apresenta
simbolos para cada pagina do relatorio. Utilize a barra de rolagem para

se deslocar de uma pagina para outra ou clique em um icone de pagina

par a ir para essa pagina.

Utilizea Rodado mouse ouclique e arraste paracima e para baixo para
ampliar e reduzir cada pagina na janela Print Preview (Pré -visualizar).

6.3.4.1. Excluir uma A mostra da Analise

S Se desejar excluir uma amostra de uma sessdo de
ESS

andlis e, selecione a caixa de verificacdo Exclude

| Exclude | Fesition ~ |Sal  (EXcluir) junto a essa amostra.

7 1 M

r 2 08

r 3 04

=N = - 8w -
1 [ ] u

Também podera clicar com o botéo direito Exclude sample M
do mouse na amostra em um dos graficos Analyze sample
no separador Control Value (Valor e
controle) e selecione Exclude Sample SRR EEEEEETE

(Excluir amostra).

Isto significa que a amostra selecionada ndo é apresentada em relatorios do
Fusion ou em Bead Analysis (Analise de esferas), dados de Control Value
(Valor de controle ) ou como resultados na janela Analysis (Analise) de
resultados.

)l

Nota:

m SIOMETRIX

As filas de amostras fa Isas na tabela de resumo estdo realgadas em
; filas de amostras com midltiplas correspondéncias estao
realcadas em
Se quiser que o HLA Fusion procure toda a sessao para XX codigos e
substitui -los pelos cédigos NMDP mais atuais que importou, cli gue no
botdo  Replace XX Code (Substituir  cédigo  XX).
Recomenda -se a utilizacdo desta funcéo se o arquivo NMDP atual foi
importado recentemente.

Para amostras individuais, a funcao de substituicdo de codigo pode ser
efetuada selecionando o botéo Reanalyze (reanalisar) na janela
de analise.
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6.4. Configurar Andlise LABType para a Amostra A tual

As configuracdes LABTYype globais predefinidas podem ser definidas no menu
Utilities ( Acessorios ). Adicionalmente, as configuragbes também podem ser
definidas a partir da janela de analise LABType para a amostra atual.

6.4.1. Alterar a Configuracdo para a Amostra A tual

Antes de iniciar a analise, & possivel alterar as opc¢des de andlise para a
amostra atual utilizando o menu de configuracdo, conforme ilustrado abaixo.

As alteraces as definicbes de configuracéo durante a andlise  afetam apenas
a amostra atual

Para alterar as definicbes de configuracdo para a amostra atual, clique no
botdo Set Config (Definir conf.) no topo do quadrante 1 da janela de analise.

Botéo SetcConfigi(Definir.conf:)-no gréfico de €Q:noquadrante um

|Rxn I Rec Site | Local C I Patient/Sample Results | m i

One Lambda QC 1D %038 , Probe ID # A126 Max Scale: |

6.4.1.1. Atribuir C odigo
Opg¢bes:de configuragéo-daamostra ati

Como padrdo , o Fusion atribui codigos NMDP ”'l% — I (SRS
aos alelos. No entanto, € possivel alterar estes s [ wor e Sl
codigos para uma das seguintes opcoes: [ ice 5]
1 No Code (Sem cddigo) - Os pares de Zz”:“uz:z
alelos resultantes, combinados em uma cosmcae |
cadeia sem codigo format ado, sédo ZZ:;‘;“;S;:E?;‘;L‘ii;m
simplesmente condensados sem aplicar .
um formato codificado. rnsecont >
1 Local Code (Codigo local) - Atribui o
definicbes de coédigos definidas pelo | o ovrosme et >
usuario  (codigo utilizado pelo seu a I"F*'_I'vfljf:ﬁffnlwls-v I

laboratério) para os resultados de

m SIOMETRIX  —
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cbdigos sugeridos.

1 P Grouping (Agrupamento P ) - Codifica as cadeias de alelos no
agrupamento P conforme publicado pela IMGT.

1 G Grouping (Agrupamento G) - Codifica as cadeias de alelos no
agrupamento G conforme publicado pela IMGT.

1 Cross Code (Codigo transversal) - Permite combinacdes de alelos
trans versais aos grupos s orolégicos (por exemplo, EAPW =
DRB1*04:03:01 DRB1*04:03:03 ). Como padrdo , a codificagdo
transversal estd desativada, pelo que os pares de alelos séo
condensados apenas dentro dos mesmos grupos de alelos.

6.4.1.2. Bw4/Bw6 em Sorologia

Bw4/Bw6 em:sorologia
Pais || Force | Type/SubType | Match | Se0 |

e A soro logia identificou varios

Mo Code ! u
- B8 (Bwé) B4l (Bwé
R pares de a}lelc.)s HLA -B que |[zie sattses
—— parecem diferir apenas na Bipleckal|Pez]RHAL(BNE) =
i~ ~ . B*08:01:01 B*40:88 -
Bud/Bwé in Serology |I reg|a0 BW4/BW6 n os dOIS B*08:01:01 B*4l:10
2 a S . ;.- *08:01: =4]:
Demagraphic Information 3 epItODOS SOTO|OgICOS :!g::gi:g; :!:;:;;
ini it . B*08:01:02 B*41:10
fanimum Pestive Contrel 2 - mytuamente exclusivos. Se o CAReE ot
Mimnirum Bead Count »
. ~ B=08:01:03 B*40:88
Set Sure Reaction Bead selecionar esta opc¢ao, B*08:01:03 B*41:10
, .. B*08:01:03 B*4l:11
Bw4/Bw6 é adicionado aos B*08:01:04 B*40:88
iE] . B*08:01:04 B*41:10
LonPostve Trestod ~ I resultados de  sorologia . B*08:01:04 B*4l: 11 =l
6.4.1.3. Dados D emograficos

Frequéncia‘demografica

Pairs | Force | Haplo | Match | Sem |

A opcdo Demog raphic Information  (Dados
demograficos) permite organizar os alelos com base
na sua frequéncia. Com base na selecao demografica
efetuada, o HLA Fusion apresenta um méaximo de trés
grupos na lista de pares de alelos:

Local Demographic Data [Caucaszian] ~

Group l:frecquent on both alleles

A4%01010101 A*24020101 (G1)
AF0L0L0L0L A%Z443(Gl)
Group Z:frecquent on one allele

A%01010101 A*240203(GZ)
AF01010101 A*®240205(GZ)
A%01010101 A%240206(G2)
AF01010101 A*240210(G2)
A%01010101 A%240211(G2)
A%01010101 A*240213(GZ)
4*01010101 A*240214(G2)
A%01010101 A%2405(G2)

AF01010101 A*2409N(GZ)
A¥01010101 A%2411N(GZ)
AF01010101 A*2415(G2)

A¥01010101 A%240202(GZ)

T Grupo 1. Frequente em ambos os alelos

1 Grupo 2: Frequente apenas em um oOu NoO outro
alelo

T Grupo 3: Frequente em nenhum dos alelos

A%01010101 A*2421(G2)
ATDLOLOLOL A®2423(G2)
A%01010101 A%240202(GZ)
A*01010101 A*2426(G2)
A%01010101 A%E427(G2)
A4*01010101 A*2430(G2)
A¥01010101 A*2434(G2)
A¥01010101 A%2435(G2)
A*01010101 A*2436N(G2)
AF01010101 A%E437(G2)
A*01010101 A*2438(G2)
A¥01010101 A%Z440N(GZ)
A%01010101 A*240202(G2)
G Grouping < |

Opcéode-configuragéodemografica

[~] wvoe code - |
Mo Code LJ—L--
Local Cade

P Grouping

(%

12

Cross Code

BBt in Serology

Demographic Infarmation » Common Jan 2012 v2
Winimum Positive Control 3

Minimum Bead Count »

Set Sure Reaction Bead

View QC

Low Positive Threshold 3
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Nota: Se a op¢do Demographic Information (Dados demogréficos) né&o
estiver ativa (isto €&, em cinza ), € necessario importar um arquivo de
introducdo da frequé ncia dos alelos. Na  barra de menu do Fusion,

selecione Utilities>Update Reference>Allele Frequency
(Acessorios >Atualizar referéncia>Frequéncia de alelos). Cligue no
botdo para procurar e localizar os arquivos de Frequéncia de alelos.

Cligue em Import Allel e Frequency (Importar frequéncia de alelos).

6.4.1.4. Controle Positivo Minimo

Definir o contrde positivo minimo
.
NMDP Code

O valor de Minimum Positive Control ( Controle

positivo minimo) predefinido atribuido pelo o code Lo ds L J7 ewne
. ’ . . ocal Code
sistema é 1000. Se  desejar , introduza um novo N
valor no campo do valor de controle positivo Serotpng
Cross Code
minimo e pressione Enter no seu teclado. [SPTE——

Demographic Infarmation

Minimurn Positive Contral L3 | 1000 I

Minimurn Bead Count 3

Set Sure Reaction Bead

View QC

Low Positive Threshold 3

A amostra é assinalada nos Comentarios do sistema como tendo um Controle
positivo baixo se alguma média aparada de controle positivo na amostra
atual se enquadrar no limiar definido . No separador de analise de esferas, as
barras de esferas para amostras inferiores ao limiar definido estao coloridas
em CINZA.

6.4.1.5. Contagem M inima de Esferas

Definir a contagem minima de esferas

O valor predefinido de Minimum Bead Count (Contagem minima de esferas)
atribuido pelo sistema é 100. Se pretendi do, introduza um novo valor no
campo de valor de  Minimum Bead Count (Contagem minima de esferas). A
amostra é assinalada nos comentarios como tendo uma contagem de esferas

m SIOMETRIX —
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