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Software de Analise TypeStream Visual
NGS

Introducgao

Utilizagdo prevista: o Software TypeStream Visual é um acessério para a avaliacdo dos
resultados dos testes dos produtos One Lambda, Inc Next Generation Sequencing (NGS) para
tipagem molecular.

E uma solucdo de software independente que auxilia a analise de dados de leitura Gnica bem
como de sequenciamento emparelhado produzidos utilizando os ensaios AllType™ NGS.

Apds a conclusdo da sequenciacdo, TypeStream Visual alinha automaticamente sequéncias de
cédigos de barras ndo mapeadas a biblioteca de referéncia IMGT para gerar atribui¢des de
alelos individuais. Além da genotipagem, TypeStream Visual fornece ao analista uma vasta
gama de ferramentas analiticas, estatisticas de execucdo e métricas de qualidade para facilitar o
exame e reforcar a tomada de decisdes.

certifique-se de que transferiu os ficheiros mais atualizados de Nomenclatura e/ou
Serologia Equivalente antes de importar catalogos ou tentar analisar sessées/amostras

A primeira coisa que pode notar é uma alteragao no icone. O novo visual do TypeStream
Visual torna-o Unico para TSV.
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TypeStream Visual agora utiliza a CPU multiprocessador, reduzindo efetivamente para metade,
ou mais, 0 seu tempo de analise para qualquer sessdo com mais de duas amostras. A
utilizagdo do motor e do processador l6gico € a seguinte:

Total de processadores logicos 8-23: 2 motores

Total de processadores logicos 24-31: 3 motores

Se os processadores |0gicos totais >= 32: roscas por motor 6, n.° do motor =
total de processadores/6 — 1

As sessGes com apenas amostras Unicas ndo poderao tirar partido deste aumento na
velocidade de analise.

Atualizacoes do programa

Também pode obter atualizagdes do TypeStream Visual por pedido. Contacte o seu
representante da One Lambda, Inc. para obter uma cépia do software ou consulte a secgdo de
Assisténcia técnica abaixo para obter mais informacdes de contacto. As atualizagdes de
informagBes do produto (ficheiros de catalogos, etc.) para o TypeStream Visual estdo
disponiveis atraves do seu representante da One Lambda Inc. ou do website da One Lambda:

Produtos suportados

Todos os produtos de software One Lambda foram concebidos para auxiliar profissionais com
experiéncia na analise dos genes através da sugestdo de resultados de tipagem. No entanto,
os resultados tém de ser cuidadosamente revistos por uma pessoa qualificada na tipagem para
assegurar a sua precisdo. Este software podera ser utilizado como ferramenta auxiliar através
da sugestdo de resultados, mas ndo devera ser utilizado como o Unico método de
determinacdo dos resultados reportaveis. Este software destina-se a ser um auxiliar de
laboratério, ndo uma fonte de resultados definitivos.

A selecdo de catalogo tem de corresponder ao nome SKU para o ensaio utilizado. Para
reagentes de amplificacdo AllType NGS, utilize o catdlogo comegando por "ALL" (Todos).
Consulte a tabela abaixo quando analisar utilizando Software de Anélise TypeStream Visual
NGS (Cat. N.° TSVPGR)

Descrigdo do produto NUmero de Estado regulamentar do
catdlogo ensaio

Kit de amplificacdo AllType NGS 11 ALL-11L CE-IVD

Loci

Kit de amplificacdo AllType NGS 11 ALL-TLX Apenas para utilizagdo em

Loci investigacdo. Nao se destina a

ser utilizado em procedimentos
de diagndstico.

Kit de amplificagdo AllType NGS 9 ALL-9LX Apenas para utilizacdo em

Loci investigacdo. Nao se destina a
ser utilizado em procedimentos
de diagndstico.
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Kit de amplificagdo AllType NGS 8 ALL-8LX Apenas para utilizacdo em

Loci investigacdo. Nao se destina a
ser utilizado em procedimentos
de diagndstico.

Kit Alltype FASTplex NGS 11 Loci ALL-FASTTILFX Apenas para utilizacdo em
para lllumina investigacdo. Nao se destina a
ser utilizado em procedimentos
de diagndstico.

Kit AllType FASTplex NGS 11 Loci ALL-FASTTILX Apenas para utilizacdo em
para I6es investigacdo. Nao se destina a
ser utilizado em procedimentos
de diagndstico.

Suporte técnico

Para obter assisténcia técnica ou referir problemas de software, contacte o seu representante
da One Lambda. Nos Estados Unidos, marque 800-822-8824 ou na zona de Los Angeles,
marque 747-494-1000. Contacte-nos por e-mail:

Para obter os requisitos do sistema, consulte o Guia de Instalacdo do TypeStream Visual.

Ambito deste manual

Este manual fornece informagdes sobre como importar dados em bruto, efetuar alteragdes na
configuracdo e controlo conforme sejam necessarios para analise. E muito importante
reconhecer que predefinicdes estabelecidas neste programa se baseiam na experiéncia da One
Lambda com o produto num ambiente de investigacdao e desenvolvimento rigorosamente
controlado. Um laboratério que efetue testes de tipagem noutro ambiente podera ter de
repor os parametros para cumprir requisitos laboratoriais especificos.

A partir do Menu Principal do TypeStream Visual, pode aceder aos quatro principais
componentes do programa:

* Analyze Data (Analisar dados)

* Create Reports (Criar relatorios)

* Manage Records (Gerir registos)

* Manage Database (Gerir base de dados)

Requisitos do sistema

Os requisitos minimos do sistema sdo os seguintes:

* Microsoft® Windows® 10.0, SO de 64 bits

* Processador de quad core com 8 threads, 16GB de RAM

* Adaptador gréafico de 8 bits e visor com resolucdo de ecrd 1920 x 1080

* Microsoft.NET 4.6.1 Framework (incluido no pacote de instalacdo)

* Pacote Redistribuivel Microsoft Visual C++ 2005 SP1 (incluido no pacote de
instalacéo)

* Microsoft SQL Express 2014 (incluido no pacote de instalagéo)

* Crystal Reports 13.0.17 Runtime for.Net 4.6.1 64 bits (incluido no pacote de
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instalacéo)
* WinZip (ndo incluido no pacote de instalacao)

Ativacao do software

IMPORTANTE: quando instalar o TypeStream Visual pela primeira vez, recebera esta
mensagem. O software ira expirar dentro de 11 dias se ndo ativar a sua licenca.

TypeStream Visual

Your temporary license will expire in 11 days. Please activate your license. You need Intemet
access to do this.

Activate Key: "

Licence file: USWOO-200RJ12_TSVPGR_2_Temp.cer Export Import

Ativacao da chave de licenca

O TypeStream Visual requer uma chave de licenca para executar a aplicacdo. E fornecida uma
licenca temporéaria nos primeiros 11 dias de utilizacdo, apds o qual o software deixara de
funcionar, a menos que seja obtida uma licenca permanente. Apds a ativacdo da licenca
permanente, o software apresentard uma mensagem de aviso nos 30 dias anteriores a
expiracdo desta licenca. A sua informac&o de licenca para TypeStream Visual é guardada num
ficheiro de certificado no seu computador local.

Converta a sua licenca temporaria numa licenga permanente assim que possivel para evitar a
interrupcdo do funcionamento do software. Para converter a sua licenga temporéaria numa
licenca de software permanente, faca o seguinte:

1.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02

Apbs a instalagdo inicial, quando TypeStream Visual arranca, sera apresentado um ecra
de lembrete de licenca de 11 dias, conforme apresentado acima.

Se ainda nao tiver uma chave de licenga, pode clicar em Skip (Ignorar) para ignorar o
aviso e continuar a utilizar o software; no entanto, converta a sua licenga assim que
possivel para evitar interrup¢des no funcionamento do software.

No ecrd de lembrete, introduza a sua chave de Ativagdo e prima Submit (Enviar). A sua
chave de ativagdo pode ser encontrada na confirmagéo da sua encomenda.

Se a ativacdo da sua licenca falhar utilizando o utilitario Activate Key (Ativar chave),
prossiga com os restantes passos.

Exporte o seu ficheiro de certificado para o disco utilizando a ligagdo Export (Exportar).
A caixa Export for Folder (Exportar para pasta) ird aparecer e permitir-lhe guardar o
ficheiro de certificado no seu computador. Prima OK quando estiver pronto para
guardar o ficheiro:
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Please select export folder,

Bl Desktop

I Libraries
¢ 1M Computer
i €M Network
v B3 Control Panel

(1] Recycle Bin
i |5 Docs

Licence file: USWOO-200RJ12_TSVPGR_2_Temp.cer copied to

C:\Users\ e sassississssiDesktop.

7. Num computador com acesso a Internet, navegue para o Website de renovagéo de
licengas de OLI e faca o seguinte:
a.

Num navegador web, va a https://forms.onelambda.com/software/activation

Activate Software

Enter your Activation Key and
upload Certificate

A Activation Key

Mo file selected

Choose File

Submit (3)

b. Copie o seu certificado do Passo 4 para uma pasta neste computador.
TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02
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C. Introduza a sua chave de ativagdo na caixa Activation Key (Chave de ativagao)
mostrada abaixo e, em seguida, clique no botdo Choose File (Escolher ficheiro)
(o nome e localizagdo do seu ficheiro de certificado variam do exemplo
apresentado).

Cirgataze = g i

LR

= Favisdes

I Deshicgp

. U b B )

L Teinbata Cumrent WTML Help K drive
Prckrt W
by Offece 36532 Shewteg

A

'hrnpﬂ

d. Clique no ficheiro de certificado que guardou anteriormente e clique em Open
(Abrir) (acima).

e. O ficheiro de certificado sera apresentado a cinzento no formulario web
(mostrado abaixo).

Activate Software

Enter your Activation Key and
upload Certificate

No file selected Choose File

Submit &)

Cligue no botdo azul Submit (Enviar) e observe os resultados:

Se a operagdo tiver sido bem-sucedida, as informacdes da sua encomenda serdo
atualizadas para o TypeStream Visual e convertera a sua licenga temporaria
numa licenga permanente.

Clique no botdo Download (Transferir) para transferir o seu certificado com a sua
licenca permanente.

Copie o seu ficheiro de certificado com a sua licenca permanente, novamente
para o computador onde esta a tentar ativar o TypeStream Visual.

8. Inicie o TypeStream Visual. Se o programa for executado com éxito, o procedimento
de licenciamento esta concluido. Avance para o Passo 9.
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9. No ecrd de lembretes clique na ligagdo Import (Importar) para instalar o certificado
com licenca permanente que obteve a partir do website:

TypeStream Visual

Yiour temponery koeree will exprn i 11 days, Piease sctrte your bosnse. Viou nesd inbemet
Bocesy 13 de this

hctrente Key |

Licence fike: LSWOO-2000U12_ TSVPGH_2_Temp.cor mE

INELAMEDSA B 80 |

10. Aparece uma caixa de selecdo e permite escolher o ficheiro de certificado para
importar para o campo de TypeStream Visual:

| j ARAT_NACTAINY 5 Pucmcoe :
]. | a | Security Centificate
- " byt s

File name: AZA7_42CZ-AMRS_§_Perm.cer = | Cobfile ('cer)

L %= ] |

1. Assim que o novo ficheiro de certificado tiver sido selecionado, serd apresentado no
campo License file (Ficheiro de licenga).Neste ponto, clique em Submit (Enviar):
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TypeStream Visual

Your bemporany koonse wil e in 11 daye. Please activate your kcenss. You neod Intemat
scoess b do ths.

Licence file: AZ1T_42CI-AMRS 5 _Perm.cer (=

[Sume | ——

FYSEINE LAMBDA @ & 8

Instalacao

Prossiga com a instalacdo conforme descrito no Guia de Instalacdo.

Iniciar aplicagao

Apds a conclusdo da instalagdo do programa, selecione a caixa de verificagdo de Launch
TypeStream Visual 2.0 (Iniciar o TypeStream Fusion Visual 2.0) e, em seguida, clique no botdo
Finish (Concluir).

O programa de instalagdo inicia automaticamente a aplicacdo TypeStream Visual (o que pode
levar alguns minutos). Se o TypeStream Visual ndo for iniciado, clique duas vezes no icone TSV
2.0 no ambiente de trabalho do seu computador.

Se a conexdo da base de dados TypeStream Visual ainda ndo estiver configurada quando o
programa é iniciado (o que ocorre na primeira vez que o programa € iniciado), é apresentada
uma mensagem System Initialization (Inicializagdo do sistema) a indicar isso mesmo. Clique no
botdo Continue (Continuar).

& TypeStream Visual

TypeStream Visual

System Initialization

The systemn needs to initialize and configure
TypeStream Yisual environment before it can be
used.

Do you want to continue?

| Continue | | E xit

YJONE LAMBDA ® ® ®
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() Client install (The curent machine works as a client)

@ Server/Standalone install (The cument machine works as a server as well as standalone)

Selecione o tipo de instalagdo Servidor/Autonomo na janela do Utilitario de Bases de Dados do
TypeStream Visual que é apresentado apds o TypeStream Visual ter sido instalado.

Ligar a um Servidor SQL

TypeStream Visual

SQL Server
e R\ el local)\FUSION_SQL14EXP

Connect Using
() Windows authentication

@ SQL Server authentication
Login Name : |sa
Password : [

Version: 2.0.0.27232

[J)ONE LAMBDA ® ® ®

12. Selecione um SQL Server procedendo de uma das seguintes formas:
a. Introduza o caminho completo, o diretério e o nome do servidor.
b. Clique na seta pendente no campo SQL Server para visualizar uma lista de
servidores SQL Server locais.
c.  Clique no botdo Browse (Procurar) [-] para visualizar uma lista de servidores
SQL Server disponiveis na sua rede.

13. Selecione um tipo de ligacdo de seguranca. Recomenda-se a utilizacao de
autenticacdo do SQL Server.

14. Para a autenticacdo do SQL Server, introduza o seu Nome de inicio de sessdo e
Palavra-passe (a autenticagdo no Windows requer, normalmente, uma configuragéo
por parte do administrador).

15. Clique no botao OK.
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‘\;5 Connect to existing database - bt

TypeStream Visual

SQL Server
SQL Server : [focal)\FUSION_SQLT4EXP |

Database
Database Name : |New_Database_Name V|
File Size (GB) : 1001

'VIONE LAMBDA ® ® @

Nota: o SQL Server especificado deve permitir a rece¢do de ligagGes remotas e o utilizador
devera ter a ID de utilizador e palavra-passe apropriadas para efetuar a ligagdo. Se
necessario, contacte o administrador do sistema para determinar se o SQL Server especificado
esta configurado para o Windows ou para autenticagdo no SQL Server ou ambos.

Ligar a uma base de dados

16. Criar uma nova base de dados e/ou ligar-se a uma ja existente
a. Instrucdes para ligacdo a uma base de dados existente
i. Selecione a base de dados existente no menu pendente.
ii. Cligue no botéo Set (Definir).

4} Connect to existing database — >

TypeStream Visual

SQOL Server
SQL Server : ||]ou:al}'-.FL| SION_SQL14EXP |

Database
Database Name : | T520_0220_0220 v

File Size (GB) : 100

RSN | Y -

Database Version: 2.0.0.27232, Created on: 2/20/2020
Used: approximately 5% - 559 MB of 10240 MB DB size.

"VJONE LAMBDA ® ® ®

b. Instru¢Bes para criar uma nova base de dados

i. Para criar uma nova base de dados, introduza um nome exclusivo
para a nova base de dados e clique no botdo New Database (Nova
base de dados).

ii. Recomenda-se vivamente que os nomes da base de dados ndo
contenham espagos ou travessdes.

ii. Apos a criagdo da base de dados, clique no botdo Set (Definir)
(acima).
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TypeStream Visual

'6 Database TSVdecember successfully created. Do you want to connect

[
' toit?

E apresentada uma mensagem de confirmacao quando a ligacio a uma base de dados é
efetuada com éxito:

Databaze Cunnecﬁo_rl u

:I Database connected successfully.

Clique no botdo OK. A aplicacdo TypeStream Visual deve ser iniciada automaticamente. Se
ndo for, clique duas vezes no icone TSV 2.0 localizado no ambiente de trabalho do seu
computador.

17. Configurar o primeiro perfil de utilizador e as informacdes

Quando o software é iniciado com uma ligacdo a uma nova base de dados, é
apresentado o ecrd User Info (Informagdo do utilizador). Preencha todos os
campos necessarios (assinalados com um asterisco*) para configurar um User
Profile (Perfil de utilizador) e clique no botdo Next (Seguinte).

TypeStream Visual

Last Name™ |Heyna|ds

First Name™: |ME|C°‘"1

M.1.: l:l

Role™: Lab Supervisor
Active [7J' Can Emsi Report

User Name™: |M1R

Password™:

Corfirm Password®: |.

What is the name of your best childhood friend? Jayne Cobb

Whiat is the name of the city in which you were bom?

‘)ﬂOr\l LAMBDA ® 8 &

Introduza todas as informages necessarias no ecra Lab Profile (Perfil do laboratério) (um
asterisco * assinala os campos de preenchimento obrigatério)
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Clique no botdo Next (Seguinte). (Consulte o capitulo sequinte para obter mais informagées.)

NOTA: ao primeiro utilizador é sempre atribuida a Fungdo de supervisor do laboratério.
Consulte mais detalhes sobre as fungdes e permissdes do Supervisor vs. Técnico em “Perfil do
utilizador” no Capitulo 2. O nome do laboratdrio e as informagdes de contacto serdo
apresentadas na secgdo de rodapé dos relatdrios TypeStream Visual.

TypeStream Visual . . 9200 0 ¢
ot ot
o e —
N —
e — E—
Postal Code:  [§1367

[ Lab Codels) | Lab Code Description Default [ Add Lob Gode |

G Pod 1 r
2
One Lambda Distbuor: Neat >>
Contact Email ‘ |

Nete: The Lab infomation wil be panted on HLA Fusion™ reports

NOTA: se estiver a utilizar o TypeStream Visual para gerar relatérios de

codigo NMDP, adicione um Lab Code (Cddigo de laboratério) ao Lab Profile (Perfil do
laboratdrio).

Iniciar sessao

Inicie sessao no TypeStream Visual utilizando as credenciais introduzidas durante a
instalagdo/configuracdo.

e

SQL Server:

2014 Express Edttion
Database:

{ocal)\FUSION_SQL14EXP\TSV_rv

Version: 2.0.0.27232; created on: 11/19/2019

GTIN: 00814695024445

Used: approximately ~ 3% - 347 MB of 10240 MB DB size
Regional Settings:

Client: English (United States)
DB Server: us_english\SQL_Latin1_General_CP1_CI_AS

INE LAMBDA ® ®@ @

1. Versdo de SQL Server utilizada
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2. Base de dados que esta atualmente ativa no campo de visao do TypeStream

3. Numero GTIN: um numero estabelecido na base de dados GS1 para Identificagdo
Unica do Dispositivo (UDI).

4. Agrupamento de bases de dados

Definic6es-chave do sistema
Resolugao do ecra

O software TypeStream Visual requer uma resolucgdo de ecrd minima de 1920 x 1080. O
software apresenta uma mensagem se a resolucdo atual do seu ecra for inferior as defini¢cdes
esperadas.

TypeStream == | =]

The minimum required screen resolution is 1920 x 1080
Please use display settings to change the screen resolution.

Do you wish to continue?

[[] Don't ask me this again

| Yes | [ N |

Pode selecionar “Yes” (Sim) para continuar a iniciar a aplicagdo ou “No” (N&o) para sair do
programa.

Adicionalmente, se o seu computador estiver a utilizar o Microsoft® Windows 10®, a defini¢do
do tamanho de visualizacdo de texto devera estar definida para “Smaller - 100% (default)”
(Pequeno - 100% (predefinicdo). Tome estas medidas se for necessario ajustar esta definigao:

1. Clique com o botéo direito do rato no ambiente de trabalho do computador.
Selecione a opgao Screen Resolution (Resolugdo de ecrd).
2. Selecione o tamanho de texto Smaller (Mais pequeno).

O software pode ndo redimensionar para a visualizagdo completa da interface gréfica do
utilizador se a janela ndo for maximizada. Esta vista truncada é eliminada maximizando o ecra.

Permissoes de ficheiros

Todos os utilizadores do TypeStream Visual tém de ter permissdes de leitura e escrita para os
seguintes diretorios e ficheiros:

* C:\Program Files (x86)\One Lambda\

* OnelLambda.Fusion.Interface.exe.config

* ReportMap.xml

* C:\OLI TSV\ (e todos os subdiretdrios e ficheiros nestes subdiretdrios)

* Pasta C:\ProgramData\One Lambda (Nota: C:\\ProgramData é uma pasta
oculta)
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Configuracao da aplicacao
Pagina inicial

O inicio de sessdo iré leva-lo para a pagina inicial.

AnalyzeData Reports Data Sample Patientlnfo Profile Utilities About Exit
o
DRI OQAEELEQ
) Navigator
TypeStream Visual Group; @ Product ) Test Date
) Catslog &
o EEE— - et G E a7 Session Date
TypeStream Visual: (locaD\FUSION_SQL14EXPITSY_rv NMDP | 1119/2019 11/19/2019 I
Used - 3% - 347 ME of 10240 MB DB size e hvd @
Version 2.0.0.27232, created on 11/19/2019 i = S\_S5 1016483114234
Setting us_englishiSQL_Latin1_General_CP1_Cl_AS P Group 7102019 11719/2019 Downiess Prnter  Catsiog gl T5 S5 1016471 166122
Sero Equivalent IMGT 3.37.0 - 2018uuly (KIR) imported GGoup | 7102018 11/19/2019 B8 |dex Flox QC.P1
on: 111182019 : T
Results Folder: c\0LI TSVidatalsession|NGS
Total size of c: 238.37 GB
Available size of c: 56.97 GB
Catalog Imported On Library Imgt Ver Imported On
ALL-11L_012._01 | Nov 19,2019 HLALbrary3.37.0.0 | 337.0.0 | Nov 182019
ALL-11L013.00 | Nov 19,2019
ALLTILX_011.01 | Nov 19,2019
AL 012 01| Nov 19,2018
ALL11LX_01300 Nov 19.2019
ALL-8LX_001_00 Nov 19, 2019
ALLSLX 00100 | Nov 13,2019
PYT———
Session on the Engine: none
Total Barcodes:  Completed: Remaining:
Session Waiting in the Queue (Current Machine) Session Waiting in Other Machine
Session Name Barcodes Machine Name Session Name Barcodes
[VJONE LAMBDA ® ® ®
|5, user Name: | rupertg | Server Name: | (local)\FUSION_SQLI4EXP || Database Name: | TSV.rv | [ver | 200

Importante: 0 TypeStream Visual é otimizado para utilizagdo com o Microsoft Windows quando
definido para zoom 100%.
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A pégina inicial contém informacdes sobre o seguinte:

Estado da base de dados

Catalogos ativos

Biblioteca ativa

Ficheiros de referéncia

Gestor de trabalho — que sessao esta atualmente na maquina e o que esta a
espera na fila

Opgdes de barra de ferramentas e menu

Consulte o capitulo seguinte para obter mais informacdes sobre estes topicos.

Gestao de perfis

O TypeStream Visual rastreia todas as alteragdes nos dados de andlise efetuadas pelos
utilizadores e permite uma maior seguranca dos dados através de uma confirmacdo dupla dos
resultados de analise (Save and Confirm (Guardar e confirmar)). O TypeStream Visual também
armazena informagdes laboratoriais gerais a serem utilizadas nos relatérios, incluindo véarios
coddigos laboratoriais contratuais.

Perfil do utilizador

No menu principal Profile (Perfil) pode:

Adicionar novos utilizadores

Editar perfis de utilizador existentes
Alterar palavras-passe

Repor palavras-passe

Arquivar utilizadores

O TypeStream Visual utiliza dois niveis de utilizador para seguranca e controlo adicionais de
resultados de tipagem e rastreio.

O supervisor Técnico, se tiver permissdo especifica
Modificar todas as definicdes de Modificar todas as deﬁnigc.?es de corlfiguragéo do
configuracio do produto prodyto — excetp para ativar a opgdo Auto Accept All
(Aceitar automaticamente todos)
Guardar e confirmar resultados de Analisar os dados e guardar os resultados de analise
analise
Atualizar ficheiros de referéncia, (Apenas se autorizado pelo supervisor) - Atualizar
como catélogos e cédigos NMDP ficheiros de referéncia, como catélogos e cddigos NMDP
Arquivar catélogos Arquivar catélogos
Modificar e eliminar dados da (Apenas se autorizado pelo supervisor) - Modificar e
sessdo e amostra eliminar dados da sessdo e amostra
Modificar a sua prépria conta de Modificar apenas a propria conta
utilizador ou outras contas de
utilizador
Alterar o perfil do laboratério Gerir informacges de amostras e doentes
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Visualizar a lista de utilizadores

A opgdo List User (Listar utilizadores) apresenta uma lista de todos os utilizadores atualmente
na base de dados, tanto ativos como ndo. Pode procurar e selecionar perfis de utilizadores.

1. No menu principal, selecione Profile > List User (Perfil > Listar utilizadores).

2. Introduza um nome e clique em Search (Pesquisar) para pesquisar os utilizadores
atuais.

3. Clique duas vezes no lado esquerdo de uma entrada de utilizador para ver o
perfil.

4. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

Adicionar novos utilizadores

Os supervisores podem adicionar novos utilizadores ao nivel de supervisor ou técnico. Os
técnicos ndo podem adicionar novos utilizadores. Os campos com um asterisco (*) sao
obrigatérios.

1. No menu principal, selecione Profile > List User (Perfil > Listar utilizadores).

2. Clique em Add User (Adicionar utilizador) para adicionar um novo utilizador.

3. Introduza novas informacdes do utilizador.

4. Selecione a caixa de verificagdo Active (Ativo) no campo Role (Fungdo) para ativar
a conta de utilizador.

5. Clique em Save (Guardar) para guardar as novas informagdes do utilizador e
regressar ao menu principal ou clique em Close (Fechar) para ignorar as
alteracdes e regressar ao menu principal sem guardar.

NOTA: se este for um perfil de um técnico laboratorial e pretende permitir a atualizagdo do
ficheiro de referéncia e/ou privilégios de gestdo de dados para este utilizador, selecione as
caixas de verificagdo apropriadas

Editar perfis de utilizador

Os supervisores podem editar o perfil de utilizador de qualquer utilizador. Os técnicos s6
podem editar os seus proprios perfis. Os campos com um asterisco (¥) sdo obrigatorios.

1. Para editar o seu proprio perfil, selecione Profile > My Profile (Perfil > O meu
perfil).

2. Para selecionar a partir de uma lista de utilizadores, selecione Profile > List User
(Perfil > Listar utilizadores) e clique duas vezes no lado esquerdo de um utilizador
para selecionar esse perfil.

3. Edite as informac6es do utilizador.

4. Clique em Save (Guardar) para guardar as informacdes do utilizador e regressar
ao menu principal.

5. Clique em Close (Fechar) para ignorar as altera¢8es e regressar ao menu principal
sem guardar.

6. N&o podera modificar um nome de utilizador.
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Alterar palavras-passe

Os supervisores podem alterar palavras-passe para qualquer utilizador, mas tém de ter a sua
disposicdo a palavra-passe antiga do utilizador. Os técnicos sé podem alterar as suas proprias
palavras-passe.

1. No menu principal, selecione Profile > My Profile (Perfil > O meu perfil).

2. No perfil de utilizador, clique no botdo Change Password (Alterar palavra-passe).

3. Introduza as palavras-passe atual e nova.

4. Clique no botdo Save Password (Guardar palavra-passe) para alterar a palavra-
passe. Ou clique em Close (Fechar) para fechar e regressar ao menu principal sem
alterar a palavra-passe.

Repor palavras-passe

Se um utilizador perder ou se esquecer da sua palavra-passe, o TypeStream Visual pode repor
a palavra-passe. A nova palavra-passe é a mesma que o nome de utilizador do utilizador.
Apenas os supervisores podem repor a palavra-passe de um utilizador.

1. No menu principal, selecione Profile> List User (Perfil > Listar utilizadores) e
selecione um utilizador.

2. No perfil de utilizador, clique no botdo Reset Password (Repor palavra-passe).

3. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

Alterar privilégios de utilizador

Apenas os supervisores podem modificar o nivel de privilégios de um utilizador.

1. No menu principal, selecione Profile> List User (Perfil > Listar utilizadores)

2. Cligue duas vezes no lado esquerdo de um utilizador para abrir o seu perfil.

3. No perfil de utilizador, selecione a caixa de verificacdo junto a Manage Data (Gerir
dados) ou Update Reference Files (Atualizar ficheiros de referéncia) ou ambos,
para conceder ao utilizador selecionado privilégios para estas atividades na
aplicagdo do TypeStream.

4. Cligue em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

Recuperar um nome de utilizador ou palavra-passe
esquecidos

Se esquecer o seu User Name (Nome de utilizador), clique na ligagao Forgot User Name
(Esqueci o nome de utilizador), introduza o seu primeiro e Ultimo nome e selecione o seu cargo
no laboratdrio (supervisor ou técnico). O sistema apresenta o nome de utilizador
correspondente aos dados que forneceu.
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&, Forgot User Mame EE@

TypeStream Visual

Last Name" : |Your Last Name |
First Name™ : |Your First Name: |
Role™ [Leb Technologist -

Se esquecer a sua palavra-passe, clique na ligagcdo Forgot Password (Esqueci a palavra-passe) e
responda as duas perguntas de seguranca que lhe foram pedidas quando configurou o seu
perfil de utilizador.

&}, Forgot Password ol ®

00t

UserlD™: Forgot UserName
Security Questions

What is the last name of your best childhood friend 7 * | ‘

What is the name of the city in which you were born 7 * | ‘

e T —
[JONE Lamaa @ @ |

A palavra-passe é apresentada quando as perguntas forem respondidas corretamente.

| Get Password || close |

Desativar utilizadores

Os supervisores podem desativar utilizadores que ja ndo utilizam o TypeStream Visual. As
informacBes do utilizador continuam armazenadas na base de dados, mas o utilizador ndo é
capaz de iniciar sessao no programa.

1. No menu principal, selecione Profiles > List User (Perfis > Listar utilizadores) e
selecione um utilizador para editar.

2. Anule a selecdo da caixa de verificagdo Active (Ativo) para desativar o utilizador.
3. Clique em Save (Guardar) para guardar as informacdes do utilizador e regressar
ao menu principal ou clique em Close (Fechar) para ignorar as alteracdes e

regressar ao menu principal sem guardar.

NOTA: se uma User ID (ID de utilizador) continuar associada a registos de analise, essa ID de
utilizador ndo pode ser eliminada.

Perfil do laboratorio

O menu Lab Profile (Perfil do laboratério) apresenta as informagdes de contacto para o seu
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laboratério, informagdes da rede utilizada pelo HLA Fusion e coédigos laboratoriais contratuais
NMDP. A maioria destas informac6es sdo introduzidas durante a instalacdo, mas podem ser
atualizadas em qualquer altura. Apenas os supervisores podem alterar o perfil do laboratério.

No menu Lab Profile (Perfil do laboratério) pode:

* Editar o perfil do laboratério

* Adicionar, editar e remover cddigos laboratoriais
* Alterar o caminho da rede

* Alterar o nome do servidor de e-mail

& Lab Profile - >
TypeStream Visual C N BN W N
Lot Nane Decror et [f Lot Coper |
Institute: One Lambda Institute E-mail*: |emai|@:nmpany org |
Address: 5000 Innovation Drive Phene 5556555555 |
o P s |
e o
et | |
i Mot Srveane:  rafarcinbacon |
Postal Code 5389
Lab Code(s) | Lab Code Description Default Add Lab Code
4 LDX whatever r
201 il r
SSP ss0 r
One Lambda Distributor: | M-A. Widup
Contact Email: |
Note: The Lab information will be printed on TypeStream Visual reports.
(JONE LAMBDA ® 80

Editar o perfil do laboratério

As informacdes do laboratério sdo apresentadas na maioria dos relatérios e incluem
informagBes de contacto para o seu laboratério. Estas informages sdo inicialmente
introduzidas durante a instalagdo e podem ser editadas em qualquer altura no menu Lab
Profile (Perfil do laboratério). Os campos com um asterisco sdo obrigatdérios.

1. No menu principal, selecione Profile > Lab Profile (Perfil > Perfil do laboratério).
2. Edite as informagbes do perfil do laboratério.
3. Clique em Save (Guardar) para guardar as alteraces e regressar ao menu

principal ou clique em Cancel (Cancelar) para regressar ao menu principal sem
guardar quaisquer alterac¢des.

Gerir codigos laboratoriais

Os cédigos laboratoriais sdo utilizados em relatdrios NMDP para identificar laboratdrios
contratuais. Podem ser introduzidos e armazenados varios codigos laboratoriais no
TypeStream Visual. Pode selecionar o cédigo laboratorial que pretende utilizar quando cria um
relatério NMDP. Apenas os trés primeiros digitos de um cédigo laboratorial sdo utilizados nos
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relatérios NMDP; as descri¢des do codigo laboratorial ndo sdo incluidas nos relatérios.

1. No menu principal, selecione Profile > Lab Profile (Perfil > Perfil do laboratério).
Adicionar, editar ou eliminar cddigos laboratoriais:

a. Clique em Add Lab Code (Adicionar cédigo laboratorial) para
adicionar um novo cddigo laboratorial. Introduza as informacdes na
nova fila.

b. Realce um cédigo laboratorial que pretenda editar. Clique em Edit
Lab Code (Editar cddigo laboratorial) para editar o cddigo
laboratorial.

2. Edite as informag¢bes do codigo laboratorial.

Realce um cédigo laboratorial que pretenda eliminar.

4. Clique em Delete Lab Code (Eliminar cddigo laboratorial) para eliminar o cédigo
laboratorial.

5. Clique em Save (Guardar) para guardar as altera¢8es e regressar ao menu
principal ou clique em Cancel (Cancelar) para ignorar as alterac8es e regressar ao
menu principal sem guardar.

w

Definigées gerais

Pode definir um nimero de defini¢cdes gerais do sistema, incluindo as predefinicdes da
impressora, URLs e caminhos.

1. Selecionar utilitdrios = General Settings (Defini¢Ges gerais) no menu principal do
TypeStream Visual. E apresentada a caixa de didlogo General Settings
(Definicoes gerais).

General Setting | Printer Setup | URLs | Paths |

Defautt Patient/Donor Type: ~ Patient

DNA Sample Source: l:]

Stay on Cument Locus After Assign, Review, or )

firm

Order field names in ‘Field Chooser Tool'to match
summary grid. (For Alphabetical sort leave
un

2. Utilize os menus pendentes ou selecione as caixas de verificacdo conforme
apropriado para realizar as suas selecdes nesta janela de didlogo.

3. Depois de terminar todas as suas sele¢des, clique em Save (Guardar).
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[tem

Definicdo

Tipo de doente/dador
predefinido

As trés opg¢des sdo Patient (Doente), Donor (Dador) ou Both (Ambos). Isto
aplica-se a criacdo de novas sessdes. A coluna “Patient/Donor” (Doente/Dador)
na extremidade direita da linha da amostra ira por defeito para a opgdo
selecionada se ndo existir qualquer valor associado a amostra.

Fonte de amostra de ADN

As quatro opcdes predefinidas para a fonte da amostra séo Cord Blood (Sangue
do corddo umbilical), Whole Blood (Sangue total), Filter Paper (Papel de filtro) e
Buccal Swab (Zaragatoa bucal). O utilizador pode fornecer fontes adicionais. O
software ndo ird preencher automaticamente a fonte para amostras onde a fonte
ndo é fornecida, mas ndo é possivel introduzir uma fonte de amostra na pagina
de importacdo de sessao se esta ndo estiver nesta lista.

Permanecer no locus atual
depois de atribuir, rever ou
confirmar

Quando n3o estiver selecionado e o utilizador atribui (revé ou confirma) um
locus, por exemplo, o software ird passar automaticamente para o proéximo locus
ndo atribuido ou ndo revisto ou ndo confirmado. Se ndo existir outro locus na
amostra atual que cumpra os critérios, o software avanca para a amostra
seguinte. Quando selecionado, o software permanecerd no locus que acabou de
ser atribuido.

Ordenar nomes de campos
na “Field Chooser Tool”
(Ferramenta de selegéo de
campo) para corresponder a
grelha de resumo. (Para a
ordenagdo alfabética deixar
de estar marcada.)

No ecrd de resumo da sessdo, clicar no icone no canto mais
a esquerda em cada linha ou na linha do cabecalho do
locus ird abrir a ferramenta “Field Chooser” (Selecéo de
campo), permitindo ao utilizador selecionar os campos a
apresentar no resumo da sessao.

E|Edit

= 7’
E| Sal Quando ndo estiverem marcados, os campos selecionaveis
serdo apresentados por ordem alfabética. Quando
selecionados, os campos serdo apresentados pela ordem
em que irdo aparecer no cabegalho da amostra ou do locus. Consulte a sec¢dio
de detalhes da sessdo para obter mais informagdes.

Predefinigcboes da impressora

No separador Printer Setup (Configuragdo de impressora) na caixa de didlogo General Settings
(Definicdes gerais), pode selecionar defini¢des, como a impressora predefinida e o tamanho do
papel, que serdo aplicadas quando imprimir relatorios ou realizar a impressédo de ecra.
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1. Selecione Utilities > General Settings, (Utilitarios > Defini¢des gerais) e clique no
separador Printer Setup (Configuracdo de impressora).

& TSV Setup ol & ==
TypeStream Visual . 09000
General Setiing || Frinter Seiup || URLs | Paths |

Print Screen

Show print preview dialog © Yes © No

Defaultprinter:  [Select ane -

Paper size: [select ore -

Print Report

Show printreportdialog @ Yes () No

Defaultprinter: [ Select ane -]

Paper size: [ select ane -

(V ONE LAMBDA ® ® &

2. Selecione entre as seguintes opgdes para os painéis Print Screen (Impressédo de ecrd) e
Print Report (Imprimir relatério) da caixa de dialogo:
a. Se pretende visualizar uma preé-visualizagdo da impressao ou caixa de dialogo
de imprimir relatério sempre que imprime, certifique-se de que a opgéo Yes
(Sim) esté selecionada. Caso contrario, selecione No (N&o).
b. Se ndo pretende selecionar uma impressora sempre que imprime, selecione a
impressora predefinida e o tamanho do papel nos menus pendentes.
c. Esta configuracdo de impressora predefinida pode ser substituida pelas
propriedades de pagina especificas de certos relatorios.
3. Clique em Save (Guardar) [[save |

Definir URL e caminhos do diretério predefinidos do TypeStream Visual

A opcdo URLs & Paths (URLs e caminhos) no menu General Settings (Defini¢cbes gerais)
permite-lhe definir os URLs predefinidos para websites OLI e NMDP para transferir ficheiros de
referéncia e catalogo e atualizagdes de produtos. Esta opgdo também lhe permite definir o
caminho do diretério em que o TypeStream Visual, por predefinicdo, armazena catalogos,
ficheiros de sessdo/lote, relatorios, etc.

A modificagdo de URLs ou percursos antecipadamente permite-lhe evitar ter de procurar
ficheiros sempre que precisar deles.

1. A partir da pagina inicial do TypeStream Visual, selecione Utilities > General
Settings (Utilitarios > Defini¢cdes gerais) no menu principal.
2. Selecione o separador URLs.
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=]
One Lambda, Inc., Web Services URL (Catalog. Serology. P Group. G Group)
[rttps://fomms onelambda com/ =]

One Lambda. Inc., Software Activation URL

NMDP URL
itps://oirfomat ini Alele Codes/Alele Code-Lists/Alele-Code-Listin] [ ]

NMDP Download URL
[ttps://hml.nmdp org/mac/fies/numer.v3 zip 1=

3. Introduza um URL e verifique se funciona clicando em =
4. Clique no separador Paths (Caminhos).

[
0000000

(=]
I

%:MmummcsvnuhummA

Reports

0L TsWdstavepot
Inteface

[cOU TSVAdata\export
Temp

[c\OLI TSVdata\temp

5. Utilize o botdo de navegacao [ ] para localizar o diretério que pretende utilizar
para a finalidade especificada (ou seja, onde pretende armazenar relatérios
quando sdo gerados).

6. Clique em Save (Guardar) [save |

NOTA: ao utilizar a fungiio Restore Database (Restaurar base de dados) (consulte o Capitulo
sobre bases de dados), se o utilizador recuperar um ficheiro .bak de base de dados de uma
mdquina para outra, a pasta Session (Sessdo) NGS também deve ser copiada para a maquina de
destino e o caminho em General Settings (Definigbes gerais) tem de apontar para o caminho da
pasta.
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Funcoes de servicos e utilitarios

Funcoes da barra de ferramentas

O TypeStream Visual fornece uma barra de ferramentas, apresentada mesmo por baixo das
opc¢des da barra de menu principal com acesso a fun¢des frequentemente mais utilizadas.

Analyze Data Reports Data Sample  PatientInfo  Profile  Utilities  About  Exit
o 8 T, B0

TypeStream Visual

Quando passar com o rato por cima dos botdes, surgira uma etiqueta com o nome de cada
botao.

@ Pagina inicial
Ao clicar neste icone de qualquer outra pagina, o utilizador volta ao ecra inicial. Isto pode ser
especialmente Util depois de submeter sessdes para analise para verificar o seu progresso.
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Localizar: Pesquisar

Cligue no botdo Find (Localizar) ("Bino”) para abrir a Search Window (Janela de pesquisa) do
TypeStream Visual para registos utilizando varios critérios. A caixa de dialogo Find (Localizar)
também permite modificar os critérios de ordenagdo e de apresentacdo de Navigator Session
(Sessao do navegador).

Para utilizar esta ferramenta, proceda da seguinte forma:

1. Introduza um parametro de pesquisa na area de interesse. No exemplo abaixo, o
utilizador quer encontrar todas as sess6es com uma ID do doente que comega
por ‘M.’

2. Clique em Find (Localizar).

3. O Navigator (Navegador) apresenta todas as sessdes que se ajustam ao
parametro de pesquisa com a ordenacdo descrita acima da listagem.

&, Search = _
= = [Navigator
TypeStream Visual . CYC O O YC () T .

Search Criteia

® St
) Sample ID
") Session 1D
() Catalog ID

Specificity

(") Other

Sort Order: Sample Date, Sample Name
(DESC)
i}

Manahl
Maney
Marullo
Matullo
MeNutt
Mollencupp
Mollins
Mernison

Mornssey
- ghy Moskowitz
-4y Muldowney

Test Date:
Session Date:
Session Status

Catzlog Type

O intervalo de datas definido aqui, no campo Session Date (Data da sessdo) é utilizado como
intervalo de datas predefinido por todo o TypeStream Visual, tal como nas janelas do
Navigator (Navegador) e de Reports (Relatorios). Sempre que o altera e clica no botdo Find
(Localizar), a predefinicdo muda para o resto da aplicagdo.

@ Relatoérios rapidos (Pré-visualizagao de impressao)

Este botdo permite ao utilizador criar rapidamente qualquer um dos seguintes relatorios para a
sessao selecionada sem ter de ir para a pagina de relatérios. Quando é selecionada uma
sessao que originou o nome do lllumina ou lon Gene Studio S5, serdo apresentadas as
seguintes opgoes:

A.  Relatério XML

B. Resumo do gendtipo (pdf)

C. Tabela de resumo do gendtipo (csv)
D. Estado de saude do gendtipo (csv)
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Quando uma sessdo PACBio for selecionada, apenas sera apresentada a seguinte opcao:

E. Resumo de Saude PACBio (pdf)

Os relatérios criados irdo aderir as predefini¢des.

Ecra Imprimir

Em qualquer ecra Analysis (Anélise), clique no botdo Print Screen (Ecra de impressdo) para abrir
uma nova janela que contém uma captura de ecra da janela de analise atual. Clique no botdo
Print (Imprimir) (superior, canto esquerdo) para enviar a captura de ecra para a impressora.
O software utilizara a configuracgao selecionada para “Print Report” (Imprimir relatério) na
pagina de configuracdo de definicdes. O nome da amostra seré apresentado no canto superior
esquerdo no formato “[Nome da amostra]_HLA_[nome do doente_sobrenome do doente].”

M, e
B
easEQE-iame #0 ] |

@ QE?? [ ¥ey Exn Covwage | Mumatchin Exn | Mamsichnbien | Breskn Phase || Woh BockgmundnBron g 22" A 18 [1C [ 0RBI ) oRBMS ) £
(@ EISE) Fa | it tien " gt ke Hommtgen Rond | WA o Pt St © & 1O  os 1 o1 £ 00k 7 00AT ) Semt - 3
‘Sesson: TSV_20191119173137 | Satus:Procesed | Cataog: ALL-111_012_01 | IMGY Verson: 3.37.0.0 | Engine Version: V20045 | Sample Count: 1

Fea san  swate somle 10 . ¢ .

OREIS

0883010102
0RE3"03:0101:03

e H toass Alder (OO N2 Notes 2

tor00) [or0/0]

tor~/0%)

I @ ou  oQuoLozoe [0/

%) osL 08060391 [+] [0/0/0) Q8106090101 [0/0/0]
% os coeresst  [of0~/er) ogai-0ess fofo~/e"]

0OAL"01:03:01:02  [0/0/0] oPAIOLO30102  [0/0/0)

1 oomsena 121 Tl poRI=inu0LA 141 i

Assignmont Allele 1 Matches | Allele 2 Matches | Variont | Health Stats | Statistics
P At 1 o Anvie2 L
canvt@o® A 1 Asie2

Nocode +| (0360 [© NoCode = [O]30e4 [0

o
i I |

AUserName: |mpety | ServerMame: (ol FUSONSGUAE® | DatabaseMame: | TSVre | Ver| 200 SID TS_NONINTIY Garcode S PO

Para fechar esta janela, clique no botao Exit (Sair) ] ou no botao Close (Fechar) [_es=_]

Se for selecionada mais do que uma amostra no resumo, a captura de ecrd é marcada com a
Ultima amostra selecionada.

Ampliar

Em qualquer janela Analysis (Andlise), clique no botdo Magnify (Ampliar) para ativar a lupa e
aumentar qualquer seccdo da janela. Utilize o seu rato para mover a lupa e utilize as teclas de
seta no seu teclado de computador para aumentar ou diminuir a altura e largura da area
aumentada.

Utilize as teclas de seta para a direita e para a esquerda no teclado para aumentar e diminuir o
tamanho da area ampliada.
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Cligue em qualquer ponto do ecrd para desativar a lupa.

Mostrar navegador

Se o Navigator (Navegador) do TypeStream, (apresentado normalmente no lado direito da
janela da aplicagdo) ndo estiver visivel, clique no botdo Show Navigator (Mostrar Navegador)
na barra de ferramentas. Quando o separador Navigator (Navegador) for apresentado, deslize
0 seu cursor sobre ele para abrir o painel do Navigator (Navegador).

Informagoes do doente/dador

Em qualquer ecra Analysis (Analise), clique no botdo Patient (Doente) para apresentar o ecra
Patient/Donor Information (Informagdes de doente/dador) onde poderd introduzir ou editar
informacgdes relacionadas com um doente ou dador e associa-las a amostra atual.

Também podera abrir o ecra Patient/Donor Information (Informacées de doente/dador) em
qualquer altura clicando em Patient Info (Informag¢es do doente) na barra de menu do
TypeStream, seguido de Manage Patient (Gerir doente).

Para informacdes detalhadas sobre o funcionamento deste ecrd e dos respetivos separadores,
consulte a secgdo intitulada Gestdo de doentes.

B2 Construtor de sessdo NGS

Para criar uma sessdo para analisar dados em bruto dos sequenciadores lon S5 ou de
sequenciador MiSeq ou MiniSeq de Illumina, clique no icone “NGS Session Builder” (Construtor
de sessao NGS). Isto abre a pagina Create Session (Criar sessdo) na qual o utilizador pode
designar o caminho para os dados em bruto e, em seguida, selecionar o conjunto de
parametros de analise, a versdo da biblioteca IMGT e o catalogo para anélise. (Consulte o
capitulo sequinte para mais detalhes.)

@ Construtor de sessao PACBio

Para criar uma sessdo para analisar dados em bruto de qualquer um dos sequenciadores
PACBIo, clique no icone "NGS Session Builder” (Construtor de sessédo NGS). Isto abre a pagina
Create Session (Criar sessdo) na qual o utilizador pode designar o caminho para os dados em
bruto e, em seguida, selecionar o conjunto de parametros de analise, a versdo da biblioteca
IMGT e o catalogo para anélise de produto de amplificacdo longa. (Consulte a sec¢éo sequinte
para mais detalhes.)
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Opcoes do menu principal

Pode aceder as funcionalidades do TypeStream Visual em qualquer altura a partir do Menu
principal da barra de ferramentas, que é apresentada na parte superior das janelas de aplicacdo
do TypeStream Visual. Consulte as sec¢bes seguintes para obter uma lista das opcoes
disponiveis em cada item do menu principal.

Analyze Data (Analisar dados)

Os ficheiros de dados em bruto podem ser analisados provenientes dos sequenciadores lon S5
e lllumina utilizando esta opgdo de ficheiro.

Analyze Data | Reports

MGS

TypeStream Visual é capaz de analisar dados do FastPlex da One Lambda. (Consulte o capitulo
seguinte para mais detalhes.)

Relatorios

Ao selecionar este item de menu, é apresentada a Reports Page (Pagina de relatérios),
permitindo-lhe criar relatérios padrdo ou especiais para os dados analisados. (Consulte a seccéio
Relatérios para obter informagdes detalhadas.)

Gerir

Quando seleciona este item de menu, aparece uma janela Data (Dados) que lhe permite gerir,
(ou seja, pesquisar, eliminar, arquivar ou ativar) sessdes e amostras. (Consulte a sec¢éio Dados e
gestdo de sessdo para obter informacées detalhadas.)

Sample (Amostra)

As op¢des neste item de menu referem-se a importacdo, criagdo e gestdo de informagdes de
amostra. (Ver Gestédo de amostras)

R

i | Sample | PatientInfo  Profile  Utilit

Import Sample List
Manage Sample Info

&

[ Sel=ct 8l

Patient Info (Informagées do doente)

As op¢des neste item de menu referem-se a importar listas de doentes/dadores, gerir
informacGes de doente/dador individuais. (Ver Gestdo do doente)
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Patient Info | Profile Utilities A

Import Patient List
Manage Patient

Profile (Perfil)

Existem pontos neste item de menu para criar e gerir o seu préprio perfil de utilizador, listas de
utilizadores do sistema e privilégios e informacdes laboratoriais. Também existe uma opcdo
para alternar entre as opcdes da pagina inicial dependendo do seu sistema e preferéncias de
navegacao. (Consulte gestdo de perfil para obter mais informacdes.)

Profile | Utilities About
My Profile
List User

[ Lab Profile

Utilitarios

Ver seccdo seqguinte.

Acerca de

Este item de menu permite aceder a seguinte informagdo do software TypeStream Visual:

[‘ TypeStream Visual

Version: 2.0.0

MDSS GmbH, Schiffgraben 41, 30175
Hannover, GERMANY

One Lambda, Inc.
22801 Roscoe Blvd. West Hills, CA 91304 U.S.A

T: 747-494-1000 F: 747-494-1001

GTIN: 00814695024445
Web Site: http://www.Onelambda.com
License: will be expired in 11 days. Click to activate.

IVD in EU only.
USA and Canada: For Research Use Only. Not for use in diagnostic procedures.

Saida

Ao selecionar este item de menu, é apresentada uma caixa de didlogo que permite selecionar
Yes (Sim) para sair e fechar a aplicagdo TypeStream Visual ou selecionar No (N&o) para manter
a sessdo atual aberta.
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TypeStrearm Yisual 23

| Do you want to exit TypeStream Wisual?

ves || Mo
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Utilitarios
Todos os controlos que regem a forma como os seus ficheiros sdo processados, desde a

importacdo de catalogos e bibliotecas para defini¢des de serologia ou métricas a serem
sinalizadas apds analise sdo todos convenientemente localizados em “Utilities” (Utilitarios).

As op¢des neste item de menu referem-se a importar ficheiros de catalogos, cédigos e
serologia, configurar os produtos moleculares e configurar o seu sistema TypeStream Visual.
Também lhe permite mudar de utilizadores, mudar de base de dados e configurar a anélise
automatica.

rofile | Utilities  About  Exit
@ Upd{‘é Reference 3 Update Reference File

NGS Product Configuration Catalog Information/Management

Automation i

.' Results Comparisen Tool

Switch User
Switch Database

General Settings

Atualizar ficheiros de referéncia

O TypeStream Visual utiliza uma série de ficheiros de referéncia para a anélise de dados que
precisem de ser atualizados para novos produtos, lotes e revisGes. Pode igualmente alterar
varias defini¢des globais de produtos para personalizar a andlise para o seu laboratério e pode
modificar as predefinicdes do sistema para refletir o seu sistema de ficheiros pessoal ou de
rede.

Existem duas formas de aceder ao ecréd para a selecdo do ficheiro de referéncia. A primeira é
clicar no botdo Download (Transferir) em Data and Catalogs (Dados e catalogos).

TypeStream Visual

Database Code Updated On Imported On Data and Catalogs
TypeStream Visual: klcrca INFUSION_SQL14EXP\TSVdecember NMDP
Used - 1% - 18 MB of 3072 MB DB size = v 5 @
Version 2.0.0.27232: created on 1/6/2020 (=
Sefting us_english\SQL_Latin1_General CP1_CI_AS HEm Downicsd Frner  Catsiog
Sero Equivalent: IMGT 3.37.0 - 2018%July (KIR) imported G Group
on: 1/6/2020
Results Folder: c\0LI TSVidatalsessioniNGS l
Total size of c: 238.37 GB
Available size of c: 37.59 GB

A segunda forma é navegar para Utilities (Utilitarios) — Update Reference (Atualizar referéncia)
— Update Reference File (Atualizar ficheiro de referéncia). Ambos os métodos abrirdo a janela
Update Reference File (Atualizar ficheiro de referéncia).

Antes da primeira andlise, tera de ser tomada um niimero de passos de configuracdo. Siga os
passos abaixo.

1. Definir ficheiro de referéncia de serologia
a. Navegue para Utilities (Utilitarios) — Update Reference (Atualizar referéncia)
— (Atualizar ficheiro de referéncia).
b. Clique no botdo de opgéo “Serology Equivalent” (Equivalente a serologia) e
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cligue no botdo Auto Update (Atualizagdo automética).
c. Selecione os ficheiros de referéncia “sero_equivalent” da lista, clique em

“Import Serology” (Importar serologia).

| % Update Reference File

TypeStream Visual 0000O®O®O

Reference
sero_equivalent_2016July (KIR)
sero_equivalent_2016July

“..I,../“«) A N N

©) G Group @ Serology Equivalent

C:\OLI TSV\data\catalog\sero_equivalent_2016July (KIR).csv [ import Servlogy |[ Auto Update
Goto OLI

Last Update: 3.25.0/2016July (KIR): Jan 18, 2017

/VJONE LAMBDA ® ® ®

2. Codigos NMDP, P e G
a. Navegue para Utilities (Utilitarios) — Update Reference (Atualizar
referéncia) — Update Reference File (Atualizar ficheiro de referéncia).
b. Clique no botdo de opgdo NMDP, P Group ou G Group e clique no botdo
Auto Update (Atualizagdo automatica) para atualizar a base de dados
com os cédigos do grupo NMDP/P/G.

% Update Reference File W — ‘i |
TypeStream Visual 0900000 O
f e # || Reference Type
I | catalog TaTomYa [ ‘
hla_nom_p bt
l numeric bt l
iy |
Ll SRR S s Ry o W N P
v | J
© Catalog © NMDP *) Local Code © P Group ) G Group © Serology Equivalent
Import NMDP Code
CA\OLI TSV\data\catalog\Hla_nom_g b [ mpot NMDP | [ Auto Update |
Last update version and download date are not available. Go to NMDP

3. Selecione Catalog (Catalogo) e biblioteca.
a. Navegue até a pasta que contém os ficheiros de catalogo e de biblioteca
gue pretende transferir.

i. O catdlogo baseia-se no nimero de lote Alltype, por exemplo,
All-11LX_013

ii. Os catdlogos da PACBio baseiam-se no n.° de lote PACBio, por
exemplo, PACBio-NXT_001_00.

iii. Catalogos FastPlex com base no n.° de lote AIIFAST, por
exemplo, ALL-FASTT1LFX_001_00.

iv. Os catdlogos IMGT estdo em ficheiros zipados com a indicacdo
"HLAlibrary” e a edi¢do especifica da biblioteca, por exemplo,
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"HLAlibrary3.37.0.1".
Clique em Import catalog (Importar catalogo).
Os utilizadores podem clicar alternadamente no botdo "Auto Update”
(Atualizacdo automatica) para transferir os catalogos e os ficheiros
HLAlibrary.zip diretamente a partir do website One Lambda.

TypeStream Visual

Import Directory
‘ a0 'd:a]taN)DD A || Reference Type ~
{ ata
i= ALL-11L_013_00 tsv
) Dariel ALL-11L_013_01 tsv
83 et ALL-8LX_001_00 tsv
] report ALL-SLX_001_00 tsv
3 temp ALLFAST11LFX_001_00 tsv
Cmt HLALibrary3.29.0.1 Zip
() OneDriveTemp HLALbrary3.33.0.2 zip
2 POF HLALbrary3.35.0.0 2p
(2 PerfLogs HLALibrary3.37.0.0 zp
(3] Program Fies HLALbrary3.37.0.1 zip
A P G i oo SN A
. . o “
il ot foder | PacBonxT_001_00 " |
@ Catalog O NMDP O Local Code O P Group O G Group O Serology Equivalent h
Catalog Folder
CAOLI TSV\data\catalog [ setect Al | [ import Catalog | [ Auto Update |
Last Update Date: Feb 20, 2020 Goto OLI
YJONE LAMBDA ® ® ®

4. Atualize a pagina inicial para apresentar as referéncias recém-carregadas.

NOTA: quando um ficheiro de biblioteca é importado, a aplicacdo compara a libertacdo
IMGT com a do ficheiro de serologia carregado anteriormente. Se os dois ndo forem da
mesma vers3o, o software apresentara uma mensagem para o efeito e ira perguntar ao
utilizador se deve prosseguir com a transferéncia.

Gerir ficheiros de referéncia de catalogos

Os ficheiros de referéncia de catdlogos contém todas as informacBes especificas das reacdes
necessarias para a andlise. Cada novo lote ou revisdo de um produto necessita do seu proprio
ficheiro de catélogo para que os resultados da analise sejam exatos.

Pode aceder a janela Catalog Management (Gestdo de catalogos) de duas formas. A primeiro
é utilizando o icone "Catalogs” (Catalogos) em “Data and Catalogs” (Dados e catalogos).

On
020
v
(-]
020
020

Download  Printer

Data and Catalogs

&

Catalog
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A segunda forma ¢ navegar para Utilities (Utilitarios) — Update Reference (Atualizar referéncia)
— Catalog Information/Management (Informacdes/gestdo do catdlogo). Ambos os métodos
abrem a janela Catalog Management (Gestdo de catalogos) onde os catalogos podem ser
ativados, arquivados, ndo arquivados ou eliminados.

7 Sww Achived Ctdogs | Owck M [M'l""""l"'"'lo"]

P o]

Algumas coisas a ter em aten¢do enquanto trabalha com a gestdo de catalogos:

A lista inclui os catalogos e as bibliotecas IMGT carregadas na base de dados
atual.

Qualquer catélogo que tenha sido utilizado numa anélise ndo pode ser
eliminado, mas pode ser Arquivado.

"A" na coluna “Status” (Estado) indica que o catélogo foi arquivado.

Atualizar ficheiros de catalogos de uma unidade local ou de rede

Os supervisores laboratoriais podem introduzir novos ficheiros de catalogo para utilizar na
analise quando estiverem disponiveis novos produtos, lotes ou atualizagdes. Os ficheiros de
catalogo estdo disponiveis também no site da One Lambda.

Na pégina principal ou em quaisquer paginas principais dos produtos, clique no icone
Download (Transferir) ou no menu principal, selecione Utilities > Update Reference > Update
Reference File (Utilitarios > Atualizar referéncia > Atualizar ficheiro de referéncia).

E apresentada a caixa de didlogo Update Reference File (Atualizar ficheiro de referéncia).
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é Update Reference Fil @

| TypeStream Visual 9000000
mport Dircctory
I % Drvers + || Reference Type
ety

ST ALL1LX 01101 ™

) tinkege B TR IPY v

1 MATS ALLTILX 01300 s

1 0Ll FUSION I e onz_or v

C10ouTsV [l Al m3_oo tsv

1 0029MDr-220818:010_S14_L001_R1_001fast ALLBLX_001_00 e

1 0029MDr-220818-010_514_L0D1_R1_001fasta -ney— | ALLSLX_001_00 s

(1 D039MDr-220818-01D_S14_L001_R2_001 fastq HLALbran3.37.00 un

] »

@ Catalog ) NMDP ) Local Code () P Group ) G Group ) Serology Equivalent
Catalog Folder
CA0LI TSV datacatalog Select All | [ import Catalog | [ Auto Update |
Last Update Date: Jan 06, 2020 T}

| J
o, TN

Se as suas informagdes de serologia estiverem desatualizadas ou ainda ndo as importou, sera
apresentada a seguinte mensagem:

Serclogy Information - @

The Serology information does not exist in the database.

Please import most recent Serclogy...

Se vir a mensagem, cligue em OK para ignorar a mensagem. Selecione o botdo de radio para
importar primeiro a serologia. Se ndo visualizar este tipo de mensagem, avance para o passo
seguinte.

Utilizando a arvore do diretdrio de ficheiros, a esquerda, localize os ficheiros de catalogo a
serem importados.

Para determinar qual o catadlogo mais recente disponivel, o TypeStream Visual analisa primeiro
0 numero de lote e depois 0 numero de revisdo. Um numero de lote atualizado ¢ assinalado
como a versao mais recente de um catalogo, mesmo que exista também uma atualizagdo no
numero de revisdo do lote anterior desde a Ultima vez que transferiu catalogos.

Realce os ficheiros que pretende importar ou clique em Select All (Selecionar tudo)
para selecionar todos os ficheiros listados.

Atualizar ficheiros de catalogo do website One Lambda

Os ficheiros de catélogo de produtos estdo disponiveis no website One Lambda
https://www.onelambda.com/en/product/TypeStream-visual-software.html|
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Na pagina principal ou em quaisquer paginas principais dos produtos, clique na ligagao
Download (Transferir) ou no menu principal, selecione Utilities > Update Reference > Update
Reference File (Utilitarios > Atualizar referéncia > Atualizar ficheiro de referéncia). E
apresentada a caixa de didlogo Update Reference File (Atualizar ficheiro de referéncia).

1. Clique em Auto Update (Atualizacdo automatica) para abrir a janela
Catalog Updates Selection (Selegdo de atualizagbes de catalogo) da One Lambda.

&, Reference File Manager [E=8ESE 55
TypeStream Visual 90009 B¢
Select Product Total
=] ] NGS 2

Select  Filename Name Lot Revision  Nomenclatwre  IMGT Revisionhlotes
[l HLALbrary327.07 HLALibrary 32707 32707
] NXT1ABCX_004_00.NXT2RQP1_004 O0.NXT2PAT.. NXTTABCX_004_DO0.NXT.

< w v

Show these products:
@ In TSVDB ) Notin TSV DB Select All HDﬁdedNI H Import H Close

") Updates / Revisions ") M Catalogs
Latest Lot or Revision

L one

2. Selecione a caixa de verificagdo junto aos ficheiros que pretende importar. Clique
nos sinais de mais ou menos na arvore do diretério de ficheiros para localizar os
ficheiros de catélogo para cada produto. Pode também clicar em Select All
(Selecionar tudo) ou Deselect All (Anular a sele¢do de tudo) para selecionar ou
anular a selecdo de todas as caixas de verificacdo de uma so6 vez.

3. Clique em Import (Importar) para importar os ficheiros de catalogo
selecionados.

4. Quando a caixa de didlogo de confirmacdo apresentar os resultados de
importagao, cliqgue em OK.

5. Clique em Close (Fechar) e, em seguida, clique em Yes (Sim) para
regressar ao menu Update Reference (Atualizar referéncia).

6. Os ficheiros de catélogo importados podem ser utilizados sem reiniciar o
TypeStream.

Pode também clicar em Go to OLI (Ir para OLI), clique nas ligages par aos produtos e ficheiros
de catalogo que pretende importar e siga as instru¢des de transferéncia. Se a opgdo Auto
Update (Atualizagdo automaética) ndo responder, verifique a sua conetividade a rede e se o URL
do servico da Web definido para One Lambda em Utilities > URLs & Paths(Utilitarios > URLS e
caminhos) esta correto.

Ao atualizar catalogos, o utilizador ndo recebera mensagens relativas a ficheiros de serologia.

Atualizar ficheiros de referéncia de tipagem molecular

Os ficheiros de referéncia contém informac6es de cédigos de alelos e informagdes equivalentes
de serologia utilizadas na analise. E importante atualiza-las regularmente para obter atribuicdo
de serologia e cédigos de alelos exatos.
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No menu Update Reference (Atualizar referéncia) pode transferir os ficheiros necessarios:

» Codigos NMDP

* Codigos P-Group e G-Group

* Codigos locais

* Ficheiros equivalentes a serologia

Atualizar c6digos NMDP de uma unidade local ou de rede

O National Marrow Donor Program (NMDP) fornece uma lista de cédigos de alelos que podem
ser utilizados na analise de tipagem molecular. Se tiver uma lista atual armazenada na sua
unidade local ou em rede, utilize este procedimento para a importar, de forma a que o
TypeStream Visual possa aceder a mesma. O ficheiro de cédigo NMDP mais recente esta
disponivel no site de transferéncias NMDP.

* Na pagina principal ou em quaisquer paginas principais dos produtos, clique
na ligacdo Download (Transferir) ou no menu principal, selecione Utilities >
Update Reference > Update Reference File (Utilitarios > Atualizar referéncia
> Atualizar ficheiro de referéncia).

« E apresentada a caixa de didlogo Update Reference File (Atualizar ficheiro de
referéncia).

* Selecione a op¢do NMDP.

*» Navegue até ao ficheiro NMDP numa unidade local ou em rede, utilizando a
arvore Import Directory (Importar diretério).

* Clique em Import NMDP (Importar NMDP) para importar o ficheiro
selecionado.

* Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu Update Reference
(Atualizar referéncia).

Atualizar ficheiros NMDP a partir do website NMDP

Siga este procedimento para importar a lista NMDP do website NMDP.

1. Na pagina principal ou em quaisquer paginas principais dos produtos, clique na
ligagdo Download (Transferir) ou no menu principal, selecione Utilities > Update
Reference > Update Reference File (Utilitarios > Atualizar referéncia > Atualizar
ficheiro de referéncia).

2. E apresentada a caixa de didlogo Update Reference File (Atualizar ficheiro de
referéncia).

3. Selecione a opgao NMDP.

4. Clique em Auto Update (Atualizagdo automética), que importa automaticamente
o ficheiro NMDP atual para utilizar no TypeStream Visual. Ou clique em Go to
NMDP (Ir para NMDP) e siga as instru¢des para transferir um ficheiro NMDP a
partir do website.

NOTA: se aopg¢do Auto Update (Atualizacdo automdtica) ndo responder, verifique a sua
conetividade a rede e se o URL definido para NMDP em Utilities > URLs & Paths (Utilitarios
> URLS e caminhos) esta correto.
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Criar um ficheiro de cédigo local

Os ficheiros de codigo local sdo criados por laboratérios individuais; os cédigos locais séo
criados para realizar atribui¢des de tipagem ambiguas mais faceis de armazenar e ler. Por
exemplo, as ambiguidades, como B*1501/1501N/1502, podem ser condensadas com um codigo
para B*15AB para manter registos mais simples.

1. Copie o0 modelo de cédigo local de um CD do TypeStream Visual para uma
unidade local.

2. Utilize um editor de texto para editar o modelo e adicionar defini¢des de cddigo.

3. Siga o formato do exemplo, utilizando um Separador para separar cada campo e
uma barra obliqua para separar varios valores num campo:

4. codigo da letra <separador> extensdo numérica do alelo a qual o cédigo de
aplica

5. Guarde o ficheiro como local code.txt

Atualizar o ficheiro de cédigo local

Ap&s a criacdo de um ficheiro de cddigo local, este tem de ser atualizado no TypeStream
Visual.

Na pagina principal ou em quaisquer paginas principais dos produtos, clique na ligagao
Download (Transferir) ou no menu principal, selecione Utilities > Update Reference > Update
Reference File (Utilitdrios > Atualizar referéncia > Atualizar ficheiro de referéncia).

E apresentada a caixa de didlogo Update Reference File (Atualizar ficheiro de referéncia).

1. Selecione a opg¢do Local Code (Cédigo local).

2. Utilize a arvore Import Directory (Importar diretério) para localizar e selecionar o
ficheiro de cddigo local a importar.

3. Clique em Import Local Code (Importar cddigo local) para importar ofs) ficheiro(s)
selecionado(s).

4. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu Update Reference (Atualizar
referéncia).

Atualizar ficheiro equivalente a serologia a partir do website One Lambda

O ficheiro Serology Equivalent (Equivalente a serologia) pode ser atualizado automaticamente a
partir do website One Lambda.

1. Na pagina principal ou em quaisquer paginas principais dos produtos, clique na
ligagdo Download (Transferir) ou no menu principal, selecione Utilities > Update
Reference > Update Reference File (Utilitarios > Atualizar referéncia > Atualizar
ficheiro de referéncia).

2. Selecione a opcdo Serology Equivalent (Equivalente a serologia).

3. Clique em Auto Update (Atualizacdo automatica) para abrir a janela
Catalog Updates Selection (Selecdo de atualiza¢8es de catalogo) da One Lambda.

4. Selecione a caixa de verificagdo junto a todos os ficheiros que pretende importar.

5. Clique em Import Serology (Importar serologia) para importar os ficheiros
selecionados. Os ficheiros de catalogo estdo prontos para utilizagdo sem reiniciar
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o TypeStream Visual.

6. Uma caixa de didlogo de confirmacdo apresente os resultados de importacéo,
clique em OK .

7. Clique em Close (Fechar) e, em seguida, clique em Yes (Sim) para
regressar ao menu Update Reference (Atualizar referéncia).

Se a opgdo Auto Update (Atualizagdo automatica) ndo responder, verifique a sua conetividade
a rede e se o URL definido para Serologia em Utilities > URLs & Paths (Utilitarios > URLS e
caminhos) esta correto.

Arquivar catalogos

Pode arquivar ficheiros de catdlogos que ja ndo sdo utilizados. As informacdes de catalogos
continuam a existir na base de dados, mas ndo sdo incluidas na lista de ficheiros de catalogos
disponiveis para andlise. Os ficheiros de catadlogos também podem ser reiniciados para utilizar
na analise.

No menu principal, selecione Utilities > Update Reference > Catalog Information/Management
(Utilitarios > Atualizar referéncia > Informagdes/gestdo do catélogo).

&) Catalog Management o (B3]
TypeStream Visual COCOCO)CHCHIC)HC)
nes |
L
Select | Status | Catalog ID Catalog Type Locus Type |NOMDate  |IMGT | Catalog Notes User Name | Update Date Import Date
Mo NXT1ABCX_004_00.N |NGS NGS (null) schudlo 6122017 3:08 PM  |6/12/2017 3:08 PM
I HLALibrary3.27.0.7 NGS NGS (null) 32707 i | 6/122017 3:10PM  |6/12/2017 3:10 PM
B s ok Ptk B o P o

[ Acctive | unarchive | Delete | ciose |

1. Selecione a caixa de verificagdo S (selecionar) para os ficheiros de catalogos que
pretende arquivar e cliqgue em Archive (Arquivar) [Lecive |,

2. Quando uma mensagem de contexto apresentar Data Saved (Dados guardados),
clique em OK.

3. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

NOTA: quando importar uma nova versdo de um ficheiro de catélogo, o sistema arquiva
automaticamente a versao anterior.

Desarquivar catalogos

Os ficheiros de catalogos arquivador apresentam um A na coluna Status (Estado) quando
visualiza a lista de catalogos e a caixa de verificagdo para Show Archived Catalogs (Mostrar
catélogos arquivados) esta selecionada.

Na janela Archive Catalog (Arquivar catalogo), selecione as caixas de verificacdo junto aos
catélogos que pretende desarquivar e clique em Unarchive (Desarquivar).

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02 Utilizagdo em diagndstico in vitro apenas na Unido Europeia Pagina 46 de 208
Apenas para utilizagdo em investigacdo nos EUA e no Canada. Ndo se destina a ser utilizado em
procedimentos de diagndstico.



Eliminar informagoées do ficheiro do catalogo

Pode eliminar um ficheiro de catadlogo no menu Catalog Management (Gestdo de catélogos).
Os ficheiros de catélogos apresentados com um “A" na respetiva coluna Status (Estado) foram
arquivados.

1. No menu principal, selecione Utilities = Update Reference —Catalog
Information/Management (Utilitarios > Atualizar referéncia > Informag8es/gestdo
de catalogos).

2. Selecione a caixa de verificacdo junto a qualquer catadlogo que pretende eliminar.

3. Clique em Delete (Eliminar) para remover as informacées do catalogo.

Configuragao do produto NGS

Todos os aspetos da Configuragdo do produto NGS estdo localizados na mesma opc¢éo da
janela. O utilizador notaré varios elementos que foram reordenados a partir de versées
anteriores do TypeStream Visual. Aqui ira encontrar agora o seguinte:

Atribuicdo de atribui¢bes para escolher cédigos e/ou campos nos quais o ecra
de atribuicdes; ative as defini¢des KIR, Bw4/Bwb e serologia; selecione o
estilo de notagdo de posi¢ao e muito mais.

Parametros de analise

Meétricas de salde

Ferramenta de regido de excluséo

Definicdo de configuragao

A definicdo das opg¢des gerais de configuragdo neste ecrd aplica-se a todas as sessdes e
amostras analisadas. Muitas podem ser substituidos por exemplo, conforme descrito no
capitulo sobre a criagdo de sessdes.

Os parametros de anélise tém de ser selecionados para cada sessdo criada; por conseguinte,
uma sessdo em fila ndo ird mudar se for criado um novo conjunto de parametros.

Definigoes de atribuicao
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&% NGS Preduct Cenfiguration - >
TypeStream Visual 2902009 ¢ O

Assignment Settings Analysis Parameters Health Metric  Exclude Region
Final Assignment Preference
Locus Code Field
No Gode ~|3 ~
B No Code V|3 ~
c No Code ~|3 ~
DRB1 No Code ME ~
DRB345 |No Code ~|3 ~
DQ@B1 No Gode ~|3 ~
DPB1 No Code ME ~
DQA1 No Code ~|3 ~
DPA1 No Code ME ~
Fy—
[ Bw4/Bwé Information [] Enable Cross Code (DP) [ Clear Allele 2 When Homozygous
[[] Enable KIR Ligand Information [ Display Assigned Seralogy [ clear Sero 2 When Homozyaous
[ Flag Sero Ambiguity [ Computer Assigned Serology [] Do Not Assign Serology for DQA, DPA
Base Position Display Options
() cDNA @ gDNA ’m‘ Fr— ‘ ‘ Close
' ONE LAMEDA ® ® ®

Nota: as defini¢des de atribuicdo atuais sdo aplicadas quando a sessdo inicia o processamento
de amostras.

Preferéncia de atribuigao final

Esta secgdo rege a forma como o gendtipo final é apresentado, por exemplo, 3 campos, cédigo
P, cédigo NMDP, etc. Para cada utilizador do locus pode selecionar qualquer uma das cinco
definicdes: NMDP Code (Cddigo NMDP), Local Code (Cédigo local), P Group (Grupo P), G
Group (Grupo G) ou No Code (Nenhum cédigo).

[ S i

Pssignment Settings  Analysis Parameters  Health Metric  Exclude Region
Final Assignment Preference

Locus Code Field

A MNo Code 13 v
B NMDP Code 3 w
o T—
DRE1 G Grou 3 o
[y cce ____p s
Dae1 Mo Code ~13 o
DPBE1 Mo Code o E w
DOAT Mo Code ~13 o
DPA1 Mo Code o E w

Se nao for selecionado nenhum cédigo, o utilizador pode selecionar o nimero de campos de 1
a4
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Final Assignment Preference
Locus Code Field

A No Code B

B Mo Code ~ 1

c No Code B

DRB1 No Code ~ 4

DRB345 |Mo Code ~13 ~
DaB1 No Code ~13 i
DPB1 No Code >3 i
DQaA1 No Code ~13 ~
DPA1 No Code ~13 i

Para as colunas de cédigo e de campo, o software permite ao utilizador clicar com o botdo
direito do rato na opcéo selecionada e aplica-lo a todos os loci seguintes. Tenha em atengéo,
no entanto, que cada locus pode ser configurado com uma defini¢do de cédigo diferente, se

desejado.
|| e T T T R kT et t——
Assignment Settings  Analysis Parameters  Health Metric  Exclude Regien
Final Assignment Preference
Lacus Code Field
A Mo Code v |4 F‘—‘
Copy to All

B Mo Code ~13
c Mo Code ~13 i
DRB1 Mo Code ~13 hd
DRB345 Mo Code ~13 hd
DaBe1 Mo Code ~13 i
DPB1 Mo Code ~13 ~
DaAT Mo Code ~13 o
DPA1 Mo Code ~13 ~

Opgodes gerais para configuragao

Demographic |CWD_TDX_3.37.0 -]
[7] Bw4/BwE Information || Enable Cross Code (DF) || Clear Allele 2 When Homozygous
[T] Enable KIR Ligand Information [T] Display Assigned Serology [] Clear Sero 2 When Homozygous
[7] Flag Sero Ambiguity [T Computer Assigned Serology [7] Do Mot Assign Serology for DQA, DPA

Base Position Display Options

©) cDNA @ gDNA Reset 1o OLI save || Close

ﬁ"\s@)_ LAMEDA B @ ®

A definicdo de uma destas op¢des de caixa de verificagdo tem o seguinte efeito:

1. Selecdo de grupo demogréfico: esta opgdo permite organizar os alelos com base na
sua frequéncia. Selecione um Demographic Group (Grupo demografico) predefinido
utilizando o controlo pendente.
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Demographic |(none) -

CWD_TDX_3.37.0

2. Informacdo Bw4/Bw6: inclui informagdes Bw4/Bw6 em resultados de serologia. Estes
sdo epitopos serolégicos que diferem apenas numa regido especifica.

3. Ativar ligando Kir: inclui a informagéo do ligando KIR para o locus C nos resultados da
analise. O utilizador deve importar o ficheiro serological_equivalent contendo a
informagdo do ligando KIR.

4. Sinalizar ambiguidade seroldgica: quando existe uma Ambiguidade seroldgica, é
identificada nos Comentérios do sistema.

5. Ativar cddigo cruzado (DP): permite a utilizacdo de codigos NMDP que combinam
alelos com diferentes campos de primeiros, utilizando associagdes de cédigo G.

6. Mostrar serologia atribuida: permite ao utilizador optar por ter a apresentacdo
seroldgica atribuida no painel de anélise ou ndo, conforme preferir.

7. Serologia atribuida pelo computador: preenche automaticamente os campos de
atribuicao serol6gica, ao mesmo tempo que armazena os resultados na base de dados.
Quando esta opgao estiver selecionada, TypeStream Visual apresentara a seguinte
mensagem de aviso:

This option enables auto assignment of Serology which is a
suggested assignment and may not be 1005 accurate,

We suggest that you review these assignments and make
appropriate changes to obtain the expected assignment.

oK

8. Limpar alelo 2 quando homozigético: quando selecionado, o alelo 2 de um par
homozigdtico ndo sera apresentado no painel Final Allele Assignment (Atribuicdo de
alelos finais).

9. Limpar sero 2 quando homozigético: quando selecionado, o sero 2 de um par
homozigético ndo sera apresentado no painel Final Sero Assignment (Atribuicdo
seroldgica final).

10. Na&o atribuir serologia para DQA, DPA: quando selecionado, o software ndo iré atribuir
serologia para loci DQA e DPA.

1. Opgdes de apresentacdo da posicdo base: o utilizador pode selecionar entre as
posicdes de cADN e base gADN no visualizador de nucleétidos.

cADN — ADN complementar - imita o IMGT, em que todos os intres comecam
com a posicdo 1 e cada exdo continua do exdo anterior

gADN - a contagem de posicdo é continua, comegando pelo exao 1 (E1) até ao
resto do gene, incluindo 3'UTR. O 5'UTR comega com -1 e, em seguida,
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continua com numeragdo negativa a montante.

12. Repor para OLI: este botdo ira repor todas as definicdes neste separador para as
predefinicdes estabelecidas pela One Lambda, Inc.

Quando tiver terminado as op¢des de configuracdo, clique em Save (Guardar) para

guardar as alteracdes.

Parametros de analise/S5 e lllumina

O separador Analysis Parameter (Parametro de andlise) tem um segundo conjunto de
separadores do lado direito para selecionar S5/lllumina ou PACBio. Os parametros de anélise
sdo aplicados ao nivel da sessdo — o utilizador seleciona uma das predefini¢des ou cria mais

para se adaptar as suas proprias especificacdes.

& NGS Product Configuration - X
TypeStream Visual 909200 ¢

Assignment Settings Analysis Parameters  Health Metric  Exclude Region

Configuration Name(s):

TSV_SLoci

TSV DEFAULT Configuration Name: [TSV_DEFAULT

—

Locus: ‘»ﬂ.‘E‘C‘DF’.EIDHEME‘DGE1.DFET.DOM.DP»¢.1

0128 | eupun)) g5

Min Read Length- ‘155

Max Insertion: [3

Max Deletion: [3

Max Mismatch Bases: ‘5

Min Base Read Depth: [20

Min Valid Read: [500

High Background Cutoff (%) \2@

Min Hetero Allele Balance: [10

I I I I | y

Max Read For Typing: [300000

Default Configuration Active
Comment:
[ Mew ][ save |[ Deicte || Gose |

[V ONE w-' (XX}
Parametro Definicéo

O nome da configuragdo. Existem duas fornecidas pelo software. “TSV_Default”
Nome da analisa 11 loci; “TSV_9Loci” analisa 9 loci (sem DQA1 ou DPAT). Ao criar um novo
configuragdo conjunto de parametros, o utilizador fornece o nome definido aqui. "TSV_Default”

ndo é modificavel pelo cliente.
Locus O utilizador pode introduzir texto que represente um Unico ou varios loci numa

lista separada por virgulas. O motor s¢ ira analisar loci presentes na biblioteca.

Comprimento de
leitura min

O utilizador pode introduzir o comprimento minimo para leituras validas. As
leituras inferiores a este comprimento serdo filtradas e ndo utilizadas para anélise.

Inser¢do méax.

O utilizador pode introduzir o nimero méximo de inser¢des para uma leitura
valida. Se uma leitura tiver mais inser¢des do que o parametro quando
comparado com o alelo de referéncia, seré filtrado e ndo utilizado para a geragdo

de consenso.
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Eliminacdo max.

O utilizador pode introduzir o nimero maximo de eliminagdes para uma leitura
valida. Se uma leitura tiver mais elimina¢es do que o parametro quando
comparado com o alelo de referéncia, seré filtrado e ndo utilizado para a geragdo
de consenso.

Bases de erros de

O utilizador pode introduzir o nimero méximo de erros de correspondéncia de
base para uma leitura valida. Se uma leitura tiver mais erros de correspondéncia

minima de leitura
de base

correspondéncia A A .
méx P do que o parametro quando comparado com o alelo de referéncia, sera filtrado e
' ndo utilizado para a gera¢do de consenso.
O utilizador pode introduzir o nimero minimo de leituras validas para qualquer
Profundidade posicdo base para um alelo. Se a profundidade da base estiver abaixo do

parametro, ndo sera adicionada qualquer base de consenso nessa posicdo e sera
tratada como um caracter universal quando se compara a base de dados para
encontrar o alelo correspondente mais proximo.

Leitura min.
vélida

O utilizador pode introduzir o ndmero minimo de leituras vélidas para o software
efetuar uma chamada de tipagem. Se o nimero de leituras encontradas para um
locus for inferior ao parametro, ndo sera tentada nenhuma chamada de tipagem

para o locus.

Valor de corte
(%)

O utilizador pode introduzir a percentagem minima de bases alternativas numa
posicdo antes de o software marcar o mesmo com um sinalizador de fundo
elevado.

Equilibrio de
alelos hetero
min.

O utilizador pode introduzir a percentagem minima de equilibrio de alelos
utilizada para o software identificar uma posicdo como variante (heterozigdtica).
(Isto ndo deve ser confundido com o valor de equilibrio de alelos encontrado em
indicadores de saude, que é o equilibrio médio de alelos com um valor de “20")

Leituras maximas
para tipagem

O utilizador pode introduzir o nimero méximo de leituras utilizadas para a
chamada de gendtipos. Se o ficheiro de entrada contiver mais do que o nimero
especificado de leituras, o software ird selecionar aleatoriamente esse nimero de
leituras para anélise.

Além disso, o utilizador pode designar qualquer um dos conjuntos de parametros de andlise
como configuracdo predefinida e pode tornar qualquer um Ativo ou Inativo.

Os conjuntos de parametros de andlise sé podem ser eliminados se ndo tiverem sido utilizados
numa sessdo. Se estes conjuntos de parametros ja ndo forem necessarios, podem ser tornados
inativos e ndo aparecerdao como opgao para selecao.

Os comentarios podem ser adicionados opcionalmente aos novos conjuntos de parametros.
Estes comentarios ndo aparecerdo na analise, mas apenas nesta janela de configuracéo.

se um locus esperado for reportado como “NO CALL” (SEM CHAMADA) e o valor “Total
Read Count” (Contagem total de leitura) for igual ao valor de “Max Read for Typing” (Leitura
max. para tipagem) (ou for exatamente duplo para amostras finais emparelhadas), recomenda-se
que o utilizador volte a executar com um valor aumentado para o parametro “Max Read for
Typing” (Leitura max. para tipagem). Isto permitira que o software analise mais leituras dos
dados em bruto e possa detetar o suficiente para que o locus fornega uma tipagem.
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> Novidades na v2.0

Parametros de analise — PACBio

Os dados de analise de amplificacdo prolongada da PACBio tém parametros predefinidos
diferentes.

| g TGS oot Contigoentian

TypaStream Visual 20O ®OD

Appgremer Benge  Anatrma Parsmeters  Hgath Mg Exciude Rpgon

Low Cualty Cotsl i

|
Configuratsin Mamsiil F
Thw FACHID DEFALALT Confaguranon hame || ;
Sacit el I'
AltSed e fifLC DR B DPE 1 ORE S E
PE_Clasa) i‘r

hn Helero Alicls Balisce
Dhirl it Conili i Rt

Cooumawt

|bh-||i-||m|lh|-trl||ﬂnu|

Parametro Definicéo
Nome da O nome da configuracdo. Existe uma fornecido pelo software.
) ~ "TSV_PACBIO_Default” analisa 9 loci. Ao criar um novo conjunto de parametros, o
configuragdo o . .
utilizador fornece o nome definido aqui.
Locus O utilizador pode introduzir texto que represente um Unico ou varios loci numa

lista separada por virgulas. O motor s¢ ird analisar loci presentes na biblioteca.

Baixa qualidade | A predefinicdo é 90%. A pontuacdo de QV é retirada do ficheiro de pacote

de corte (%) PACBio na importacgéo.
Equilfbrio de O utilizador pode introduzir a percentagem minima de equilibrio de alelos
alelos hetero

min utilizada para o software identificar uma posicdo como variante (heterozigdtica).

Tal como com os parametros S5/lllumina, o utilizador pode designar qualquer um dos

conjuntos de parametros de analise como configuracdo predefinida e pode fazer qualquer um
deles Ativo ou Inativo.

Os conjuntos de parametros de anélise s6 podem ser eliminados se ndo tiverem sido utilizados
numa sessdo. Se estes conjuntos de parametros ja ndo forem necessarios, podem ser tornados
inativos e ndo aparecerao como opgao para selecado.

Os comentarios podem ser adicionados opcionalmente aos novos conjuntos de parametros.

Estes comentarios ndo aparecerdo na analise, mas apenas nesta janela de configuracéo.
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Métrica de saude
Os utilizadores podem configurar as métricas de salde relativamente ao seguinte:
1. Nivel de saude: para cada um dos sinalizadores de aviso de salde, o utilizador pode

dar-lhe o peso apropriado a tarefa. Utilize o menu suspenso na parte mais a esquerda
para selecionar um nivel numérico, que é emparelhado com um icone apropriado.

Nivel | icone | Significado

Nivel de gravidade inferior. Se este nivel for escolhido, o icone ira
apresentar a cor verde mesmo que a métrica falhe.

O icone verde também é apresentado quando ndo ha métricas para
o locus falhar.

A falha desta métrica é de preocupagao média.

p , N . . o ~
o As falhas de nivel dois sdo consideradas inaceitaveis. Sdo
necessarios mais exames.

2. Limiar do desencadeador: o valor em que o sinalizador sera ativado. O utilizador tem
permissdo para definir o limiar predefinido para cada métrica de salde, com a excegdo
de Unexpected Linkage (Ligagdo inesperada), Homozygous Result (Resultado
homozigético), Break in Phase (Intervalo de interrupgdo) e Null Allele Result (Resultado
de alelo nulo).

3. System Comment (Comentario do sistema): o texto que sera apresentado no sistema
comentarios para o locus se a métrica for acionada.

4. Mostrar comentario: o utilizador pode decidir para cada métrica se é necessario
apresentar o comentario nos comentarios do sistema de locus.

As métricas de salde atuais sdo utilizadas na anélise quando uma sessdo inicia o
processamento. No entanto, o utilizador pode repor o nivel de saide e a escolha de
visualizagdo ao nivel do locus a partir do painel de andlise. Sera fornecido mais neste capitulo
sobre a criacdo de sessdes.
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4% NGS Product Configuration — %

TypeStream Visual . . . . . ‘ .

Assignment Settings  Analysis F‘ara eters Health Metric  Exclude Region
Display
Health Level  Health Metric Trigger Threshold  System Comment Comment
e Key Exon Coverage < 100 | % Key exons not adequately covered
e Allele Balance < 20 Alleles are not balanced
Q Mismatch in Exon > 0 Mismatchfes) in an exon
o o Unexpected Linkage = NA Unexpected linkage detected between locus
o Mismatch in Intron > 0 Mismatch(es) in an intron
o Homozygous Result = NA Locus assignment is homozygous
O Break in Phase = NA Twa or more variants cannot be phased
0 Null Allele Result = NA Locus assignment contains a null allele
° High Background in Exon > 0 High Background position{s) present in an exon
e Uniformity > 1.00 Read depth is not uniform across the gene
o Splice Site Variant = NA Possible novel variant in splice site
[ [ o |
[ ONE LAMEDA ® ® ®

Os resultados podem ser repostos para as defini¢des de fabrica OLI. Certifique-se de que
guarda depois de alterar. (Consulte a seccéo "Filtros” no capitulo Andlise de visualizagéo para
ver as definicées de cada uma das métricas.)

P> Novidades nav2.0
Excluir regiao

A ferramenta Exclude Region (Excluir regido) permite que um utilizador exclua qualquer regigo
— intrdo ou exdo — da analise.

&% NGS Product Cenfiguration - b4
TypeStream Visual 929000 G @O

Assignment Settings  Analysis Parameters Health Metric  Exclude Region

Locus Ref Allele Start Index End Index Delete  Active
A*01:01:01:01 200 400 T x ] |
Add New Excluded Region lk
IMGTVersion: | 337.0.1 ~| Locus: Reference Allele:  A*D1:01:01-01
Region Start Index: 200| Region End Index: 100

Note: The library and reference allele are only used to find the region to exclude. The excluded region will apply accordingly to any library
and all alleles in the locus on subsequent analysis. The start and end index relate to the index position as seen on the read viewer info
tab within the [] on the first row.

[Lsave [ cose ]

[\ONE LAMBDA ® 8 ®

A janela Exclude Region (Excluir regido) permite ao utilizador selecionar o locus e especificar o
numero de regides para exclusdo, conforme necessario. Para utilizar a ferramenta, proceda da
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seguinte forma:

1. Selecione a Versdo IMGT. Pode selecionar qualguer uma das bibliotecas na sua base
de dados ativa.

2. Select locus (Selecionar locus).

3. Quando o locus é selecionado, o alelo de referéncia sera preenchido no campo de
texto Reference Allele (Alelo de referéncia).

4. Introduza o indice de inicio da regido. Este é o niimero da posicio em bruto,
independentemente da sua designacao cADN ou gADN. O numero da posicao pode
ser encontrado ao ler o visualizador. Neste exemplo, pretende iniciar a exclusdo no
inicio do Exdo 2, E2-74 no cADN. Quando esta posicao ¢ selecionada no visualizador
de leituras, o painel de informagdes mostra que se trata de uma posicdo “505". Entdo
"505" é o indice de inicio da regiso. Determine o Region End Index (indice final da

[LowCoverage A*24:02:01:01 ] [

I1-158 Ez2-207
+|A*24:02:01:01 [0/0/01 ECCCAGGE .CTCCC.AC

Consensns 1| e e e e m s e m - —m— o

Info  Detail Lists

32—204 » BE2-74
odon: 1.2

Ref 1: GC (?)
Ref 2: (?)

regido) da mesma forma.

5. Clique em Add (Adicionar).

A sua regido para exclusao é apresentada na grelha.

7. Pode adicionar tantas regides para exclusdo, conforme necessario. Se alguma delas se
sobrepor, receberd uma mensagem para esse efeito e o software ndo o ird aceitar.

8. Quando terminar, cliqgue em Save and Close (Guardar e fechar).

o

Outras coisas a ter em conta sobre a ferramenta Exclude Region (Excluir regido):

1. As métricas de regido atuais excluem-se na analise quando uma sessao inicia o
processamento. Qualquer exclusdo de regido pode ser eliminada ou desativada. Note
que essas alteracdes ndo se aplicam a sessdes ja analisadas.

2. Uma exclusdo que foi tornada inativa continua a ser apresentada na grelha de
exclusdo, mas ndo sera utilizada na anélise.

3. Se o utilizador quiser carregar uma biblioteca diferente, mas manter as regides
excluidas, a aplicagao ajustara e excluira automaticamente a regiao correlacionada
utilizando a nova biblioteca.

4. Os alelos de referéncia foram selecionados para a maior homologia para todos os
alelos de locus.

Alelos de referéncia predefinidos

A*0T1:01:01:01 B*07:02:01 C*01:02:0101

DRB1*01:02:01 DRB3*02:02:01:02 DQB1*02:01:01

DPB1*01:01:01:01 DQA1*01:01:01:01 DPA1*01:03:01:01
Automatizagcdo

Consulte o capitulo seguinte para obter instru¢des sobre a analise automatica de sessdes de
sequenciadores lon S5 ou lllumina.
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Results Comparison Tool (Ferramenta de comparag¢ao de
resultados)

Os utilizadores podem utilizar esta ferramenta para fazer comparagdes de sessdo para sessdo
para amostras com o mesmo nome, com o objetivo de estabelecer concordancia ou detetar
discrepancias.

No lado esquerdo da janela da ferramenta hd um painel de pesquisa. A pesquisa pode ser
realizada por Session name (Nome da sessdo), Sample ID (ID da amostra), Session status
(Estado da sessdo), Catalog ID (ID do catalogo), Session Data (Dados da sessé@o) ou
Archived/Active status (Estado arquivado/ativo). Quando os critérios de pesquisa estiverem
prontos, clique em “Find” (Localizar) e apresente os resultados no painel central, agrupados de
acordo com o método selecionado através dos botdes de opgdo acima.

No exemplo abaixo, varias sessbes tinham sido nomeadas a comegar por “Monica”. Todas as
sessdes que ajustam os critérios de pesquisa sdo apresentadas sob a data em que foram

analisadas.
&
TypeStream Visual 090000
Group by:
@® Session Date O Session O Sample 1D
Session e Session Compare  Expacted Type Compars

B ~[] MonicaExcl Session 1 Session 2
Sample |D: e ] Monica35 .
[ MonicaDQA

Session Status: | * ~

Session Defe:  |12/21/2019_ ~|~" 17 4/2020

Archived/Active: [+ -

Maich Sample On

Sample ID [ Barcode =

Genotype Summary Table (csv) Compare
[ ||| Match Sample On
| ‘ Sample ID [ Barcode  [] Session Name [

Se os nomes das amostras ndo forem conhecidos, clicar na caixa de pesquisa l:l apresenta
uma lista de amostras disponiveis das sessdes na base de dados atualmente ativa. Selecione os
nomes das sessdes pretendidos e utilize a seta para a direita para as mover para o painel
Selected Samples (Amostras selecionadas). Quando tiver concluido a selecdo da amostra,
clique em OK.
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&), Select Samples *
TypeStream Visual ® 0 |

Awvailable Samples Selected Samples

TERD74 ~ Alexandrov

$EE£ 1917-37576
Chu

TER133 TER133

TER137 TER142

TER138

TER142

TER147

TER145

TER387

Thatcher

Thompson

Uhls

Wagaman

Widup hd

oK | [ Cancel

'VIONE LAMBDA ® ® ®

Os nomes de amostra selecionados sdo apresentados no painel de ID da amostra na janela da
ferramenta. Ao clicar em “Find” (localizar), sera apresentado o botdo de opgéo “Sample ID” (ID
da amostra) selecionado, que sessdes contém essas amostras.

Group by:
() Session Date (_) Session (®) Sample ID

=[] 1134_11Loci_BB2

fea ‘ v| [ Exclude Al
P 1134 11Lloci_BB2 E| L] Exclude Some
ample 1D: 19QB002572 [] Made inactive

L[] TSV _20191227112237
=[] 19QB002572

i [] TF526316

t[] TF526316_2

Session Status: | v

Catalog I1D: |' v|

Neste ponto, arraste e largue os nomes das sessdes desejados na janela Session Compare
(Comparagdo da sessdo).

Anomalia conhecida: quando uma sessdo estd marcada, ndo tem qualquer efeito na incluséo
na ferramenta. O utilizador tem de arrastar e largar sessdes para a sua posi¢do correta.

by T Session Date () Session % Sample ID

= 1134_11Loci_BB2 Session Compare  Expected Type Compare
vl Exclude All
-] Exclude Some Session 1 Session 2

-4 Made inactive Exclude Al TF526316
-2 TSV_20191227112237

15QB002572 TSV_201 TF526316_2

Faca a selecdo do tipo de comparagdo na parte inferior da janela de comparacdo da sesséo.

* A comparagao por amostra compara os resultados da sessao de duas
sessdes por amostra.

» Compare by Sample and Barcode (Comparar por amostra e cédigo de
barras) compara os resultados da sessdo de duas sessdes por Sample
(Amostra) e barcode (cddigo de barras).
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* Se houver mais do que uma fila de pares de sessdo, o resumo em excel ira
emitir uma comparagao de sessdo seguida pela proxima.

* A comparacao dos resultados sdo correspondéncias de cadeia exatas.
Quaisquer diferengas serdo realcadas a amarelo na coluna IsSameAllele(s) e
IsSameKNI.

Maich Sample On

Sample D [1 Barcade [~

Clique no icone Excel e o software fornece uma folha de célculo que compara cada uma das
sessdes para os valores de alelo e K/N/I, devolvendo “True” (Verdadeiro) se os valores

Session 1 Catalog [imet version [Engine version [sample Barcode | Locus |Allelel [ k/ni Jallele2 [ k/n/1 | 1ssame Allele(s) | 1sSame kNI
Exclude All ALL-111X_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134_1lloci BB2 063 A AT02:01:0L:01/AT02:01:01:5( [0/0/0] A®68:01:02:02 [0/0/0) True True
Exclude All ALL-11LX_007_01 3.37.01 V2.0.0.51 1134_11toci 882 | 063 B B [0/o/0] B +40:420 [0/0/0] True True
Exclude All ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134_11toci 882 063 c C*03:04:01:02/C*03:04:01:12 [0/0/0] C*03:04:01:02 [o/o/6] True True
Exclude All ALL-11LX_007 01 337.0.1 V2.0.0.51 1134 11loci 882 063 DPA1  DPA1701:03:01:04 [0/0/0] |DPA1%02:02:02:01/DPA1%02: [0/0/0] True True
Exclude All ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V20051 1134_11loci 882 063 DPB1  DPB1*04:01:41=DPB1*350:0° [0/2/0*] DPB1*05:01:01:01/DPB1*05: [0/0/1] True True
Exclude All ALL-11LX_007_0&h 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134 11loci 882 063  DOAL DQAL%01:02:02:01/DQA1%01 [0/0/2] DQAL*04:01:01:02/DQA1*04 [0/0/0] True True
Exclude All ALL-111X_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134 _11t0ci 882 063 DOB1  DQB1%04; 04/DQB1*04 [0/0/0] |DQB1°05:02:01:01/DQB1%0S [0/0/1] True True
Exclude All ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134_11toci 882 063 DRB1  DRB1%08:02:01:01/DRB1%08: [0/0/0] [0/0%/0%] True True
Exclude All ALL-11LX_007_01 3.37.01 V2.0.0.51 1134_11toci 882 | 063 DRB345 DRB5*02:02:01 [0/0/0] [0/1/0] True True
TSV_20191227112237 ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134 _11taci 882 062 A A*02:01:01:01/A*02:01:136  [0/0/0] A*68:01:02:02 [o/0/0] True True
TSv_20151227112237 ALL-11LX_007 01 337.0.1 V2.0.0.51 1134 11loci BB2 062 B B [0/0/0] B 740:420  [0/0/1] True True
TSv_20191227112237 ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V20051 1134_11loci BB2 062 C C703:04:01:02/C%03:04:01:17 [0/0/0] |€¥03:04:01:02 [0/0/1] True True
TSv_20191227112237 ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134 11loci 882 062  DPA1 DPA101:03:01:04 [0/0/0] | DPA1%02:02:02:01/DPA1%02: [0/0/0] True True
TSV_20191227112237 ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134_11toci 882 062 DPBL [0/0/0] |DPB1*05:01:01:01/DPB1*05: [0/0/0] True True
TSV_20191227112237 ALL-111X_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134 11loci 882 062 DQAL DQAL"01:02:02:01/DQAL*01 [0/0/1*] DQAL"04:01:01:01/DQA1"04 [0/0/1%] True True
TSv_20191227112237 ALL-111X_007_01 3.37.0.1 V20051 1134 1lloci 882 062  DQB1 DQB1°04:02:01:01/DQBL%04 [0/0/1] DQB1*05:02:01:01/DQB1*0S [0/0/2] True True
TSV_20191227112237 ALL-11LX_007_01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134 _11taci 882 062 DRB1 DRB1*08:02:01:01/DRB1*08: [0/0/0] DRB1*16:09:01 [0/0*/0*] True True
TSV 2011227112237 ALL-11LX_007 01 3.37.0.1 V2.0.0.51 1134 11loci 882 062 DRB345 DRB5*02:02:01 [0/0/0] | DRBS*02:02:01 [0/1/0] True True

Comparacao de tipo esperado

A comparacdo de tipo esperado permite ao utilizador comparar uma sessdo selecionada em
relacdo a um ficheiro de tipo esperado.

* O modelo “example_expected_types” para o ficheiro de tipo esperado esta
localizado na pasta Application install (Instalagao da aplicacdo).

* View (Botdo ver) permite ao utilizador visualizar o conteddo do ficheiro de
tipo esperado.
Nota: se ndo for fornecido nenhum ficheiro de tipo esperado, o botdo View
(Ver) apresenta o modelo do ficheiro de tipo esperado.

* O ficheiro de saida esta em formato Excel e apresenta a concordancia em 3
campos e no nivel de campo de 4 digitos.

* Quando a amostra é discordante ao nivel de 3 campos, a tipagem é realcada
a vermelho. Quando a amostra é discordante ao nivel de 4 campos, a
tipagem é realcada a amarelo.
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=~ 1134_11Loci_BB2 Session Compare  Expected Type Compare
| M Exclude Al
- Exclude Some Session

=¥ 19QB002572
M TFS26316
L TFS26316_2

Expected Type

| [BETR

Comparacao dos relatérios da Genotypes Table (Tabela de genétipos)

Compara os resultados da exportacdo de dois relatérios de resumo do gendtipo. A
comparacdo dos dois relatérios pode ser uma combinacdo de Sample (Amostra), Barcode
(Codigo de barras) e/ou Sessdo (Sessao).

Genctype Summary Table (csv) Compare
| ||:| Match Sample On
| | El | Sample ID [1 Barcode [] Session Name @

Utilize os botdes de pesquisa de elipse para navegar e selecionar duas tabelas de resumo de
gendtipos (csv) existentes. Clique no icone Excel e receba uma comparacdo dos ficheiros. Os
resultados sdo correspondéncias de cadeia exatas.

Qualquer diferenca nas chamadas de Alelos ou K/N/I sera assinalada com um destaque
amarelo. A ferramenta de comparagdo faz uma comparacdo de correspondéncia de cadeia
exata.

Mudar utilizador

TypeStream Visual permite-lhe mudar o utilizador ativo. No Menu Principal TypeStream,
selecione Utilitarios = Mudar utilizador. O ecra seguinte ird agora aparecer:

Forneca o nome de utilizador e a palavra-passe do utilizador pretendido. Se o inicio de sessdo
for bem-sucedido, o sistema ird registar o utilizador e prosseguir para o ecra inicial
TypeStream.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02 Utilizagdo em diagndstico in vitro apenas na Unido Europeia Pagina 60 de 208
Apenas para utilizagdo em investigacdo nos EUA e no Canada. N3o se destina a ser utilizado em
procedimentos de diagndstico.



TypeStream Visual

User Name™: |

Password™ |

Forget User Name
Forget Password
50QL Server:
2014 Express Edition
Database:

localWFUSION_SQL14EXPTSVdecember

Version: 2.0.0.27232; created on: 1/6/2020

GTIN: 00814695024445

Used: approsimately ~ 1% - 18 MB of 3072 MB DB size

Regional Setiings:
Client: English {United States)
DB Server: us_english\SGQL_Latin1_General_CP1_CI_AS

[[ogin ]| cancel |[ qua

IE LAMEDA ® ® @

Mudar base de dados

TypeStream Visual permite-lhe mudar a base de dados ativa. No Menu Principal TypeStream,
selecione Utilities = Switch Database (Utilitarios -> Mudar base de dados). Se o gestor de
trabalho estiver atualmente ativado, aparecera a seguinte mensagem:

X5

Please disable job manager before switching databases

Desative o gestor de trabalho e navegue novamente para Utilities = Switch Database
(Utilitarios -> Mudar base de dados). Aparece o ecré seguinte:

&) Switch Database ===

TypeStream Visual q

SGL Server: [focal\FUSION_SQL14EXP | |Z|

Database Name: [ .]

|0K ||Cznnel|

Current Database: {ocal\FUSION_SQLI4EXPNTSV 612

VIONE LAMEDA ® ® @

Utilize o controlo de lista pendente para selecionar o nome da base de dados e, em seguida,
clique no botdo OK. Se a escolha da base de dados for vélida, o sistema ird anexar a base de
dados e prosseguir para o ecrd de inicio de sessdo TypeStream. Inicie sessdo como faria
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quando abrir a aplicacao pela primeira vez.

Se clicar em Cancel (Cancelar) no ecra de inicio de sessao, a aplicacdo fecha-se, mas ird manter
a base de dados comutada como aquela a qual o utilizador esta ligado.

NOTA: abase de dados para a qual estd a mudar tem de ser da mesma versdo que a atual. Por
exemplo, se estiver a utilizar o TSV 2.0, ndo podera mudar para uma base de dados a partir de uma
versdo anterior, por exemplo TSV 1.3, sem o atualizar primeiro. A funcionalidade “Upgrade Database”
(Atualizar Base de Dados) pode ser encontrada no Utilitario de Bases de Dados.

Defini¢bes gerais

Consulte os capitulos anteriores para as definicdes gerais.
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Automatizacao

Automatizacao (Analise automatica)

TypeStream Visual pode ser configurado para transferir e analisar automaticamente dados dos
sequenciadores lon S5 e MiSeq. Para o fazer, selecione Utilities = Automation (Utilitarios ->
Automatizacdo) na barra de menu. Sera apresentado o seguinte ecra NGS Device Monitor
(Monitor do dispositivo NGS):

£/, NGS Device Monitor =34

View Log

lon S5 | MiSeq | Monitoring

Get Run
Server Name | User Name | Password Add/Update List
Run

APlkey | | ]
Local Storage Folder | | l:l
Server List

Server Name Storage Folder User Name Isctive  DeviceType

(VONE LAMBDA ® ®

Os ficheiros lon S5 serdo transferidos para a sua unidade local para analisar os dados. Os
ficheiros MiSeq serdo analisados a partir da pasta de saida MiSeq. Os nomes das pastas
podem incluir um caracter sublinhado.

ao utilizar a analise automatica, a funcionalidade de automatizagdo é essencial para
garantir que a pasta Local Storage (Armazenamento local) tem capacidade adequada para
manter todos os ficheiros .bam a serem transferidos do lon S5.
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Descarregamento do lon S5

Introduza o nome do servidor, nome de utilizador e palavra-passe para o servidor alvo. O
endereco IP pode ser utilizado em vez do nome do servidor, se preferir. Designe uma pasta de
armazenamento onde os ficheiros transferidos serdo mantidos. Esta pasta pode ser local ou
numa localizagdo em rede disponivel.

Os passos aqui apresentados podem diferir ligeiramente dependendo da versdo do Servidor
Torrent em utilizagdo.

Obter chave API

Para obter a chave API do seu servidor lon S5, navegue para Contas na interface Web do
Torrent Suite.

Hi, ionuser Help = Sign Qut

About
| Analysis Parameters
Upload to IR Repo  References
l Services
Flugins
Configure

lon Reporter Configure

# Accounts

Copie a linha de caracteres completa da “REST API Key” e cole-a no campo correto no Monitor
do dispositivo NGS.

User Profile / Account Information Allows io view and update your existing user profile and account information
Username : lOnuser

Full Name :  [Not Sl

RESTAPI Key : I €64cB9523chacs22h7edff80611035b5Fb5c5d1 I

1 Account Level : St
Name : RD mol bio
Email :

Phene number :

Adicionar/atualizar

Quando clicar em Add/Update (Adicionar/atualizar), o servidor configurado seré apresentado
na lista de servidores. Todos os servidores sdo verificados como “IsActive” por predefiniggo.

Ao clicar em “Remove” (Remover), ird remover o servidor selecionado da lista de servidores.
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&3 NGS Device Monitor
TypeStream Visual 9000060
lon 55 | MiSeq | Monitoring
Get Run
Server Name [oitorentserverD01 onelambda biz | User Name Password [ [Fodrdzte]| i
Run
APlkey [FB4cESHZ3chach22b TediiB06 110350505501 Fomove
Local Storage Folder [CAOLI T5V\data\temp'automation | EI
Server List
Server Name Storage Folder User Name IsActive DeviceType
[ citoreriserver0o onelambd biz CAOLI TSVAdate temphautomation fonser  E S5
[} 'ONE LAMEDA ® ® ®

Obter lista de execugoes

Para obter uma lista de todas as execu¢Bes num servidor lon S5, selecione o servidor a partir
da lista de servidores. (A monitorizagdo ndo tem de estar ligada.) Cliqgue em “Get Run List”
(Obter lista de execugdes).

Ap&s varios minutos (dependendo do tamanho do servidor e do nimero de execu¢des que
tem em espera), serd apresentado um ficheiro de texto, apresentando o nimero total de
processamentos no servidor selecionado. A seguir, sera apresentada a lista de execucdes
disponiveis, incluindo o indice de execucao, a contagem de cddigos de barras, a ID da
experiéncia e o caminho de execucéo.

Mj tmpd CBL.tmp_runlist.tet - Motepad

File Edit Format View Help

200 total Run on the server: olitorrentserver001.onelambda.biz

run index barcode count experiment id run path

203 528 /rundb/apifvl/experiment/124/ Joutput/Home/508_rerun_203/

202 960 /rundb/apifvl/experiment/130/ {output/Home/Sigproc_202/

201 528 Irundblapifvl/experiment/124/ Joutput/Home/Auto_Bam_Rerun_201/
200 960 frundb/apifvl/experiment/130/ Joutput/Home/ReRun_Reanalyze Fastg_ 200/
193 960 frundb/apifvl/experiment/130/ foutput/Home/R_UCLADRB345_133/
189 960 /rundb/apifvl/experiment/130/ Joutput/Home/Test_189/

188 960 frundb/apifvl/experiment/130/ Joutput/Home/autorun_11_loci_test 188/

Transferir uma execucgao especifica

Para transferir e analisar uma execucédo especifica, introduza o nimero da execucdo (primeira
coluna da lista de execu¢Bes acima) na caixa de texto ‘Run’ (Execugdo). Clique em "Download”
(Transferir).

O indicador de transferéncia comega a piscar, indicando que esta a ser processado uma
transferéncia. O botdo "Download” (Transferéncia) muda para “Stop download” (Parar
transferéncia).

A transferéncia pode ser interrompida a qualquer momento. Quando clicar novamente em
"Download” (Transferéncia), o software continuara a transferir ficheiros em bruto, retomando
de onde havia parado.
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Typesiream Visual O000000
Get Run
Server Name [oltorentserver001 onelsmbda biz | User Name  fjonuser | Password [ | ‘Add/Update | Lst
APlkey [B64cB5523cbact22b TediB0611035b5b5c5d1 [ Bemere_| F B
Local Storage Folder [C0LI TSVdata temp adtomation \ E |
Server List
[ ] Server Name: ‘Storage Foider User Name IsAdtive DeviceType
oltorentserverd01 onelambda biz CAOLI TSV\data\temp'automation oruser 55
OHNE LAMBDA

Se a monitorizagdo estiver ligada (consulte a sec¢do na secgdo Monitorizagdo abaixo), a sessao
sera automaticamente enviada para o motor para anélise quando a transferéncia estiver
concluida. Se a monitorizagdo estiver desligada, a sessdo inicia a andlise quando clicar em
"Start Monitoring” (Iniciar monitoriza¢do).

Consulte a seccdo “Monitorizacdo” abaixo para obter mais informacdes sobre o que acontece
durante e ap6s o download.

Transferir dados de MiSeq

Clique no separador “MiSeq” no Gestor de Dispositivos NGS. A janela MiSeq é apresentada
conforme ilustrado aqui. Quaisquer servidores ja configurados serdo apresentados na lista de
servidores.

Data Folder:  [CA\OLI TSV\data'temp ] E]

[7] Use Sample ID as Patient ID

|'i|M\5eqSefver CA\OLI TSV\data\temp B |MiSeq

Utilize o botdo de pesquisa (. . .) para navegar para a localizacdo da pasta de saida para
ficheiros MiSeq. Selecione a pasta correta e clique em "Add” (Adicionar). A pasta de saida
MiSeq é apresentada na lista de servidores.

O utilizador pode optar por que o software utilize automaticamente a ID da amostra como 1D
do doente, selecionando a caixa de verificagdo apresentada no caminho da pasta de dados.
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o] [aa ]

Use Sample ID as Patient 1D

Storage Folder User Name IsActive [
CMOLI TSVdata'temp Default

Na folha de amostra aberta abaixo, o “Experiment Name"” (Nome da experiéncia) é “Index Flex
QC P1" (Indice Flex CQ P1). Esse nome sera utilizado como nome da sessao.

[Header]

IEMFileVersion 4

Experiment Name IMiniSeqnew_lndex FlexQCP1_ I

Date 7/25/2017

Workflow GenerateFASTQ

Application FASTQ Only

Assay TruSeq HT

[_)Iersﬁc_np’t et ot ‘nlio-fp e Jr’f SRy AV~

Na folha de amostra aberta abaixo, se a caixa de verificacdo “Use Sample ID for Patient ID”
(Utilizar ID de amostra como ID do doente) for assinalada, os valores da coluna “Sample_ID" (ID
de amostra) serdo utilizados como os valores da coluna Patient ID (ID do doente) e
"Sample_Name" (Nome_amostra) serao utilizados como ID da amostra. Se a caixa de
verificacdo “Use Sample ID as Patient ID” (Utilizar ID de amostra como ID de doente) NAO
estiver assinalada, os valores da coluna “Sample_ID" (ID de amostra) serao utilizados como
Sample ID (ID de amostra) e Sample ID (ID de amostras) nao serdo dissociados da ID do doente
se ja existir uma associa¢ao na base de dados.

‘0 |[Data]

1 |Samp|e_lD |Samp|e_Name lSampIe_PIate Sample_WI17_Index_ index 15_Index_ index2  Sample_P Description
12 |9016-17 9016-175N MiSeqNew_Inde HO3 D703 CGCTCATIDS01 TATAGCCT
'3 |1073-18 1073-185N MiSegNew_Inde GO3 D703 CGCTCATI D502 ATAGAGGC
‘4 |BCK-4 BCK-45N MiSegNew_Inde EOL D?E}:‘ ATTACTCC D504 GGCTCTGA

5

Siga a estrutura da pasta para colocacdo da folha de amostras:
-A\MiSeq\MiSeqg_MiniSegq\MiSeq_MiniSeq\190725_M01817_0045_000000000-
B2L57\Data\Intensities\BaseCalls\Alignment.

NOTA: quando utilizar “Use Sample ID como Patient ID” (Utilizar ID de amostra como ID de
doente), a caixa de verificagdo tem de ser assinalada antes de carregar o caminho do servidor.
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Monitorizagao

Cligue no separador "Monitoring” (Monitorizagao) no Monitor do dispositivo NGS. Todos os
servidores configurados sdo apresentados na lista de servidores. Selecione op¢des para
parametros de analise, catdlogo e versdo da biblioteca. Clique em “Start Monitoring” (Iniciar
monitorizacao).

&) NGS Device Manitor =]

COO000C

lon 55 | MiSeq | Monitorng

Analysis Parameters - Catalog: IMGT Ver:
Remove Raw P
TSV_DEFAULT -] [ALLA1Lx 002 03 -] [33101 - Data Files SLooalcntuing

Server List

Server Name Storage Folder User Name IsActive DeviceType
olitoreriserverl01.onelambda biz CAOLI TSV datatemp\automation fonuser S5
MiSeqServer M\Estabrook \MiSeq'Subfolder Defaul MiSeq

[V JONE LAMEDA ® 8 &

O indicador de monitorizagdo comega a piscar e o botdo “Start Monitoring” (Iniciar
monitorizacdo) muda para “Stop Monitoring” (Parar monitorizagao). A cada 10 segundos, o
software verifica cada um dos servidores ativos para detetar novas execucdes. Se ndo forem
detetadas novas execugdes quando a monitorizagdo comegar, o software ira transferir as duas
execucdes mais recentes que ainda ndo foram analisadas.

Por predefinicdo, o software ird aplicar automaticamente um nome gerado pela maquina para
a sessdo no seguinte formato: “TSV_S5_[nome do servidor]_[ID de execugdo].”

Se a folha de amostras contiver uma linha em branco, o software ird ignorar essa linha e
continuar o processamento.

Se a amostra existir na folha de amostras e ndo existirem ficheiros em fastq correspondentes na
pasta de vigilancia, a sessdo ndo sera processada.

Utilizar o nome da execucgao

Além disso, o utilizador pode permitir que o software utilize o Nome de execucéo planeado do
Gene Studio S5 com uma utilizagdo cuidadosa de “-" quando a sessdo for nomeada no
sequenciador S5. O software ird procurar o Ultimo “-" para extrair o nome da sessdo. Para uma
execugdo com o seguinte nome do S5:

» Auto_User_GSS5PL-0026-122-2019-9-26_ALL-LIBX_STAB_ACC_2106818_PH_467
O software ird procurar o “-" final e extrair o nome como tal:

» LIBX_STAB_ACC_2106818_PH-467
Em seguida, deixa cair o nome e o apelido do nome, que resulta neste nome da sessao:

> STAB_ACC_2106818_PH
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Para uma sessdo MiSeq, o nome da sessdo sera retirado do “Experiment name” (Nome da
experiéncia) na SampleSheet.csv.

NOTA: ao configurar servidores para a funcionalidade de automatizagdo, o utilizador tem de ter a certeza de que o
nome de utilizador e a palavra-passe estdo corretos, uma vez que o software TSV ndo pode verificar estes dados
quando introduzidos. Se estiverem incorretos, serdo anotados novos dados gerados pelo sequenciador, mas ndao
totalmente transferidos; um ficheiro .tmp sera apresentado na pasta no seu lugar. O Auto Log (Registo automatico)
apresentara as entradas de acordo com o exemplo seguinte:

[20180606161037] downloading from server: olitorrentserver001.onelambda.biz run: 203 barcode: lonXpress_021

[20180606161038] Can't download the file. Check web access permission or file path:
http://olitorrentserver001.onelambda.biz/output/Home/508_rerun_203/basecaller_results/lonXpress_021_rawlib.
basecaller.bam. Failed to download C:\OLI
TSV\data\temp\automation\olitorrentserver001\203\lonXpress_021_9086_rawlib.basecaller.noam

Selegdo de opgoes

As op¢des selecionadas a partir de “Analysis Parameters” (Parametros de anélise) “Catalog”
(Catélogo) e “IMGT Vers” (Versdo IMGT) aplicam-se a todas as sessdes transferidas de qualquer
servidor ativo.

Estrutura da pasta

Quando o software deteta um novo servidor lon S5, cria uma pasta no local de
armazenamento com o nome do servidor.

IOI_ITSV » data » temp » automation » I - |¢7|’?

y - Share with = MNew folder

>

i Mame Date medified Type
. 10.164.71.166 5/14/2018 11:40 AM  File folder
10164 83114 5/17/2018 &:21 AM File folder
. olitorrentserver01 5/17/2018 4:06 PM File folder

Para cada execucdo detetada nesse servidor, o software cria uma pasta com o ID de execugéo.

OLITSV » data » temp » automation il olitorrentserver01 » l - | ¢’| r
e with » New folder
b Marre Date modified Type
3/17/2018 3:35 PM File folder
1203 5/17/2018 4:22 PM  File folder

Os ficheiros continuam a transferir para esta pasta. Enquanto estiver em processo, o ficheiro
gue esta a ser transferido tem a extensdo “.tmp”. Quando a transferéncia de todos os ficheiros
estiver concluida, o software cria o ficheiro “complete.json”. Este ficheiro contém um registo do
processo de transferéncia e gravacao.
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data » temp » automnation » olitorrentserverd01 rl.'-‘_ﬂl I v|‘?|

Mew folder
MNarme : Date modified Type
IT completejson 5/17/2018 3:55 PM JSOM File

:_': IonXpress 001_TEROSS rawlib.basecaller...  5/17/2018 3:35 PM BAM File
| IenXpress_002_E5732_rawlib.basecaller.ba... 5/17/2018 2:29 PM BAM File
| || IonXpress_003_TER254_rawlib.basecaller....  5/17/2018 3:46 PM BAM File

A estrutura da pasta é um pouco diferente para as sessdes MiSeq. N&o haverd um ficheiro
“completed” (concluido), mas o ficheiro “submitted.log” pode ser encontrado ao longo de um
caminho como este: ..\MiSeq\Subfolder\1770725_M11111_0045_000000000-
B2L57\Alignment_N1\12345-10293\fastq

Sessao automatica

Depois de concluir a transferéncia, o software envia a sessdo para o Job Manager (Gestor de
trabalho). Quando a sessdo é enviada para o motor, o software cria o ficheiro “submitted.log’

e coloca-o na pasta.

"

Job Manager is enabled Disable Job Manager |

Processing Session: TSV_55 olitorrentserver001_201

Total Barcodes: 48 Completed: 18  Remaining: 29

NOTA: se houver espacgo inadequado na unidade, o software ira indicar isto na pagina de
resumo da sessdo depois de terminar o ciclo de execugdo e ndo havera genotipagem. Todas as
sessOes tdo afetadas terdo de ser reprocessadas manualmente depois de estar disponivel

espaco adequado.

Remover ficheiros de dados nao processados

Como os ficheiros .bam sdo grandes (normalmente 1,5 GB a 5 GB por ficheiro), o utilizador
pode achar necessério eliminar os ficheiros de dados brutos originais para sessdes que tenham
concluido a anélise no TypeStream Visual para poupar espaco no disco rigido. Para o fazer,
certifique-se de que o servidor cujos ficheiros pretende remover esta Ativo na lista de
servidores. Clique em "Remove Raw Data Files” (Remover ficheiros de dados ndo processados).

NOTA: quando utilizar o botdo “Remove Raw Data Files” (Remover ficheiros de dados ndo
processados) na funcionalidade de automatizagao, o software elimina sessdes concluidas na pasta de
saida MiSeq, bem como os ficheiros S5 transferidos. Se ndo quiser que os ficheiros MiSeq sejam
apagados, basta fazer com que o servidor MiSeq ndo esteja inativo na lista de servidores.

Além disso, o software sé ira eliminar ficheiros para sessGes na base de dados atual. Essas sessdes
noutras bases de dados ndo serdo removidas.

O software ird verificar cada uma das subpastas do servidor selecionado para a presenga dos
ficheiros “complete.json” e “submitted.log”. Também ira verificar se a andlise foi realizada
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verificando se 0 nome da sessdo aparece na base de dados e se a execugdo esta concluida. Se
estes critérios forem cumpridos, o software removera todos os ficheiros de dados ndo
processados da pasta, deixando no seu lugar um pequeno ficheiro “removed.txt”. Este ficheiro
contém o carimbo de hora para a remocgado dos ficheiros.

Reanalisar apos eliminagao

Depois de eliminar os ficheiros de dados ndo processados, a sessdo pode continuar a ser
reanalisada utilizando o seguinte processo:

1. Ir para Analyze Data = NGS (Analisar dados -> NGS) na barra de menu para
iniciar uma sessdo da forma normal.

2. Cligue em Add Fastq/BAM File (Adicionar ficheiro Fastq/BAM)

3. Navegue para C\OLI TSV\data\session\NGS\[nome da sessdo]\[pasta de saida do
codigo de barras]

4. Selecione "mappedRead.bam” e clique em Opne (Abrir)

5. O ficheiro é apresentado na pagina Create Session (Criar sessdo). O utilizador
terd de fornecer uma ID de amostra.

6. Repita este procedimento para que cada codigo de barras seja reanalisado.

7. Clique em "Submit” (Enviar).

Ver registo

O software TypeStream Visual cria um registo diario para todas as atividades no Monitor do
dispositivo NGS. Clicar em “View Log” (Ver registo) apresenta o ficheiro de registo de hoje.
Para ver ficheiros de registo de outros dias, navegue até C:\OLI TSV\data\temp\autolog e faca
duplo clique na data pretendida.

OSDisk (C:) » OUITSV » data » temp » autolog - | +y | Sea.
ary Share with « MNew folder
T MName Date mc:cl‘iflecl Type

| auto_20180518_log.bt 5/18/2018 10:23 AM  Text Document

| auto_20180517_log.tet 5/18/2018 6:17 AM  Text Document

| auto_20180514_log.bet 5/15/2018 3:58 PM Text Document

| auto_20180511_log.bt 5/11/2018 9:52 AM Text Document

| auto_20180510_log.bdt 5/10/201810:01 AM  Text Document

2o WABNSND lnn bt 5002018 1.00 DA Towt Docivmont

Uma transferéncia automaética ird apresentar o inicio da transferéncia, cada um dos ficheiros
transferidos e o envio para o gestor de trabalho.

| auto_20180517_log.txt - Notepad
File Edit Format Wiew Help

[20180517082156] Start download from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode #: 10
[20180517082156] downloading from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode: lonXpress_004
[20180517083336] downloading from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode: lonXpress_001
[20180517084031] downloading from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode: lonXpress_003
[20180517085141] downloading from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode: lonXpress_005
[20180517092003] downloading from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode: lonXpress_002
[20180517093702] downloading from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode: lonXpress_004
[20180517095632] downloading from server: 10.164.83.114 run: 234 barcode: lonXpress_005
[20180517100940] submit TSV_S5_10.164.83.114_234
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Uma transferéncia manual ird especificar que é uma transferéncia manual e indica a localizagdo
de gravacéo dos ficheiros.

| auto_20180517_log.txt - Notepad =
File Edit Format View Help

[20180517152027] Start: manual download of run 201

[20180517152030] Start download from server: olitorrentserver(01_onelambda.biz run: 201 barcode #: 528

[20180517152030] downloading from server: olitorrentserver001.onelambda.biz run: 201 barcode: lonXpress_021
[20180517152044] save to C:\OLI TSV'\data\templautomation\olitorrentserver001\201\onXpress_021_9086_rawlib_basecaller bam
[20180517152044] downloading from server: olitorrentserver001.onelambda.biz run: 201 barcode: lonXpress_045
[20180517152100] save to C:\OLI TSVdata\templautomation\olitorrentserver0011201\onXpress_045_9086_rawlib_basecaller bam
[20180517152100] downloading from server: olitorrentserver001.onelambda.biz run: 201 barcode: lonXpress_004
[201805171562119] save to C:\OLI TSVidataltemplautomation\olitorrentsenver001\201\onXpress_004_BCK_rawlib_basecallerbam

[2042NE4ATAE244a] A loading framn conune: nn4 lambda hiz rnn- 204 b Ao lon¥ar, no

Se for interrompida uma transferéncia manual enquanto estiver em curso, o registo apresentara
a linha de registo “Abort: manual download of run [ID]” (Abortar: transferéncia manual da
execucdo [ID]). Quando novamente iniciada, a transferéncia ird retomar onde parou.
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Criar sessao e analisar dados

Abra a pagina Create Session (Criar sessao)

No canto superior esquerdo do ecra, navegue para Analyze Data — NGS (Analisar dados ->
NGS).

TypeStream Visua

Analyze Data | Reports
NGS5 (=
._.f:]

A pagina é apresentada para criar uma nova sessao.

Opcionalmente, clicar no icone NGS ird apresentar a mesma pagina.

Analyze Data Reports Data Sample  Patient Info Profile  Utilities
LHRAIGQAEE AR

TypeStream Visual

Ficheiros necessarios

Se ambos os ficheiros de catadlogos ou uma biblioteca IMGT ainda néo tiverem sido
transferidos, o software irad avisar o utilizador e ndo permitir que seja criada uma sessdo até que
essa tarefa tenha sido concluida.

A pégina de criagdo de sessdo é apresentada conforme apresentado abaixo. Consulte o final
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desta seccdo para a pagina de criagdo da sessdo PACBio.

Analyzéata Reports Data Sample

I TypeStream™ Visual (IVD in EU only. USA and Canada: For Research Use Only. Not for use in diagnostic procedures.) - o X
PatientInfo Profile Utilities About Exit

6 4

o & RAEE.LED "0

Session Name. W‘@uyﬁm: |Tsv_oerAuLT "\E ac‘"""“": g
eCalnhn: | ALL-11LX_007_01 v| °IMm’Ver: 33701 v i
[ Set Empty Patient ID [] Select Al [ Delete || Move Up |[ Move Down Clone Session D%"‘N:: [ Add Fasta/Bam from Folder |[ Add File ||

7 8 9 10

@ @ 0 .. .0

= Lz L= [

$17

| 7551902139

S:\HLATypeStream\CR-CI-PER\CRs\TFS 26414 Cl 32250\7551902139_S17_L001_R1_001... ‘

| local)\FUSION_SQLI4EXP Database Name:

200

[ Ts20_1219_1223 Ver

Session Name (Nome da
5essao)

O nome da sessdo conforme introduzido na pagina de importagdo da sessdo. O
utilizador pode substituir o nome da sessdo automaticamente atribuido pelo
software.

Analysis Parameters
(Parametros de analise)

O parametro de parametro selecionado pelo utilizador. O software vem com as
predefini¢des para 9-loci e 11-loci. O utilizador também pode criar novos
conjuntos de parametros para satisfazer necessidades especificas.

Catalog dropdown selector
(Seletor pendente de
catalogo)

Selecione a partir de qualquer um dos catalogos na base de dados.

IMGT Ver (Versdo IMGT)

Selecione a partir de qualquer versdo da biblioteca IMGT na base de dados.

Comment (Comentario)

Campo de comentario do utilizador opcional. Os comentérios introduzidos aqui
serdo apresentados no resumo da sessao.

Set Empty Patient ID (Definir
ID do doente vazia)

Quando selecionado, o TSV utilizaré a ID da amostra para preencher quaisquer
campos de ID do doente que estejam em branco.

Select All (Selecionar tudo)

Seleciona todos os ficheiros na grelha da sessao.

[ee]

Delete (Eliminar)

Elimina todos os ficheiros selecionados.

Move up (Mover para cima)

Quando uma amostra é selecionada na grelha, utilize este botdo para o mover
para cima na lista. (O software ird analisar pela ordem apresentada.)

10

Move down (Mover para
baixo)

Quando uma amostra é selecionada na grelha, utilize este botdo para o mover
para baixo na lista.

n

Clone Session (Clonar
5es5530)

Clicar neste botdo apresenta uma lista de sessGes analisadas na base de dados. O
utilizador pode selecionar sessdes ou amostras individuais para reandlise.

12

Folder Name as Session
Name (Nome da pasta
como nome da sessdo)

Marcar esta caixa antes de carregar ficheiros ira permitir que o software utilize o
nome da pasta como nome da sessdo.

13

Add Fastq/Bam from Folder
(Adicionar Fastq/Bam da
pasta)

Ira carregar varios ficheiros selecionando a pasta.

14

Add Fastq/Bam File
(Adicionar ficheiro
Fastg/Bam)

Abre uma janela de navegacdo para carregar ficheiros.

15

Fastq<>Sample Name
(Fastgq<>Nome da amostra)

Ir4 carregar nomes de amostras a partir de um ficheiro .csv

16

Save (Guardar)

Guarda a sessdo como introduzida no Navegador; ndo envia para o motor

17

Submit (Enviar)

Enviar a sessdo para o motor para andlise.

18

Close (Fechar)

Fecha a sessdo no ecra de importagdo. Ndo guarda qualquer gravagdo na grelha.

19

Username (Nome de
utilizador)

Nome do utilizador com sessao iniciada.

20

Server Name (Nome do

Nome da instancia SQL a que esta ligado.
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servidor)
21. Database Name (Nome da Nome da base de dados atualmente em utilizagéo.
base de dados)
22 Ver (Versdo) Versdo do TypeStream Visual
Colunas de grelha:
_ = — L b = imiii ) L ] — >ession vame H
Sel Bacode  Sample ID Fie Name g ;
& s17 7551902139 S:\HLATypeStream\CR-CI-PER\CRS\TFS 26414 CI 32250\7551902139_S17_L001_... |01/02/20 /
- A _ 4
e T T m .. T m 5
S[a)r;‘.&le SSi:rpcIZ Exists Patient First Name Last Name Ethnicity Patient/Donor
01/0220.. |v|WholeBlood |v|Y Rey14g| Malcolm Reynolds Nnenﬁn v Bdé
Item Descricao
1 Sel (caixa de verificacdo) Caixa de verificacdo de selecdo — selecione amostras para elimina¢do ou para
mover para cima ou para baixo na grelha. A selecdo ndo afeta a submisséo ao
motor; todas as amostras na grelha sdo submetidas.
2 Barcode (Cédigo de barras) NUmero de cédigo de barras automaticamente derivado do nome do ficheiro.
3 Sample ID (ID da amostra) Na maioria dos casos, sera derivado do nome da amostra. Se n&o for o caso, pode
ser introduzido ou modificado manualmente.
4 File Name (Nome do Apresenta o caminho para os ficheiros de dados ndo processados.
ficheiro)
5 Sample Date (Data de O utilizador pode introduzir manualmente a data em que a amostra foi recolhida
amostra)
6 Samples Source (Fonte de Fonte da amostra colhida.
amostras)
7 Exists (Existe) Apresenta 'Y’ se a ID da amostra ja existir na base de dados ativa. Apresenta ‘N’ se
a ID da amostra ndo existir na base de dados ativa.
8 Patient (doente) ID do doente. Se a ID da amostra existir na base de dados e estiver associada a
um doente, é apresentada a ID do doente. Pode ser introduzido manualmente.
9 First Name (Nome préprio) Nome proprio do doente
10 Last Name (Apelido) Apelido do doente
i Ethnicity (Etnia) Selecione etnia na lista pendente
12 Patient/Donor Selecione “Patient” (Doente), “Donor” (Dador) ou “Both” (Ambos)
(Doente/dador)

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02

Criar uma sessao

1. Introduzir nome da sessao

O software introduz automaticamente um nome de sessdo que inclui carimbo de data e hora,
mas o utilizador pode digitar quaisquer caracteres alfanuméricos até 75 caracteres. Se duas
sessdes tiverem o mesmo nome da sessdo fornecido pelo utilizador, a segunda sessdo ira
substituir o primeiro. Por esse motivo, se optar por ndo utilizar os nomes de sessdo gerados
pelo sistema, deve ter-se cuidado para atribuir nomes Unicos a todas as sessoes.
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TR/ TEKREEAED

| M

Sesszion Name : |TS"|.|’_2'I]'2'I]'I]'1D41 10712

)

Catalne- | 811911 % 007 01

2. Selecione um catélogo — a sele¢do de catalogo tem de corresponder ao nome
SKU para o ensaio utilizado. Para os reagentes AllType NGS 11 de amplificacdo de
loci, utilize o catdlogo comegando por “ALL" (TODOS). Por predefinicdo, o

Catalog: |ALL-11L_012_01

 ALL-11L_013_00

[] Set Empty Patie o [-111%_017_01
ALL-11L¢_012_01
e A
ALL-9LX_001_00

sistema ira selecionar o Ultimo catalogo utilizado na analise.

3. Parametros de analise
a. selecione um conjunto de parametros existente

b. ou crie uma nova, clicando primeiro na elipse. (Consulte
“Utilitdrios” para mais informagées.)

[

Analysis Parameters - | TSV _DEFALLT

LowMinRead
TSY Sloci

4. Selecionar biblioteca:

IMGT Ver: |337.01

" |

5. Introduzir comentario (opcional)

Os comentarios introduzidos aqui irdo aparecer na pagina de resumo da sessao analisada e no
Resumo do Gendtipo (.pdf). Por predefinicdo, o software ird selecionar a Ultima biblioteca

utilizada na analise.

Comment :

JojeBIne

Carregar ficheiros
Recomenda-se que os utilizadores sigam as convenc¢bes de nomes padrdo para os ficheiros de
entrada do TypeStream Visual. Os ficheiros provenientes da lon Torrent, S5 devem utilizar um

dos seguintes:
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lonXpress_barcode.samplename_otherinfo.bam
lonXpress_barcode.samplename_otherinfo.fastq

Os nomes de nomes MiSeq (ficheiros de correspondéncia) devem seguir a convengdo do nome
do ficheiro MiSeq, normalmente num dos seguintes formularios:

Samplename_S#_L### _R1_### fastq
Samplename_S#_L### _R2_### fastq

Existem trés botdes que permitem o carregamento de ficheiros de dados.

Add Fastq/Bam from Folder H Add Fastq/Bam File H Fastq<>SampleName |

* "Add Fastg/Bam File” (Adicionar ficheiro Fastq/Bam) é o mais utilizado para
carregar ficheiros de qualquer fonte.

* "Add Fastg/Bam from Folder” (Adicionar Fastq/Bam da Pasta) quando
existem ficheiros em pastas separadas. TypeStream Visual ird criar um
ficheiro separado para cada pasta.

* "Fastq<>Sample Name” (Nome da amostra) é utilizado para preencher
nomes de amostras quando o nome ndo pode ser derivado do ficheiro ou
nome do ficheiro.

Adicionar Fastg/Bam

Para carregar a maioria dos ficheiros padrao para analise, clique no botédo "Add Fastg/BAM file”
(Adicionar ficheiro Fastq/BAM).

Serd apresentado o painel de navegagdo. Navegue até a localizacdo dos ficheiros de dados,
selecione e clique em Open (Abrir). O sistema aceitara ficheiros .bam,.fastq e .gz. O caminho
para os ficheiros selecionados ird aparecer na grelha na pagina da sessao.

&2 Open (=]
&5 =[ 1 » TSVDataFiles » OTS5 Repi9 « %3] [ seorc 109 2|
Organize + Mew folder = - [ @'
Favorites *  Name : Date modified Type Size il
B Desktop |i| | IonXpress_049_rawlib.basecaller.fastg 7/1/2015 11:17 AM FASTQ File 51,962 KE| _
4 Downloads | IonXpress_050_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 42,574 KE|
= Recent Places || IonXpress_051_rawlib.basecaller.fastq FASTQ File 32,861 KELJ
| IonXpress_052_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 46,580 KE
:n-_; Libraries | IonXpress_053_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 31,084 KE
3 Documents | IonXpress_054_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 23,993 KE
J Music | IonXpress_055_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 46,967 KE
&= Pictures | IonXpress_056_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 42,916 KE
E Videos | IonXpress_057_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 54 839 KE
| IonXpress_058_rawlib.basecaller.fastg FASTQ File 35,982 KE
18 Computer || lonXpress_059_rawlib.basecaller.fastq FASTQ File 36,230 KE
i 05Disk (C:) || TonXpress_080_rawlib.basecaller.fastq FASTQ File 29,978 KE
.. drivers | lonXpress_061_rawlib.basecaller.fastg 01511:17 AM  FASTQ File 31,841 KE
. inetpub | IonXpress_062_rawlib.basecaller.fastg /2015 11:17 AM FASTQ File 40,921 KE
. Intel - 4 il 3
File name: open Fastq Files - [fastquamfgz Files(* fastq; *.ba 'l
[ Open |v] l Cancel ]

O software ira atribuir automaticamente um nome de sessdo com carimbo de hora. Este nome
pode ser alterado para a preferéncia do utilizador.
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ession Name : |TSV_2D1 51118091128 Analysis Paramelers : T

Catalog: | ALL-11L%_007_01 - IMGT Ver: |3,

[] Set Empty Patient ID [] Select Al | Delete || Move Up || Move Down |

O sistema requer que o Sample Name (Nome da amostra) seja preenchido. Se a coluna
Sample Name (Nome da amostra) estiver vazia, pode ser introduzida manualmente. Evite
utilizar espacos em branco ou tragos ao nomear.

Sel  Barcode — Sample Mame
n 045 CAlzers\susan e
SessionName - [TSV_20191120140627 | Analysis Parameters : [TSV_DEFAULT - E Lrmrans
Catalog: [ALL11L_012_01 -] IMGT Ver: [337.00 -
’ N Folder Name as
[] Set Empty Patient ID [] Select Al | Delete ” Move Up H Move Down | s Session Name il
Sample
Sel  Barcode Sample ID File Mame Date
= Bl 0039MDr-220813._.. | CA\OLI TSVAOD33MDr-220818-01D_S14_L0OT_R1_001 fastq\0039MDr-220818-01D_S14_LD0T_R1_0D1 fastq 112020 [ =]

Cligue no botdo “Submit” (Enviar) ou “"Save” (Guardar). “Submit” (Enviar) ira enviar a sessdo
diretamente para o motor para analise. “Save” (Guardar) ira manter a sessdo para analise
posterior.

Adicionar Fastq/Bam da pasta

Na ilustragdo abaixo, uma pasta tem varias subpastas que contém resultados de tipagem. O
TypeStream Visual ira carregar o conteddo de cada uma das subpastas selecionando a pasta
“Lab Two Results” (Resultados do Lab Dois) abaixo.

Browse For Folder \EI

Select a directory for raw data file search.

> Lo Keith -
4| | Lab Two Results
Little
Most
Past
Polanco
Sl 567
SMFLU_S55
TER0G7_S43_L001
TER072_531_L001
TERD74_549
TERD79_519
TERDB6_S&_LO0L
TERDBS_592_L001
Library

m

Orange
. Other Misc files
. OTS5_Repl0d

Cada pasta é representada por uma Unica entrada na grelha.
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TypeStream Visual (For Research Use Only) =& =]
PnalyzeData  Reports Data Sample PatientInfo Profile Utilities About  Exit
CEED ﬁ 9 L |-z
7] Set Empty Patient ID [] Select Al CnpySasml‘wﬁdqlhfmFthmﬁldqlBalﬁleH Fastq<>SampleName. ‘lSd.u-I ‘ é
Sel Bacode  Sample D File Name: Sgg“e'e gim‘: Bdsts  Patient First Name Last Name Race Patiert./Donor
= & UTTLE €:\Users\susan estabrook\Deskiop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. [ [+]n  Jumme <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s91 MOST C:\Users\susan sstabrook\Desktop\TSV Data Fies\MiSeq Folder i i N |MosT <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s79 PAST C:\Users'susan estabrook\Desktop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. [~] [=[n |pasT <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s28 POLANCO C:\Users\susan estabrook\Deskiop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. = [=|]n  [potanco <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s67 sl C:A\Users\susan sstabrook\Desktop\TSV Data Fies\ViSeq Folder =l B EEE <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s55 SMFU C:\Users\susanestabrook\Desktop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. [~] [=]y  [suru <NONE> <NONE> ~ | Patient -
O |s43 TERD7 C:\Users\susan estabrook\Deskiop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. ? ? Y | TERDS? <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s31 TERD72 C:\Users'susan estabrook\Desktop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. [~] [-|n |teRozz <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s4s TERO74 €:\Users\susan estabrook'\Deskiop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. = [<|n [teron <NONE> <NONE> ~ | Patient -
0 |s19 TERO79 C:\Users\susan estabrook\Deskiop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. i i N |TERDZS <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s7 TERDS6 C:\Users'susan estabrook\Desktop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. [~] [-|n |TeRos <NONE> <NONE> ~ | Patient -
[ |s92 TER08S €:\Users\susan estabrook\Deskiop\TSV Data Fies\MiSeq Folder. ? ? N |TERDBE <NONE> <NONE> ~ | Patient |
[ User Hame: |1 Server Name: | (local]\FUSION_SQLLAEXP Database Name: | TSV 5-16 ver| 100
I "= I L I . I I

Cligue em "Save” (Guardar) ou “Submit” (Submeter).

Fastqg<>Nome da amostra

Se o utilizador tiver um grande nimero de ficheiros para carregar, mas os nomes das amostras
ndo puderem ser derivados do ficheiro ou nome do ficheiro, podem ser carregados em lotes
através de um ficheiro .csv. O utilizador tem de construir o ficheiro .csv com os nimeros de

coédigo de barras e o nome da amostra, ou opcionalmente a ID da amostra.

A B € D
1 CSV Version (required) 1
2 Barcode Control Type Sample Name (required} Sample ID
3 lonXpress_049 McNutt
4 lonXpress_050 Eubank
5 lonXpress 051 Likovich
6 lonXpress_052 Harker
7_Ian¥nress 053 Radartscher

Carregue os ficheiros utilizando “Add Fastg/Bam File” (Adicionar ficheiro Fastq/Bam), conforme
descrito anteriormente. Os ficheiros serdo apresentados sem nomes de amostras.

Sel Bacode  Sample D File Name S e Edists  Palient Firs
| m [T C:\Users\susan estabrook\Desktop\ TSV Data Fies\OTS5_R.. -] [=[n
[ [0s0 C:\Users\susan sstabrook\Desktop\ TSV Data Fies\OTS5_R.. B [=|n
[ |05t C\Userssusan estabrook \Desktop TSV Data Fies\OTS5_R B =N
7] |os2 C\Users'susan estabrook\Desktop TSV Data Fies\OTS5_R = [=|n
[] |os3 C\Users'susan estabrook’\Desktop' TSV Data Fies\OTS5_R.. = [=|n
] |05 C:\Users\susan.estabrook\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... ? ? N
[ |0s5 C:\Users'susan estabrook\Desktop\ TSV Data Fies\OTS5_R.. = [=|n
[ |os6 C\Userssusan estabrook \Desktop TSV Data Fies\OTS5_R B =N
o] |os7 C\Users'susan estabrook \Desktop\ TSV Data Fies\OTS5_R B [=|n
] |os8 C\Users'\susan estabrook\Desktop TSV Data Fies\OTS5_R =] T=|n
[ (059 C:\Users\susan.estabrook\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... ? ? N
1 |os0 C:\Users\susan estabrook \Desktop\ TSV Data Fies\OTS5_R.. B [=[n
7 oe1 C:\Users\susan sstabrook\Desktop\ TSV Data Files\OTS5_R.. [~ [=|n
[ |os2 C\Users'susan estabrook\Desktop\ TSV Data Fies\OTS5_R B [=|n
[ |os3 C\Users'susan estabrook\Desktop TSV Data Fies\OTS5_R = [=|n
Il [oga Co\Users\susan estabrook\Deskion\ TSV Data Fies\OTS5 R | [l

Cligue em "Fastg<>Sample Name” (Fastg<>Nome da amostra). Selecione Sample Name

(Nome da amostra) ou Sample ID (ID da amostra).

(=]

Select Sample Name or Sample ID

@ Sample Name %) Sample ID
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Clique em Load (Carregar). Navegue para a localiza¢do do ficheiro .csv contendo os nomes
das amostras para os ficheiros.

2 open
QQ [+ T5VDataFiles » OT55_Repl0d ~T#s] [ Sea
Organize = New folder

3 Mame

[Z] 109FileNames.csv

- P TSV Data Files

+

<] 1 B

File name:  C:\Users\susan.estabrook\Desktop ~ | esv File(".esv) -

Clique em Open (Abrir). Os nomes das amostras sdo preenchidos para cada ficheiro.

Sel Barcode  Sample ID File Name SS;EE'E gz’gr“c‘: Exists Patient
n 049 McNutt C:\Users\susan estabrook\Desktop\TSV Data Files\OTS5_R [=] [+]n Mchutt

O |0s0 Eubank C:\Users'susan estabrook’\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... ? ? N Eubank

[ 051 Likovich C:\Users\susan sstabrook’\Desktop\TSV Data Files\OT55_R z z N Likovich

[ | 052 Harker C:\Users\susan estabrook\Desktop\ TSV Data Files\OTS5_R.. z z N Harker

O 053 Badertscher C:\Users'susan estabrook’\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... B [=|n Badertscher

[ |os4 Cave C:\Users‘susan estabrook"\Desktop\TSV Data Files\OTS5_R i i N Cave

[ |05 Laubney C:\Users'susan estabrook’\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... z z N Laubney

[ 056 Hise C:\Users'susan estabrook"\Desktop\TSV Data Files\OTS5_R [ [=|n Hise

] 057 Widup C:\Users\susan sstabrook’\Desktop\TSV Data Files\OT55_R [ [«|n Widup

O |os8 Ward C:\Users'susan estabrook’\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... ? ? N Ward

] 059 Thompson C:\Users\susan sstabrook’\Desktop\TSV Data Files\OT55_R z z N Thompson

[ |0s0 Dreier C:\Users\susan estabrook\Desktop\ TSV Data Files\OTS5_R.. z z N Dreier

O |os1 Mallencupp C:\Users'susan estabrook’\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... B [=|n Mollencupp

[ |062 Gregory C:\Users\susan sstabrook’\Desktop\TSV Data Files\OT55_R i i N Gregory

O 063 Lawtner C:\Users'susan estabrook’\Desktop TSV Data Files\OTS5_R... z z N Lawtner

= ncs call ool Nocltaa\ TEU Mot~ Glea\ATEE O "

Independentemente do método de carregamento, qualquer ficheiro pode ser removido antes
de enviar para analise, bastando para isso marcar a caixa de verificacdo na primeira coluna e
clicar no botéo "Delete” (Eliminar).

Sessao de clone

Uma sessdo de execugdo anterior ou qualquer combinagdo de sessdées ou amostras pode ser
executada novamente para comparar resultados. As sessdes podem ser executadas utilizando
a mesma configuragdo de anélise ou de outra. Para clonar uma sessao, clique no botéo “Clone
Session” (Clonar sessd@o) na parte superior do ecra. O ecrd seguinte € apresentado, a partir do
qual o utilizador pode selecionar qualquer uma ou todas as sessées.
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00000006

TypeStream Visual

Session: [i ]

Sesson Date: 11/20/2018 (= ~ 1/20/201 [~ [_Find_] [ Copy Selected Samples |
Sessions | Samples
Includ v Session ¥] Test Date v Catalog ID 7| IMGT ¥]Product Type %] User 7| Session Status 7| Session Date V|
El  Tsv_20191119173137 11192019 ALL11L_012_01 33700 NGS rupetg  PROCESSED 111912019

Includ ¥| Mor ¥| PatientlD V| Sample | Well© V| Barcode Status V| AnalyzedBy V| Analysis ¥| Confirmed By W| Confirm Date W| SessionType V|
"] " | 0033MDr-22081.. | S14 Not Reviewed rupertg 1171922019

A sessdo abre-se no ecrd de importagdo como se fosse uma nova sessdo. O nome da sessdo,
os parametros de andlise, o catalogo e a versdo IMGT podem ser modificados para a nova
sessdo. Os utilizadores tém mais flexibilidade na anélise para obter os resultados desejados.

NOTA: embora os utilizadores possam selecionar sessdes e amostras que tenham sido
analisadas utilizando diferentes catalogos, a sessdo criada utilizara apenas o catalogo
selecionado. Alguns resultados podem diferir.

NOTA: depois de selecionar sessdes e/ou amostras para a nova sessdo, TEM DE CLICAR em
"Copy Selected Samples” (Copiar amostras selecionadas) para envia-las para a pagina de
criacdo de sessao.

Guardar uma sessao

A situagdo pode surgir onde o utilizador carregou o caminho para os ficheiros de dados néo
processados e selecionou outras variaveis, mas optou por ndo analisar imediatamente. Em vez
de enviar o motor imediatamente, clicar em “Save” (Guardar) ira colocar o nome da sessdo no
navegador sem envia-lo para andlise.

Para qualquer ficheiro guardado, mas ndo analisado, o nome do ficheiro serd apresentado no
Navegador a Azul.

JO]PE!ADN_

Group: @ Product () Test Date
(7) Catalog (") Session Date
s Add Fastq/Bam from Folder H Add Fastq/Bam File || Fastq<>Samplep | = NGS
TSV 2017032113917
mple Sample - - All Set
\ate T Exists Patient First Name: Last Name Homozy

53ambigs

NOTA: esta funcionalidade n3o esta disponivel para sessGes PACBio. Devido a estrutura de
entrada, o software ndo é atualmente capaz de guardar o caminho para os dados em bruto.
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Criar sessao para PACBio

Analyze Data Reports Data Sample PatientInfo Profile Utilities
LRI QAEEL DO

TypeStream Visual

Ao clicar no icone “PACBio Session Builder” (Construtor de sessdo PACBio), ira abrir um ecra
que é maioritariamente o mesmo que para lon S5 e lllumina, mas difere de formas importantes.
Estas sdo realcadas abaixo.

"% TypeStream™ Visual (IVD in EU only. USA and Canada: For Research Use Only. Not for use in diagnostic procedures.) - o X
AnalyzeData Reports Data Sample Patientinfo Profile ~Utilities About Exit

HIAGAEELBQ ®0
?:..i_n..; W@—m-m J Comment:

[ sowbiney

) S merve
[] Set Empty Patent ID [] Select Al [ Delete || Move Up ][ Move Down | "B Load PacBio Package

S Barcode Sample 1D rfoFie Surcle Servlo Bists  Patient FrstName  LastName Bhnicty P

[\ UserName: |Santa | | ServerName: | (local)\FUSION_SQLT4EXP | | Database Name: | 752012191223 | |ver| 200

Session Name (Nome | Os nomes da sessdo séo precedidos por “PACBio_" seguido do carimbo de hora.
da sess&o) Podem ser modificados ou substituidos antes da analise

Analysis Parameters O software contém um conjunto separado de parametros predefinidos para a
(Parametros de PACBio. Consulte Utilitarios para obter mais informacdes.

analise)

Catalog dropdown Sé podem ser utilizados catalogos PACBio; apenas serdo apresentados os

selector (Seletor catalogos PACBio.
pendente de catalogo)

Load PACBio Package Este botdo permite a navegacdo para os ficheiros de dados PACBio. Apenas
(Carregar pacote podem ser descarregados “pacotes” inteiros.

PACBIo)

Os ficheiros PACBio compactados sdo ficheiros comprimidos que contém todos os dados do
sequenciador PACBio.
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T v TOTET - T T
Crganize Mew Cpen Select

p » TS5V DataFiles » PacBio » PACBio DATAFILES

ol Narne Date modified Type
: ExampleTSVUpload.zip 12/6/2017 416 PM Comprd]
: job-728-c843825f-e10d-47536-a507-fed 36f274d3b-consensus_sequences_summary.zip 10/ - Comprd]
: job-38737-f3f971b6-6be3-44f7-b5ce-1842e711d17c- consensus_sequences_summary.zip Comprd
1o
» TS5V DataFiles » PacBio » ExampleTSVUploadzip » ExampleTSVUpload
~ MName Type Co
@ Barcode_Mames_One_Lambda.csv Microsoft Excel Comma 5...
@ job-23876-0a23491f-04f0-4840-a7c8-253c4bad4697-file.csv Microsoft Excel Comma 5...
|:] job-23876-f93d342f-3977-45df-bf21-c76b9b8dacc9-consensus_fasto.tgz TGZ File

ALLType FASTPlex

TypeStream Visual suporta o fluxo de trabalho ALLType FASTPlex e é aplicavel aos ficheiros em
bruto lllumina MiSeq, lllumina iSeq e lllumina MiniSeq.

Os catalogos para FASTPLEX comegam por “ALL-FAST".

O software encaixa vinte (20) bases a partir da extremidade exterior de ambas as extremidades
emparelhadas para reduzir o erro de sequéncia sistemética do fluxo de trabalho FASTplex.
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Gestor de trabalho

Uma sessdo enviada para o motor ird aparecer na coluna esquerda do Gestor de trabalho em
"Sessions Waiting in the Queue” (Sessdes a espera na fila). As sessdes submetidas
posteriormente a isto aparecerdo na coluna da direita em “Session Waiting in Other Machine”
(Sessdo a aguardar noutra maquina).

1 TypeStream™ Visual IVD - USA and Canads:

Analyze Data Repos Data Sample Patientlnfo Profile Utilities About Exit
@ f ABRBEELA2@
[Nevigeor |

TypeStream Visual Guoup: @ Product () Test Dete
() Catalog () Session Date

Database Code Updated On Imported On Data and Catalogs
= NGS

TypeStream Visual: (localllFUSION_SGL14EXPITSV_rv NMDP 11/19/2019 11/19/2019
Used - Avd 5 @ 88 TSV 2019119173137
=

3% - 347 MB of 10240 MB DB size =
Version 2.0.0.27232: created on 11/19/2019 9% TSV_20191122132439
Setiing us_englishlSQL_Latin1_General CP1_CI_AS HEa DAl ARG Downcsd Frmer  Catsog
Sero Equivalent IMGT 3.37.0 - 2018July (KIR) imporied G Group 710203 11/19/2018
on: 111912019

Results Folder: c10LI TSVdatalsession|NGS
Total size of c: 238.37 GB.
Available size of c: 59.55 GB.

Catalog Imported On Library Imgt Ver Imported On
ALLTIL012.01 | Nov 13,2019 HLALbrary3.37.0.0 337.00 Nov 19, 2019
ALLTIL013.00 | MNov 19,2019
ALLTILX 01101 Nov 19,2019
ALLTILX 01201 Nov 19,2019
ALLTILX 01300 Nov 19,2019
ALLBLX 00100 | Nov 13,2018
ALL9LX 00100 | Nov 13,2018

Job Manager is enabled Disable Job Manager

Processing Session: TSV_20191122132439

Total Barcodes: 1 Completed: §  Remaining: 1

Session Waiting in the Queue (Current Machine) Session Waiting in Other Machine
Session Name Barcodes Machine Name Session Name Barcodes

{VJONE LAMBDA ® ® ®

A rupertg ON_SQLI4EXP Database Name: | TSV_rv ver | 200

O Gestor de trabalho mostra o nome da sessdo no motor, nimero total de codigos de barras
na sessdo, quantos foram analisados e quantos permanecem.

Job Manager is enabled | Disable Job Manager |

Processing Session: Session One

Total Barcodes: 48 Completed: 10 Remaining: 38

Existe uma funcionalidade limitada em relacdo a fila a espera de outra maquina. O utilizador
na méaquina atual ndo pode alterar a ordem de anélise, remover da fila ou terminar sessdes na
outra maquina. Existem apenas para fins informativos.

Desativar/ativar gestor de trabalho

A opgdo "Disable Job Manager” (Desativar o Gestor de Trabalho) ira parar o motor e devolver a
sessdo atual a fila. Seréa apresentado o nimero de cddigos de barras analisados com

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02 Utilizagdo em diagndstico in vitro apenas na Unido Europeia Pagina 84 de 208
Apenas para utilizagdo em investigacdo nos EUA e no Canada. Ndo se destina a ser utilizado em

procedimentos de diagnéstico.



sucesso. Para continuar o processamento, cligue em “Enable Job Manager” (Ativar gestor de

trabalho).
L Il
PPP——
Session on the Engine: none
Total Barcodes: Completed: Remaining:
Session Waiting in the Queue (Current Machine) Session Waiting in Other Machine

| Session Name Barcodes ‘ ‘ Machine Name Session Name Barcodes ‘

O Gestor de trabalho serd automaticamente desativado quando a aplicacdo for fechada ou o
computador for encerrado.

Quando a aplicagdo for reaberta, sera perguntado ao utilizador se a sessdo em execugdo no
Ultimo encerramento deve ser iniciada novamente. Se selecionar “No” (N&o), as sessdes
permanecerdo na fila e o gestor de trabalho permaneceré no estado “disabled” (desativado).

TypeStream Visual E3

Terminar uma sessao

O botdo “Terminate” (Terminar) ird terminar o processo de analise para a sesséo no motor. O
software confirmara a rescisao.

TypeStreamn Visual 3

'@' Processing Session: Sessien One

k. * 4
Do you want te Terminate the session on the engine and change it to
Stopped?

It may take some minutes for the engine to respond.

Essa sessdo ira aparecer no Navegador em texto a vermelho. O motor ird prosseguir com a
analise na préxima sessdo na fila.

Uma sessdo terminada pode ser devolvida ao motor fazendo o seguinte:

e Clique no nome da sessao no Navegador — a sessao abre-se no ecra de resumo. Cada
amostra apresentara o estado de “Not Reviewed” (Ndo analisado), “In Process” (Em
processamento) ou “Not Submitted” (Ndo submetido).

e Clique no botdo Functions (Funcées) e selecione "Resubmit the Session” (Reenviar a
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sessdo). (Consulte mais informagées no Capitulo 6.)

e O software ird enviar a sessdo novamente para a fila e dar confirmacéo ao utilizador.

o The session is queued for analysis.

QK

Fila de sessoes

A fila de sessdo é composta por dois painéis separados:

e "Sessions Waiting in the Queue (Current Machine)” (Sessdes a aguardar na fila
(maquina atual)) e

e "Session Waiting in Other Machine” (Sessdo a aguardar noutra maquina). Este
segundo painel permite que varios utilizadores ligados a mesma base de dados vejam
que sessdes o outro utilizador tem a sua espera.

Sessoes a espera na fila (maquina atual)

Sessdes na fila de espera com Nome da sess@o e o nimero total de cédigos de barras.

A ordem das sessdes a espera na fila pode ser modificada arrastando e largando o nome da
sessdo para outra posi¢do. Isto deve ser feito enquanto o motor estiver desativado.

Total Barcodes: 3 Completed: 0 Remaining: 3

Session Waiting in the Queue (Current Machine)

Session Mame Barcodes

Second run 2

Sessao a espera de outras maquinas.

As sessdes nesta fila apresentam o nome da sessdo, o nome da maquina e o nimero de
codigos de barras para sessdes ligadas a mesma base de dados onde as sessdes estao a ser
executadas numa maquina diferente.

Tal como acontece com a fila atual da maquina, quando a sessdo vai para o motor, é removida
da lista de fila.
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Total Barcodes: 3

Completed: 0

Remaining: 3

Session Waiting in the Queue (Current Machine)

Session Waiting in Other Machine

Session Name
Second run

Barcodes
2

Session Name
meext

Machine Name
USWHL-FEVW1G2

Barcodes
2

A outra maquina apresenta o inverso desta maquina:

Total Barcodes:

Completed

Remaining:

Session Waiting in the Queue (Current Machine)

Session Waiting in Other Machine

Session Name

meext

Barcodes
2

Machine Name Session Name

USWHL-2FLTSF2 Second un

Barcodes

2

"Sessdo a aguardar noutra maquina” pode acomodar varias outras maquinas e varias sessoes
na mesma maquina.

a:
ne) Session Waiting in Other Machine
Barcodes kdachine Mame Sezzion Mame Barcodes
USWwWHL-FEVWTG2 rneext 2
USwHL-2FLTSF2 Second run 2
USWHL-2FLTSF2 TSW_20191203133258 1
Navegador

Todas as sessdes sdo apresentadas no Navegador. Uma sessao guardada, mas nao enviada na
pagina Importar aparece em tipo de letra azul. Uma sessdo terminada a partir do motor
aparece em tipo de letra vermelho.

[Navigator |
Group: @ Product () Test Date

(©) Catalog () Session Date
EHNGS

TSV_2017051508574%

Cat 3+ new lib

PA with old cat and new lib
NO Awith new lib + cat
fastg

Third

QAPA

bam

miseg

PA with new cat and old lib
QAPA redone

Session Three

Session Two

Session One

As sessGes no Navigator (Navegador) também podem ser ordenadas por Test Date (Data do
teste), Session Date (Data da sessdo), Product (Produto) ou Catalog (Catalogo).
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Ver analise

Resumo da sessao

A janela Session Summary (Resumo da sessdo) apresenta os resultados da analise TypeStream
Visual para todas as amostras. Esta janela pode ser apresentada em “collapsed” (contraida) ou
"expanded” (expandida) para mostrar niveis diferentes de detalhe.

No topo da pagina, quer seja na vista colapsada ou expandida, sdo um conjunto de func¢des e

filtros para utilizacdo apds a anélise. O que é apresentado aqui é uma explicacdo de alto nivel.

Mais informagdes detalhadas sdo mais detalhadas no capitulo.

W e VT A VY T U e W w

- "

@ E ? ? A [0 oy EonCovre (] A e (] Noncthinon ] Uncosi e L] Wsnachinkion ] Urority (1100 Cllg) L1QY 4 18 I (081 (] 0Aass
J J Q| [ Homozygous Resub (] Brealcn Phase. (] Mol Alele Resu (] High Background n Exon (] Splice Ste Varant - Show Al Show Al [0 DaB1 [J0PB1 [] DA [ DPAT -~ Show Al
I .

Show Al

_B_W 1

(i)

v

il

oo )"

\

Colocar o cursor em
pausa

Descricao

1 Toggle Select All
(Alternar selecionar tudo)

Ira selecionar ou anular a selecdo de todas as amostras numa sessao.
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2 Session Detail View / Este botdo ird alternar entre “collapsed” (contraida) (vista de resumo de sessdo) e

Session Summary View "expanded” (expandida) (vista de detalhe de sessdo). O icone acima indica que as
(Vista de detalhes de amostras estdo atualmente na visualizagdo colapsada e clicar aqui iré4 expandi-las.
O icone para ir de expandida a contraida parece o seguinte e ira substituir o icone

sessdo/Vista de resumo - ~ . .
/N na posigdo 2. Ao mover-se de uma sessdo para outra, a vista estara no modo

de sessdo) fechado.
- -
_— -
- -
-
3 Show session Ao clicar neste botdo, iré4 apresentar uma janela que apresenta informag&es
information (Mostrar relativas a esta sessdo, incluindo parametros de analise utilizados, catélogos e

biblioteca utilizada, contagem de amostras, versao TypeStream, versdo do motor e
localiza¢Oes de quaisquer regides excluidas. As regides que foram excluidas para a
sessdo atual serdo verificadas.

:
oo

Analysis Parameters [ Session Exclude Region

informagdes da sessdo)

Config Name: [TSV_OEFAULT e — Loan

ABC.ORE1 ORE3E 0BT OPE1 DAAT OPAT ey

4 Save Assignment to Clicar neste botdo atribui os gendtipos gerados pelo software a todos os loci que
Selected Samples foram selecionados utilizando a caixa de verificagdo. No caso de um NO CALL

(SEM CHAMADA) ou gendtipo de ambiguidade muito ambigua (tendo 100 ou
mais), ndo seréa feita uma atribuicdo. Os gendtipos atribuidos serdo apresentados a
NEGRITO na linha de amostra do resumo da sessdo.

(Guardar atribui¢do em
amostras selecionadas)

5 Mark Selected Samples Quando o supervisor ou técnico revé os gendtipos atribuidos, clicar neste botéo ira
as Reviewed (Marcar marcé-los como Reviewed (Revistos). Os gendtipos revistos aparecem a VERDE
NEGRITO na vista contraida; o locus terd fundo verde numa vista expandida.
Apenas as amostras que foram atribuidas serdo analisadas.

amostras selecionadas
como revistas)

6 Mark Selected Samples Isto requer o estado do nivel de supervisor e confirma que todos os gendtipos

as Confirmed (Marcar atribuidos e revistos sdo aprovados. Visualizagdo confirmada do gendtipo a ROXO
NEGRITO na vista contraida; o locus tera fundo roxo numa vista expandida.
Apenas as amostras que foram revistas serdo confirmadas.

amostras selecionadas
como confirmadas)

7 Functions (Fung&es) Este botdo abre um painel de sele¢do para operac¢des adicionais na sessao ou
amostra. Consulte a sec¢do Funcgbes abaixo para obter mais informagdes.

| g
a—! Reanalyze Selected Samples E
Run Current 5ample with Expected Genotype ¢
— Resubmit the Session L
Replace XX Code in Samples
| Remt{u{e Locus » DOA, DPA
= ~ 5]  DboaDeaDRE
04 .04 oo 7

Filtragem para métricas de saude

As métricas de saude discutidas na secgdo “Utilitarios” de um capitulo anterior podem ser
filtradas aqui para uma visualizacdo facil. Consulte a seccdo e mais adiante neste capitulo para
obter informagdes sobre as especificidades de cada filtro.

[] Key Exon Coverage [ | Allele Balance [ | Mismatch in Exon [ | Unexpected Linkage [1 Mismateh in Intron [ ] Uniformity
[] Homozygous Resutt [ | Break in Phase [ | Null Allele Result [ High Background in Exon [ ] Splice Site Variant Show Al
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Filtragem para nivel de métrica de saude

Na configuragdo NGS, cada uma das métricas de salde acima foi ponderada com o nivel de
gravidade da métrica. Utilize os filtros abaixo para uma visualizacdo répida. A filtragem das
amostras esta ao nivel do codigo de barras.

L] [] L]
Show All

Filtragem para locus e codigo de barras

Os loci podem ser filtrados para visualizar loci ou combinag¢des individuais (por exemplo, DRBT
+ DRB345). Também pode ser utilizado em combinagdo com codigo de barras ou qualquer
outra opgdo de filtro.

[(Ja [Je [Jc [JDRB1 [] DRB34S Show Al
] bae1 [J oPe1 [] DAl [] DPA1 Show Al v

Clicar no menu pendente para ver todos os cddigos de barras da sessdo e incluir informagdes
relacionadas, bem como o estado da analise atual.

- . Oa e Oc [JDRre1 [] DRB345 Show Al E
he [l oot [ DpE1 [ Daat [J OPAT - Show Al || E
Cc Selected | Barcode | SsmplelDNsme | PatientlD | Firsthisme Lasthlame AnalysisStaty | FilNome MoreTest | 4|

O |oe Mehiutt Batch Saved  C.\Users'susan.estabrockiDeskiopTSV Data Files\OTS5_Rep08ionXpress_049_rawlib.basec 0
L O = Eubank Batch Saved  C\Usersisusan estsbrookiDeskiop TSV Dats Files\0TS5 RepT08ionXpress D50 rawlib basec. 0

O o Likovich InFrocess  C\Usersisusan estsbrookiDeskiopi TSV Dats Filesi0T55_ RepT08ionXpress 051 _rawfib basec o
O = Harker InFrocess  Cr\sersisusan estsbrookiDeskiopi TSV Dats Filesi0TS5_RepT08ionXpress D52 rawiib basec 0

O Badertscher Not Submitied | C:\Userslsusan estabrookiDesktoplTSV Data Files\OTS5_Repi08iionXpress_053_rawiib basec O

O o5 Conell Not Submitied | C:\Users\susan.estabrockiDesktop\TSV Data Files\OTS5_Rep108ionXpress_054_rawib.basec. O

O s Bishop Not Submitted C \Users\susan.estabrockiDeskiop! TSV Data Files\OTS5_Rep108ionXpress_055_rawlib.basec O

O o Hise Not Submitted  C \Users'susan.estabrockiDeskiop TSV Data Files\OTS5_Rep108ionXpress_056_rawlib.basec o

Vista de Resumo da Sessao — contraida

Quando selecionadas pela primeira vez no Navigator (Navegador), as sessGes abrem na vista
de resumo da sessdo. Esta é uma visdo geral de alto nivel na qual vé o seguinte:

* Acima da grelha, sdo listados o nome da sessdo, o estado da sessao, o
catalogo utilizado, a versdo da biblioteca IMGT utilizada, a versdo do motor e
a contagem da amostra.

* Cada amostra ¢ apresentada numa linha de resumo separada, apresentando
o nivel de saude, cédigo de barras, ID de amostra, estado de analise e todos
os loci representados nos dados.

* O nivel de saude do cddigo de barras representa a classificacdo mais elevada
(mais grave) das amostras individuais.

« E apresentada a genotipagem derivada de software para cada locus.

* Qualquer falha de uma métrica sera realcada a amarelo.
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B
<
PhEERAE AR %0
) E ? ? oA [0 Ker Exon Coverage. L] Al Baance. ] Mismch n on L] Unepcted Lkage. L] Mismaichinbton ] Undomty (102 [l 169 LA 18 I L] DRe1 [ DREYS ELTT
(© Z)|SE)| ] | T Homomgous Rt [ e Phese L] Nal Al o L] High Beckground  Exon L Spice Ste Verirt_~ Show Al SowAl . [10as1 []0PB1 [ baAT [ DPAT -~ Show Al V2
Session: B-109 | Status: In Process | Catalog: ALL-11LX_007_01 | IMGT Version: 3.37.0.1 | Engine Version: V2.0.0.51 | Sample Count: 18 2
# Edit Sel H Barcode Sample ID Analysis Status A B c DRB1 DRB345 DQB1 DPB1
‘ 7’ [S] 0 049 McNutt Not Assigned A*02:10 B¥40:01:02 [+] C*07:02:01:15 DRB1*08:03:02 [+] DRB4*01:03:02 DQB1*03 [+] DPB1¥05:01:01 [+]
A*11:02:01 B*46:01:01 C*08:01:01:01 DRB1*09 [+] DRB4*01:03:02 DQB1*06 [+] DPB1*14:01:01 [+]
s O 0 050 Eubank Not Assigned A%02:01:01:01 B727:05:02:05 C*01:02:01:01 DRE1*01 [+] DQB1705 [+] DPBI*04:01:01 [+]
A*02:01:01:01 B*27:05:02:05 C*01:02:01:01 DRB1*01 [+] DQB1*05 [+] DPB1*04:01:01 [+]
2’ o 0 051 Likovich Not Assigned A*01:01:01:01 B*08 [+] C*07:01:01 [+] DRB1*03 [+] DRB3*01:01:02:01 DQB1*02 [+] [+]
A*01:01:01:01 B*08 [+] C*07:01:01 [+] DRB1*03 [+] DRB3*01:01:02:01 DQB1*02 [+] DPB1*04:01:01 [+]
2’ o 0 052 Harker Not Assigned A*02:01:01:01 B*35:03:01 [+] €*02:02:02:01 DRB1*15 [+] DRB5*01:02 DQB1*05 [+] DPB1*01:01:01 [+]
A*03:01:01:01 B*44:05:01 C*04:01:01 [+] DRB1*16:01:01 DRB5*02 [+] DQB1*06 [+] DPB1*14:01:01 [+]
7 o 053 Badertscher  Not Assidved A030101 [+] 8735 [+] croL02:01:01 DRBI%01 [+] 0081704 [+] DPBL* [+]
Q A030101 [+]  B%S6 [+] Cr04:0101 [+]  DRBI*08:01:01 DQBI*05 [+] DPBL* [+]
2’ o 0 054 Covell Not Assigned A*24 [+] *15 [+] C*03:04:02 DRB1*03 [+] DRB3*02:02:01 DQB1*02 [+] DPB1* [+]
A% [+] B*44:15:01:01 C*04 DRB1*15:03:01 [+] DRB5*01 [+] DQB1*06 [+] DPB1*04:01:01
7’ O 0 055 Bishop Not Assigned A*29:01:01:01 B*07:05:01 [+] C*08:01:01:01 DRB1*10:01 [+] DRB3*03:01:03:02 DQB1*03 [+] DPB1¥04:01:01 [+]
A*33:03:01 [+] B*15:02:01:01 C*15:05:02:01 DRB1*12:02:01 [+] DRB3*03:01:03:02 DQB1*05 [+] DPB1*04:01:01 [+]
/7 =] 0 056 Hise Not Assigned A*29:02:01:01 B*44 [+] C*16:01:01:01 DRB1*07 [+] DRB4*01 [+] DQB1*02 [+] DPB1*02:01:02 [+]
A*29:02:01:01 B*44 [+] C*16:01:01:01 DRB1*07 DRB4*01 DQB1*02 [+] DPB1*02:01:02 [+]
/ O 0 057 Zirpola Not Assigned A*02:01:01:01 B*44 [+] C*05:01:01:02 DRB1*14 [+] DRB3*02:02:01:06 DQB1*05 [+] DPB1¥04:02:01 [+]
A*02:01:13 B*44 [+] C*05:01:01:02 DRB1*14 [+] DRB3*02:02:01:06 DQB1*05 [+] DPB1*04:02:01 [+]
2’ o 0 058 Thatcher Not Assigned A*24:02:01:01 B*07 [+] C*07:02:01:03 DRB1*14 DRB3*02:02:01 DQB1*05 [+] DPB1¥04:01:01 [+]
A*24:02:01:01 B*40:02:01 [+] C*15:02:01 [+] DRB1*15 [+] DRES*01:01:01 DQB1*06 [+] DPB1*05:01:01 [+]
7’ O 0 059 Ludwig Not Assigned A*25:01:01:01 B*14:02:01 [+] C*07:18:01:01 DRB1*01:02:01:01 DRB3*01:01:02:03 DQB1*03 [+] DPB1*02:01:02 [+]
A*68:01:01:02 B*58:01:01:01 C*08:02:01:01 DRB1*13:03:01 DRB3*01:01:02:03 DQB1*05 [+] DPB1*04:01:01 [+]
2’ o 0 060 Marullo Not Assigned A*01[+] B*08 [+] C*03:03:01:01 DRB1*03:04:01 DRB3*01:01:02:05 DQB1*02 [+] DPB1¥04:02:01 [+]
A*02[+] B* [+] C*07:01:01 [+] DRB1*13:01:01 DRB3*02:02:01 DQB1*06 [+] DPB1¥04:02:01 [+]
2’ o 0 061 Pearson Not Assigned A*33:03:01 [+] B*44 [+] C*14:03:01 DRB1*13:02:01:02 DRB3*03:01 [+] DQB1*06 [+] DPB1*04:01:01:02
A*33:03:01 [+] B*44 [+] C*14:03:01 DRB1*13:02:01:02 DRB3*03:01 [+] DQB1*06 [+] DPB1%04:01:01:02
2’ o 0 062 Gregory Not Assigned A*02:01:01:01 B*07:02 [+] C*07:02:01:03 DRB1*04 [+] DRB3*02:06 DQB1*03 [+] DPB1* [+]
A*24 [+] B*51 [+] C*14:02:01 [+] DRB1*11:01:01:01 DRB4*01 [+] DQB1*03 [+] DPB1* [+]
7 [m] 063 Schudlo Not Assigned A*02:01:01:01 B*46:01:01 C€*01:02:01:01 DRB1*08:03:02 [+] DQB1*06 [+] DPB1*02:02:01:01
0 A*02:07:01 B*46:01:01 C*01:02:01:01 DRB1*08:03:02 [+] DQB1%06 [+] DPB1*02:02:01:01
7 [m] 066 Allen Not Submitted
|4 User Name: | 1 ‘Server Name: | (local)\FUSION_SQL14EXP Database Name: | T520_1216_1216 Ver| 200 [sm[B-109 Barcode | 049 |PD
Para ver os loci individuais e obter informaces mais detalhadas, clique no botdo “Session
u C , cliqu
) T - o .
Detailed View" (Visualizacdo detalhada da sess&o). Isto ird expandir todas as amostras e todos
os loci serdo visiveis. Ou clique em “+" no coédigo de barras para apresentar loci individuais
Session: TSV_20191122175237 | Status: Finished | Catalog: ALL-11L_012_01 | IMGT Version: 3.37.0.0 | Engine Version: V2.0.0.45 | Sample Count: 2
Edit Sel H Barcode Sample ID Analysis Status A B C DRB1 DRB345 DQA1 DQB1 DPA1
514 0039MDr-220818 'Reviewed A*01:01:01 /53:01:13  C*07:815 DRB1%13:01:01 DRB3¥01:01:02 DOQA1*01:02:01 DQB1%06:03:01/06:4 DPA1¥01:03:01
7’
01D AT02:01:01 €r15:02:01 DRE1%13:02:01 DRE3703:01:01 DOA1"01:03:01 1. DPAL*0)

& 7 S14 0039MDr-220818 | Reviewed AT01:01:01 53043 C-07:815 DRE1*13:01:01 DRB3*01:01:02 DOAL™01:02:0 DQB1-06:03:01/06:4 DPAL*0
o o 201D e A‘HZ:[II:[Io {02... c‘15:u2:u1° DRBl"l3:ﬂ2:ﬂ19 DRB3*03:01:01 @ DQA1*01:03 1. DPA1+01:03:01
Sel Allele 1 K/N/T] 1 Notes 1 Allele 2 [K/N/T] 2 Notes 2 System Comment Final Assignment Coverage

L
a A*01:01:01:01 [0/0/0] A*02:01:01:01 [0/0/0] ADLOL01 A%02:01:01 i “"'M

0 B 853 [+] [1/0%0*] NEW B*58:08:02 [0/0*/0*] Mismatch(es) in an exon  B*53:06/53:01:13/53:028... NP—— \A_
e .
0 c cro7 [1/0/5*] NEW €*15:02:01:01 fo/o/0] allele 1 has 1 possible in... C*07:815 C*15:02:01 w
—— — —
DRBL  DRE1*13:01:01:02 [0/0/0] DRB1*13:02:01:03  [0/0/0] DRB1*13:01:01 DREB1*13:0... nd +
0 DRE345 DRE3*0L:01:02  [0/0/2] NEW DRB3*03:01:01:03  [0/0/0] 1 low variant (<0.10)  DRB3*01:01:02 DRE3*03:0... el MM

DOAL  DQAL*01:02:01:04 [0/0/0] DQA1*01:03:01:02  [0/0/0] DQAI*01:02:01 DQAT*0L:... _WMM
DOBI  DQB1*06:03:01 [+] [0/0/0] DQB1706:09:01:01  [0/0/0] DQB1*06:03:01/06:41 DQB. _ ‘_N \r\:oa_\ﬁ\
DOBI  DQB1*06:41 [0/0%/0%] DQB1706:88 [0/0%/0*] DQB1*06:03:01/06:41 DQB. _ j\J \‘\\u.._or_\..f\\
DPAL | DPA1*01:03:01:02  [0/0/0] DPA1*01:03:01:02  [0/0/0] DPAI*01:03:01 DPAL0L:0.. Ty

DPBL  DPB1*04:01:01 [+] [0/0/0] DPB1*104:01:01 [+] [0/0/0] DPBI"03:01:01/124:01 0L o \w__
DPBL  DPBI*124:01:01  [0/0/2] NEW DPB1*702:01 [0/0/0] DPBI"03:0L:01/124:010L — w

Com todas as linhas expandidas, a grelha apresenta a lista de cédigos de barras com as
colunas de dados listadas abaixo. Tenha em atencdo que a caixa de verificacdo de sele¢do na
extrema esquerda é para selecionar loci para fun¢ées (por exemplo, “Assign All” (Atribuir tudo))
e ndo tem nada a ver com o que é apresentado no painel de anélise.

Item Descricao

! Locus Health icon Salde — métrica de salde e gravidade conforme estabelecido em Utilitarios. Cada locus
(Icone de satde de apresentara o icone de salde que representa o nimero mais elevado (mais grave) de todas as
locus) (H) métricas falhadas.
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Locus

Todos os loci presentes na amostra sdo apresentados aqui. O campo Locus é apresentado a
verde quando o locus é guardado na pagina de analise e roxo quando é confirmado na
pagina de anélise.

Allele 1 (Alelo 1)

Apresenta a genotipagem determinada pelo software.
e [+]indica que existem alelos ambiguos. Passe o rato sobre este indicador para ver a
lista de alelos.
e "r"indica um alelo raro se o software tiver sido configurado para apresentar a
frequéncia do alelo
e As ambiguidades Cis/trans sdo apresentadas a roxo com ambos os gendtipos
apresentados.

[K/N/T 1

Contagem de erros de correspondéncia para o alelo 1. K=erros de correspondéncia em exdes
chave; N=erros de correspondéncia em exdes ndo-chave; |=erros de correspondéncia em
introes.

Notes 1 (Notas 1)

As notacdes relativas a chamada de alelos para o alelo 1 aparecem aqui e podem incluir NEW
(NOVO), Low Coverage (Baixa cobertura), NO CALL (SEM CHAMADA).

Allele 2 (Alelo 2)

A chamada de alelos superior gerada pelo software para o alelo 2.

[K/N/1] 2

Contagem de erros de correspondéncia para o alelo 2.

Notes 2 (Notas 2)

As notacdes relativas a chamada de alelos para o alelo 2.

O|o|[N| O

System Comments
(Comentarios do
sistema)

Os comentarios do sistema incluem quaisquer métricas falhadas que tenham sido
configuradas para tal apresentagdo, ou varias outras condi¢ées relacionadas com a insercdo,
frequéncia de fundo elevada ou outros aspetos notaveis da analise.

10

Final Assignment
(Atribuigao final)

Quando o utilizador guarda uma atribuicdo final na pagina de anélise, a atribuicdo final é
apresentada aqui. Na ilustragdo acima, apenas um locus foi guardado.

n

Coverage (Cobertura)

Histograma da cobertura de leitura do locus. Clicar com o botéo esquerdo do rato no
histograma apresenta uma versdo de tamanho grande para mais clareza:

&), Read Coverage, =

TypeStream Visual

Os elementos do histograma s&o os seguintes:
* Area verde = alelo 1
* Area azul = alelo 2
* Area cinzenta = ambos os alelos
® Bandas roxas escuras = exdes

® Bandas roxas claras = intrées

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02

Todas as larguras de coluna no nivel do locus podem ser redimensionadas pelo utilizador. Para
manter as colunas redimensionadas, aceda a pagina Inicial antes de selecionar outra sessao

para visualizar.

Apresentacao de alelos

A imagem TypeStream apresentara resultados de locus com base na mais recente biblioteca

IMGT na base de dados.

Um alelo heterozigotico tipico apresenta os gendtipos gerados pelo

software e os dados de suporte, conforme descrito acima. Para a ambiguidade de cis/trans, o
software apresenta totalmente ambos os gendtipos na pagina de detalhes do resumo e os
dados serdo sombreados com um fundo roxo.
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Sel H Lotus Allelel [K/N/I] 1 Notes 1 Allele 2 [K/N/1] 2 Notes 2 Final Assignment

] A A*01:01:01:01 [o/o/0] AF02:01:01:01 [0/0j0]
_ . Mapped Min Max Total
Final Assignment Reads c rage c rage  Reads Coverage

10829 246 683 10983 PR

> Novidades na v2.0

Seletor de campo

O utilizador pode incluir mais colunas na grelha, clicando no icone no canto superior esquerdo
da grelha. E apresentada a janela Field Chooser (Selecdo de campo). A parte superior do
seletor mostra as opgdes disponiveis para o modo fechado, a parte inferior mostra as opg¢des
para o modo expandido (nivel do locus). Selecione as op¢des pretendidas marcando a caixa de
verificacdo e saia do seletor de campos para as guardar.

More Test

Patient ID

Read Length Mean
Read Length Median
Read Length Mode
Sample ID

System Comments
Total Read Count
User Comments

GenotypeBarcode_Genotypel ocus

[KIN/IT 1

[KINi 2

Allele 1

Allele 2

Avg Fwd Read Length

Ava Rev Read Lenath hd

OoorROOoooOooornO

JO0RREE

Depois de fazer as sele¢bes, utilize 0 "x" no canto superior direito para remover o Seletor de
campos. Sera apresentada uma mensagem a confirmar que o esquema deve ser guardado.

o Do you want to save the Layout?

Yes Mo

Para limpar todas as selecdes de campos e regressar as predefinicdes, navegue até C\OLI
TSV\data\temp e remova o ficheiro "TSVPRG_20_HLA_Layout.xml.”

&« v » USWHL-FEWVW1G2 » OSDisk(C:) » OLITSV » data » temp
report 2 MName Date modifiel
session [ ] TSVPRG_20_HLA_Layoutxml 3/3/2020 10:3
i temp =/ TSVPGRZ.Cat 3/2/2020 8:49
1 CataloglmportRestrictions.zip 2/28/2020 8:4
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> Novidades na v2.0

Atribuir, Rever, Confirmar

(i

==

Utilizando estes trés botdes, é possivel Assign (Atribuir), Review (Rever) ou Confirm (Confirmar)
a genotipagem para todas as amostras ou amostras selecionadas com o clique de um botao.

Session: B-109 | Status: Processed | Catalog: ALL-11LX_007_01 | IMGT Version: 3.37.0.1 | Engine Version: V2.0.0.51 | Sample Count: 18

Sel H Barcode SampleID | Analysis Status | A B C DRB1 DRB345 DQB1 DPBL

O o 049 McNutt Confirmed A*D2:10 B*40:01:02 C*07:02:01 DRB1*08:03:02 DRB4*01:03:02 DQB1%03:03:02/03:3 DPB1¥05:01:01/135:01
A*11:02:01 B*46:01:01 C*08:01:01 DRB1¥09:01:02/09:31 DRB4*01:03:02 8... DPB1¥14:01:01/834:01

o 051 Likovich Confirmed A®01:01:01 B*08:01:01/08:20 C*07:01:01 DRB1%03:01:01/03:14 DRB3*01:01:02 DQB1%02:01:01/02:1 DPB1°03:01:01/727:01/*
AT01:01:01 7... C*07:01:01 7. DRB3*01:01:02 09/02:148... DPB17*04:01:01/350:01

O o 056 Hise Reviewed A*29:02:01 B*44:03:01/44:46 C*16:01:01 DRB1*07:01:01/07:79 DRB4*01:01:01/01:75/0 DQB1*02:02:01/02:1 DPB1*02:01:02 DPB1*02
A®29:02:01 6N B*44:03:01/... C*16:01:01 DRB1*07:01:01 1:83 DRB4*01:01:01 56/02:02:09/02:11...

O o 057 Zirpola Reviewed A=02:01:01 B*44:02:01/44:19 C*05:01:01 DRB1¥14:54:01/14:12 DRB3*02:02:01 DQB1*05:03:01/05:0 DPB1¥04:02:01 DPB1*04
A*02:01:13 N B*44:02:01/4... C*05:01:01 2 DRB1*14:54:01/1... DRB3*02:02:01 3:18/05:03:19/05:...

O o 058 Thatcher Assigned A*24:02:01 B*07:02:01/07:02 C*07:02:01 DRB1*14:07:01 DRB3*02:02:01 DQB1*05:03:01/05:0 DPB1*04:01:01/350:01 C
AT24:02:01 :71/07:02:62/07... C*15:02:01 DRB1¥15:01:01/15:... DRB5%01:01:01 3:18/05:03:19/05:...

No exemplo acima, o codigo de barras 58 tem todos os loci atribuidos utilizando o botdo
Assign (Atribuir). Os gendtipos apresentados a negrito e o "Analysis Status” (Estado da anélise)
apresentam “Assigned” (Atribuido).

Os codigos de barras 56 e 57 foram inicialmente atribuidos e depois revistos utilizando o botdo
Review (Rever). O ecrd de gendtipos é apresentado a verde negrito e o estado da analise
apresenta “Reviewed” (Revisto) e tem um fundo verde.

Os cédigos de barras 49 e 51 foram inicialmente Atribuidos, depois Revistos e depois
Confirmados utilizando o botdo Confirm (Confirmar). Os gendtipos apresentados em roxo
negrito e Estado de anélise apresentam “Confirmado” e tém um fundo roxo.

Segundo a concegdo, as amostras ndo podem ser confirmadas antes de serem revistas e ndo
podem ser revistas antes de serem atribuidas.

Todas as atribuicdes, revisdes e confirmagdes sdo rastreadas e podem ser acedidas através do
"Assignment History” (Historico de atribuicdo) no Analysis Panel (Painel de analise).

TypeShream Visual C N MO N MO
Assigned All by Inara at: 8:36 PM 1/5/2020

Reviewed All by Inara at: 8:42 PM 1/5/2020
Confirmed All by Inara at: 9:03 PM 1/5/2020

:

[YJONE LAMBDA ® ® ®

Existem vérias instancias nas quais as atribuicdes ndo serdo feitas pelo software.

e No caso de uma ambiguidade cis/trans, o software ndo seleciona um
gendtipo sobre o outro

e Um alelo altamente ambiguo com 100 ou mais ambiguidades

e Um alelo NO CALL (SEM CHAMADA)
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Session: B-109 | Status: Processed | Catalog: ALL-111X_007_01 | IMGT Version: 3.37.0.1 | Engine Version: ¥V2.0.0.51 | Sample Count: 18
Sel H Barcode Sample ID | Analysis Status A B C DRB1 DRB345 DQB1 DPB1
O 050 Eubank Not Assigned A*02:01:01 B*27:05:02 C*01:02:01 DRB1701:01:01/01:01 DQB1#05 [+] DPB1%04:01:01
A*02:01:01 B*27:05:02 C*01:02:01 :32/01:01:33/01:10... DQBL*05 [+] DPB1*04:01:01
O 0 053 Badertscher  Not Assigned A*03:01:01 B*35:01:01/35:44 C*01:02:01 DRB1#01:01:01/01:01 DQB1#04:02:01/04:0 DPB1* [+]
s A*03:01:01 7. C€*04:01:01 :32/01:01:33/01:10... 2:18/04:51/04:52/... DPB1* [+]
063 Schudlo Assigned A*02:01:01 B*46:01:01 C*01:02:01 DRB1708:03:02 DQB1¥06:01:01/06:0 DPB1¥02:02:01 DPB1*02:02:01
A*02:07:01 B*46:01:01 C*01:02:01 DRB1708:03:02 1:15/06:01:25/06:...
0 064 Grapes Not Assigned A*01:01:01/01:17 B*08:01:01/08:20 C*05:01:01 DRB1704:04:01 DRB4*01:03:01/01:107/ DQB1¥03 [+] DPB1*20:01:01 DPB1*532:01/891:01
/01:194/01:23:0... 7 B*44:02:01/44... C*07:01:01 DRB1¥04:09 01:83 DRB4*01:03:02 DQBL*03 [+]
0 065 Greene Not Assigned A*02:07:01 B*07:02:01/07:02 C*03:03:01 DRB1¥15:01:01/15:17 DRB5*01:01:01 DQBL*03 [+] DPB1*02:02:01/779:01/496:01
A*24:02:01/24:0... :62 B*15:01:01 C*07:02:01 1DRB1¥15:01:01/1... DRB5*01:40 DQBL*06 [+] DPB1*04:01:01/04:01:01N/806:01:01

Observe o seguinte para a tabela acima:

e O cddigo de barras 50 foi confirmado, mas tem NO CALL (SEM CHAMADA)
para o DRB345 e um DQB1 muito ambiguo. Devido a elevada ambiguidade,
o software ndo fez uma tarefa para DQB1 e os alelos ndo sdo negrito nem a
roxo. Além disso, o Estado da analise mantém o seu valor “"N&o atribuido”
porque as atribui¢cbes nao estdo concluidas.

O cbdigo de barras 53 tem uma SEM CHAMADA para o DRB345. DPB1é uma
ambiguidade cis/trans e, portanto, ndo foi atribuida pelo software. Analysis
Status (Estado da anélise), retendo o valor "Not Assigned" (Nao atribuido).

O cbdigo de barras 63 tem uma SEM CHAMADA para o DRB345. Como tal era
esperado devido a associacdo de ligagbes, e todos os outros loci foram
atribuidos, o Estado da andlise foi alterado para “Assigned” (Atribuido).

O cédigo de barras 64 e 65 ambos tém alelos DQB1 muito ambiguos e, portanto,
ndo foram atribuidos. Embora os outros loci tenham sido atribuidos e, para
o codigo de barras 64, revisto, o Estado da analise continua “Not Assigned”
(N&o atribuido).

Note que este processo apresenta gendtipos para o nimero de campos especificados nas
Definicdes de Atribuicdo na Configuracdo NGS. (Consulte “Utilitdrios” para mais informacées.)

Tenha em atencdo também que a utilizacdo deste processo ndo ira guardar genétipos no
registo do doente. Isto tem de ser feito manualmente no Analysis Panel (Painel de anélise).

Funcgbes

O TypeStream Visual contém o nimero de funcdes para operacdes adicionais em dados
analisados disponiveis diretamente a partir da Summary Page (Pagina de resumo), quer seja em
modo expandido ou contraido. Basta clicar no icone de ferramentas e selecionar a opgédo que
pretende utilizar.

e — LR ]
| ]
Reanalyze Selected Samples E
Run Current 5ample with Expected Genotype ¢
— Resubmit the Session
Replace XX Code in Samples
| Remt{u{e Locus » DOA, DPA
= ~ 5]  DboaDeaDRE
ni.01 nEnn T .1

Reanalisar amostras selecionadas

A "Reanalysis" (Nova anélise) abre uma nova sessdo para qualquer cddigo de barras
selecionado diretamente a partir da pagina de resumo. Selecione um Unico ou varios cédigos
de barras ou toda a sessao, clique em “Reanalysis” (Reanalise) e a aplicagdo abre o(s) cddigo(s)
de barras selecionado(s) numa nova sessdo. O nome da sessdo, os parametros de anélise, o
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catalogo e a versdo IMGT podem ser modificados para a nova sesséo.

Executar amostra atual com genétipo esperado

Anteriormente conhecido como “Retype Current Barcode” (Reintroduzir cédigo de barras
atual), esta ferramenta pode ajudar o utilizador que considera que o software pode ndo ter
utilizado o alelo de referéncia correto na sua andlise.

Numa execugdo normal, o software calcula primeiro os alelos candidatos com base nas
sequéncias de leitura em bruto. As sequéncias dos alelos candidatos sdo utilizadas para
leituras de mapas. As leituras mapeadas sdo entdo utilizadas para construir a sequéncia de
consenso para genotipagem.

Quando os alelos candidatos estimados sdo muito diferentes dos alelos alvo, causa um
problema de mapeamento de leitura; a sequéncia de consenso pode resultar num gendtipo
errado ou nenhum.

Ao utilizar esta fungdo, o utilizador pode fornecer um gendtipo esperado, ou seja, a amostra foi
previamente introduzida por um método diferente. Com o gendtipo esperado, o software ndo
necessita de utilizar alelos candidatos como referéncia de mapeamento. Em vez disso, utiliza
os alelos fornecidos pelo utilizador como referéncia para mapeamento e tipagem a jusante.

Normalmente, o gendtipo resultante deve estar préximo do gendtipo indicado. Se for
completamente diferente, ou o gendtipo fornecido néo é esperado ou o software esta a
mapear incorretamente as leituras.

O utilizador pode selecionar a opgao “Rerun Current Barcode with Expected Typing” (Reanalisar
codigo de barras atual com tipagem esperada), introduzir manualmente o tipo correto e
submeter para reanélise, que pode utilizar os mesmos parametros e biblioteca ou alterar

O formato de tipo conhecido é muito restrito e o software ird pré-preencher as tipagens
conforme determinado na anélise original. O utilizador s6 tem de editar os alelos para os quais
a chamada de tipagem estd em questdo e deixar o resto como esta. O software ndo verifica se
o nome do alelo introduzido é vélido; qualquer nome de alelo invalido sera ignorado, ou seja,
utilizando DRB1*04:01:01:01 e ndo DRB1*04:01, o que pode levar a um tipo de erro de digitagdo.

No exemplo abaixo, o locus B tem dois gendtipos. Se o utilizador clicar em Submit (Enviar)
com a janela como est4, o locus B ird reescrever apenas com o primeiro gendtipo de locus B
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Se o utilizador quiser que o software deixe apenas locus B e altere apenas, por exemplo, o
locus C, ira altera-lo para o seguinte e depois clicar em enviar:

FRetype

TypeStream Visual

Sessionama 2 Frie FUETS ]
e T T —
Aanalynics Pammeters - :_'fsuﬂf - g
loghVer: 80y, =]
Sample: [THSISEITE
Blare oda - ﬁ-.

Kncws Typa: T 02 020051 6101

F il e s

Utilizando este método, o locus B continuaréa a ser apresentado como vérios gendtipos como
apresentado acima.

Reenviar sessao

A opcdo Resubmit (Reenviar) esta disponivel apenas para uma sessdo que so foi parcialmente
analisada. Quando uma analise de sessdo tiver sido terminada utilizando o botdo “Terminate”
(Encerrar), a sessdo é apresentada no Navegador em texto vermelho.
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[Navigater |
Group: @ Product () Test Date
() Catalog  (7) Session Date

0507r105
Auto_user_Shx]-00569-211-
TSW_20170508110654

Selecionar a sessdo abre a pagina de resumo da sessdo. Aceda a Functions > Resubmit the
Session (Funcbes > Reenviar a sessdo).

Cada uma das amostras e cédigos de barras na sessdo é apresentada com o estado "Not
Assigned" (N&o atribuido), "In Process" (Em processamento) ou "Not Submitted" (Ndo

submetido).
Session: TSV
| Edit Sel H Barcode N Sample ID Analysis Status A
g i |
o ‘ . [ oo7 729067 Mot Assigned i*
b 7 [ 0 01z 729533 Mot Assigned i:
a3 7 [ 0 069 729871 In Process
b 7 [ o 094 729869 In Process

Ao selecionar "Resubmit the Session” (Reenviar a sessdo), ird enviar a sessdo novamente para o
motor para continuar a anélise onde ficou.

Substituir cédigo XX

Apds o carregamento de um ficheiro NMDP atualizado, clicar neste botéo ira substituir
quaisquer marcadores de posicdo “XX" na atribuicado final pelo cédigo NMDP atualizado. O
estado da amostra e do locus € irrelevante ao substituir o cédigo XX.

Remover locus

O utilizador tem a opcdo de remover os resultados da analise DQA1, DPAT e/ou DPB1 da
sessdo. Esta capacidade é mais Util quando os dados de 9-loci foram analisados com
definicdes de 11 loci. Neste caso, DQAT e DPA1 serdo apresentados como NO CALL (SEM
CHAMADA), quando na realidade n&o existem dados e, por conseguinte, NO CALL é uma
chamada errada.

Para corrigir esta situacdo, aceda a “Functions — Remove Locus — DQA, DPA" (Fungbes —
Remover locus — DQA, DPA). Os dois loci serdo removidos do resumo e ndo serao
apresentados como NO CALL (SEM CHAMADA).

Da mesma forma, se a andlise de 11 loci estava a utilizar para uma amostra de 8 loci, va a
Functions — Remove Locus — DQA, DPA, DPB (Fun¢des — Remover locus — DQA, DPA, DPB).
Todos os trés loci serdo removidos de todas as amostras da sess&o.

Nota: um dos loci foi removido, ndo pode ser recuperado.
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Filtros

O painel de filtros abrange varias categorias de filtros. Os filtros e tipos de filtros podem ser
utilizados em qualquer combinagdo que o utilizador pretenda ver.

Métricas de saude

Loci que ndo apresenta o ecrd de métricas nomeado na pagina de resumo. Para mais detalhes
sobre qualquer uma destas métricas, cliqgue no locus ou no cédigo de barras para aceder a
pagina de analise.

Filtro Descricdo
Cobertura de chave de Para exdes 2 e 3 (Classe I) e Exao 2 (Classe Il), se a percentagem de
exso bases abrangidas para um determinado exdo cair abaixo de 100%, o

teste é sinalizado.

Resultado homozigético | O utilizador sé pode apresentar amostras homozigédticas com este filtro.

Allele Balance (Equilibrio | O grau em que um alelo é representado nos dados em comparagdo

de alelos) com o outro. Se o racio do equilibrio de alelos for < 0,3, o teste é
sinalizado.
Intervalo de fase O utilizador s6 pode apresentar amostras que contenham pelo menos

duas variantes consecutivas que ndo possam ser faseadas (ou que ndo
tenham uma cobertura de leitura suficiente para determinar a fase) com

este filtro.
Falta de Se uma disparidade em relacdo a sequéncia de referéncia estiver
correspondéncia no presente num exao, o teste é sinalizado.

exao

Resultado de alelo nulo | O utilizador s6 pode apresentar amostras que contenham uma posicdo
nova que indique que o novo alelo pode ter uma expressdo nula com
este filtro.

Ligagao inesperada O utilizador s6 pode apresentar amostras que contenham tipagens
DRB1/DRB345 ou DRB1/DQB1 que ndo correspondam as regras de
associacdo conhecidas com este filtro

Fundo alto no exdo O utilizador sé pode apresentar amostras com uma posicdo de fundo
elevada num exdo principal com este filtro. O fundo alto devido a
elimina¢Bes ou inser¢des ndo é assinalado pelo software, exceto se a
percentagem de leituras for superior a 50% para a inser¢do/eliminacdo.

Inativacdo no Intrdo O utilizador s6 pode apresentar amostras que contenham uma ndo
correspondéncia intrénica com este filtro

.Va”%nte de local de No caso de uma possivel mutacdo do local de jungdo, se um intrdo
Jungao expresso (excluindo UTR) ndo comegar com “GT" ou terminar com "AG”,
o software considerara o resultado como tendo uma expressdo nula
possivel, incluindo um ‘N’ no final do nome do alelo definido como

sendo o correspondente mais préximo no Resumo da sessao.

Se for selecionado “include in system comment” (incluir no comentério
do sistema) na configuracdo de métrica de salde, o software ira colocar
"Possible splice site variant at [position number]” (Possivel variante do
local de unido em [nUmero da posi¢do]) nos comentarios do sistema
relativos a esse teste.

Uniformidade O grau ao qual a profundidade de leitura numa regido sequenciada
permanece consistente. Quando o CV para o célculo da uniformidade é
>1, o teste é sinalizado.
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A notificacdo de indicadores de saude perdidos falhou nos comentérios do sistema.

TypeStream Visual

000000 ¢
Mismatch(es) in an exon.

Unexpected linkage detected between DRB5 and DRB1*08.
P

v PV ‘r wm,"t ""‘h*—»wu.&r,

VJONE LAMBDA ® ® ®

Filtros de locus

Os loci podem ser filtrados por qualquer locus individual ou uma combinagéo de loci.

Locus Shaow Al
[JA Ee CIC []pRB1 [] DRB3MS
] DGae1 [] DPB1  [O] DQA1 [C] DPA1

Nivel de salde

Referindo-se aos filtros de Métricas de Salde (a seguir), os icones codificados por cores
apresentam o nivel de métrica de saude que ndo cumpre os padrdes. O utilizador pode alterar
os padrdes de gravidade predefinidos na janela de configuracdo do NGS, bem como se é
apresentado nos comentérios do sistema.

(0@ 00 0|

sShow Al

—ir—

Passar o cursor sobre um icone de Métrica de Salde para um locus ird apresentar as métricas
perdidas numa descri¢ao.

Sel H Locus Allele1 [K/N/T] 1
D O A A*01:01:01:01 [ojofo]
kinPh
>r.- 53 [+] [1/0%/0%]

Filtro de codigo de barras

Clicar no seletor pendente para Barcode (Codigo de barras) apresenta todos os cddigos de
barras disponiveis na sessdo. Selecione qualquer combinacdo de cddigos de barras e, em
seguida, clique em qualquer local da grelha para examinar os cddigos de barras.
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e » fne LT T -t ¢ row o . i = - Show Al :z
N — .t g b g o — b -4 et i Show Al | | |T| g
Selected Barcode Sample/DName PatientlD  FirstName Lasthame AnalysisSiaiu  FileName MoreTest
(=] 514 0033MDr-220878..  0039MDr-..| <NONE:> <MONE> Not Reviewed  C:AOLI TSVADO3SMDr-220818-01D_S14_LO01_R1_001 fastg - new1'0039MDr-220818-010_S14... =]
=] 514 0033MDr-220818_. 0039MDr-_. | <NONE= <MONE> Not Reviewed  C:'\OLI TSVADO3SMDr-220818-01D_514_LO0D1_R1_001 fastg - new1\D035MDr-220818-01D_S14 []

Elementos da linha Locus

Alelo 1 e alelo 2

O ecrd Allele 1 (Alelo 1) e Allele 2 (Alelo 2) com a melhor tipagem para o nivel mais elevado de
homologia. “[+]" indica a existéncia de ambiguidades associadas a tipagem.

Valores K/N/I

Os valores K/N/I sao apresentados para cada um dos gendtipos possiveis e indicam o nimero
e a localizagdo de discordancias com o alelo de referéncia. K = ndo correspondéncia num
exdo-chave, N = ndo correspondéncia num exdo ndo-chave, e | = ndo correspondéncia num
intrdo ou UTR. A adi¢do de uma estrela (*) ao lado de um nimero indica que existem bases
desconhecidas presentes.

Ambiguidades

A visualizacdo de “[+]" ao lado do nome do alelo indica a presenga de alelos ambiguos. Ao
passar o cursor sobre o “[+]", apresenta uma descri¢ao que lista todos os alelos ambiguos
associados. Esta lista de alelos esta limitada a 30, pelo que para um alelo com >30
ambiguidades, deve consultar a lista de ambiguidades na pagina Analysis (Analise). (Ver seccéo

v DQAFDADT LI . 10S] | NEW

DQALI*04:01:01:02
DQE| DQATT04:01:02:02 o] | NEW
DQA1I001:02:01

DPATT0Z:02:02 [+] (r) [0v00]

seguinte)

Alelos raros

Um alelo raro é indicado com “(r)" ao lado do nome do alelo se o software tiver sido
configurado para o fazer. No Analysis Panel (Painel de anélise), esta designagdo sera
apresentada para todos os alelos raros na lista de alelos.

DPE1  DPBE104:02:01(r) [0v0n] NEW DPE1104:01:01 [+] (r) [0v/1] MEW

Notas

Os campos de notas sdo apresentados para cada alelo e podem apresentar varios atributos
importantes sobre os resultados, incluindo “NEW” (NOVO), “Low Coverage” (cobertura baixa),
“NO CALL" (SEM CHAMADA).
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NOVO - Identificador de novo alelo

Devido a maior cobertura de genes oferecidos pela NGS, os utilizadores podem deparar-se
com cenarios nos quais a exibicdo dos principais resultados € mostrada para conter
incompatibilidades em exdes chave, exdes ndo chave ou regides intrénicas. Quando isto
ocorrer, a palavra NEW (NOVO) ¢ assinalada no campo Notes (Notas). A lista de pares de
alelos listados nas colunas Allele 1 (Alelo 1) e Allele 2 (Alelo 2) representa o alelo
correspondente mais proximo.

C07:01:01 (0] MEW

Embora seja necessaria uma investigacao adicional pelo utilizador para tais amostras para
confirmacao, tais casos podem representar um cenario em que um alelo anteriormente ndo
caracterizado esta presente na amostra testada. Nestes casos, os utilizadores devem garantir
que estdo a trabalhar com a biblioteca mais atualizada.

Cobertura baixa

Quando a cobertura de leitura numa regido € inferior a um limiar predefinido (ver Parametros
de anélise), pode causar ambiguidades no gendtipo. Quando isto ocorrer, Cobertura baixa

OFE1" [+] [1143] Low Coverage

aparece no campo Notes (Notas).

SEM CHAMADA

Quando ndo existirem leituras suficientes de um locus em particular para cumprir os requisitos
minimos (ver Parametros de analise), o software ndo determinarad um gendtipo e, em vez disso,
apresenta as palavras “NO CALL" (SEM CHAMADA).

DRE245 MO CALL MO CALL

Nesse caso, os comentéarios do sistema irdo conter mais detalhes nas leituras.

System Comments

Mot enough reads to process DRE3E locus, only detected 27 reads

Sel H Locus Allele1 [K/NfI]1 | Notes1 Allele 2 [K/N/I] 2 Notes 2 System Comments
O Q DoAL NO CALL NO CALL No reads found for locus DQAL.

NOTA: se um locus esperado for reportado como “NO CALL” (SEM CHAMADA) e o valor “Total Read
Count” (Contagem total de leitura) for igual ao valor de “Max Read for Typing” (Leitura max. para
tipagem) (ou for exatamente duplo para amostras finais emparelhadas), recomenda-se que o utilizador
volte a executar com um valor aumentado para o parametro “Max Read for Typing” (Leitura max. para
tipagem). Isto permitird que o software analise mais leituras dos dados em bruto e possa detetar o
suficiente para que o locus fornega uma tipagem.
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Comentarios do sistema

Este € um campo de texto ndo editavel (e caixa de dialogo pop-up, se o utilizador clicar no
local na 4area Comments (Comentérios) do sistema no ecra Analysis (Andlise)) onde o software
apresenta as possiveis areas de interesse para o utilizador. Os avisos e textos informativos sdo
constituidos pelas mensagens selecionadas pelo utilizador da configuracdo de Métricas de
Saude e outros avisos, conforme descrito abaixo.

Example
- System

Locus assgnment 15 homozygous.

Comment
o
Mensagem Significado
Clontadgem de insercgo Os comentarios do sistema incluirdo informacdes de inser¢éo, incluindo
€levada

localizagdo, se o software achar que a contagem de insercdo é superior a 20%
da contagem base total num local base. Podem ser listados até 5 locais de
insercao.

Contagem de variante baixa Uma ou mais posi¢des de variante tém um Allele Balance (Equilibrio de alelos)

inferior a 10%.

Exdes chave ndo

Os exdes chave ndo estdo adequadamente cobertos.
adequadamente cobertos

Alelos nao equilibrados O software detetou que os alelos ndo estdo equilibrados.

Possivel par de alelos Cis-

O software excluiu um par de alelos Cis-Trans possivel.
Trans descartado

Variante nova possivel A possivel variante nova esté presente num local de unigo.
Fundo alto As posigdes de fundo alto estdo presentes num exdo.
Discordancias Estdo presentes discordancias num ex&o

N&o foram encontradas

. N&o foram encontradas leituras para um locus
leituras para o locus

Duas ou mais variantes ) . N
Duas ou mais variantes ndo podem ser faseadas.

Atribuicgo de locus A atribuicdo de locus é homozigdtica.

homozigética
N3ao ha Iigagéo esperada Quando ndo existe uma chamada de genotipagem para um locus, e nenhum é
esperado com base nos dados de desequilibrio de ligacdo. Consulte a Tabela
de ligagdes abaixo para obter uma ligagdo esperada entre grupos de locus.
Tabela de ligagdo

Segue-se uma tabela de ligacdo esperada entre grupos de locus. Quando um alelo da coluna
do grupo principal aparece num gendtipo, o software ird procurar um alelo correspondente do
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grupo esperado. Se tal ndo for encontrado, o software apresenta um aviso nos comentéarios do
sistema. O aviso especifica que ligagdo era esperada e ndo encontrada.

DRB1 Expected DRB345 | |[DRB1 Expected DQB DRB1 Expected DQA DQB1 Expected DQA
Group group Group group Group group Grog? group
DRB1*01 |None - or - DRB5 DRB1*01 |03-or-05 DRB1*01 |01-or-05 DQB1*02 |02-or-03-or-
05
DRB1*03 |DRB3 DRB1*03 |02-or-04 DRB1*03 |04 - or - 05 DQB1*03 [02-or-03-or-
04-or-05-or-
06
DRB1*04 |DRB4 DRB1*04 |03-or-04-or-05 DRB1*04 (01-or-03 DQB1*04 |03-or-04
[02 rare]
DRB1*07 |DRB4 DRB1*07 |02-or-03 DRB1*07 (02 DQB1*05 |01
DRB1*08 |None DRB1*08 |03 -or-04-or-06 DRB1*08 |01-or-04-or- DQB1*06 |01
05-or-06
DRB1*09 |DRB4 DRB1*09 |02 -or-03 DRB1*09 |03
DRB1*10 |None DRB1*10 |05 DRB1*10 |01
DRB1*11 |DRB3 DRB1*11 |02-or-03-or-06 DRB1*11 |01-or-05
DRB1*12 |DRB3 DRB1*12 |03-or-05 DRB1*12 (01-o0r-05-or-
06
DRB1*13 |DRB3 DRB1*13 |02-or-03-or-05-| |DRB1*13 |01-o0r-02-or-
or- 06 05
DRB1*14 |DRB3 DRB1*14 |03 -or-05 DRB1*14 |01-or-05
DRB1*15 |DRB5 DRB1*15 |02-or-05-or-06 DRB1*15 |01
DRB1*16 |DRB5 DRB1*16 |03 -or-05 DRB1*16 |01-or-05

Final Assignment (Atribuicao final)

A atribuicdo final ndo sera apresentada no campo de atribuicdes finais até um utilizador,
técnico ou supervisor, selecionar uma atribuicdo final e clicar em "Assign” (Atribuir) no painel
de analise. A partir desse ponto, sera apresentado no modo de detalhe da sessdo, com ou sem
o painel de anélise apresentado. Mais informacbes sobre a Atribuicdo Final na secgdo seguinte.

Histograma

Clicar no histograma na vista Session Detail (Detalhes da sessao) ira apresentar uma
visualizacdo de escala maior.

ATOZ614 ABEI64/A020101. 2 3 14341 201 wn

TypeStream Visual

NOTA: no interesse de uma visualizagdo mais rapida do histograma, os ficheiros do histograma
existem em duas versdes no diretdrio de sessdo: 1). O ficheiro original .png e 2). Uma versao
“cache” que é mais pequena e mais rapida de carregar.
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MName Date Type

|&| genotype_1_A.png 3/2/2020 2:07 PM PMG File
|&]| genotype_1_A_cached.png 3/2/2020 2:07 PM PMNG File
|&| genotype_1_B.png 3/2/2020 2:07 PM PMG File
|&| genotype_1_B_cached.png 3/2/2020 2:07 PM PMG File

Os elementos do histograma sdo os seguintes:

* Area verde = alelo 1

* Area azul = alelo 2

» Area cinzenta = ambos os alelos

* Bandas roxas escuras = exdes

* Bandas roxas claras = intrbes

* Bandas azuis claras = regido ndo faseada entre posicdes heterozigdticas
* "Marcas de verificagdo” laranja escuro = posicées heterozigdticas

Passar o cursor sobre um histograma no resumo da sessao ira apresentar uma descri¢ao

Greenarea =allele 1
Bluearea =allele 2
Grey area= bothalleles

Dark purple= exons
Light purple = intrans and L.ITF‘.I"M

Genétipos homozigéticos

As chamadas homozigdticas sdo imediatamente identificaveis pelo sombreado de uma sé cor

no histograma. Estes alelos também sao filtraveis utilizando a funcionalidade de aviso de
adverténcia (ver acima).

Ambiguidades de Cis-Trans

Se duas posicdes necessarias para resolver uma ambiguidade cis-trans atingirem uma distancia
que excede o comprimento maximo de leitura do kit, a ambiguidade cis-trans especifica ira
persistir nos dados. Ambos os gendtipos serdo apresentados e o fundo serd sombreado roxo.

A AT2010101 [oog) K8010201 ooy 1771 Wering: Two o mere vriants camat be. —~ N
o o
A KU6M 00707 o814 100w) AT71 Warning: Twoor mre variants cannot be.. w

O software ndo atribuird um gendtipo a este alelo se a funcionalidade “"Assign All” (Atribuir
tudo) for utilizada para atribuir o tipo. Na pagina Analysis (Andlise), os dois pares de gendtipos
sdo apresentados separadamente. O utilizador pode entdo selecionar o gendtipo final.
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Assignment Allele 1 Matches Allele 2 Matches Variant Health Stats Statistics

sel Allele 1 KN Allele 2 [KINIT]
- [J] DrB1 *04:01:01[} —. DPB1*04:02:01
DPBE1*04:01:01:01 [o/0/0] DPE1%04:02:01:02 [0/0iC]
DFBE1*04:01:01:29 [0/0/0] DFBE1*04:02:01:05 [0/0i0]
DFBE1+04:01:01:30 [0/0/0] DPE1+04:02:01:10 [0/0i0]
5. [J besr" ~. DPB1*128:01:01
DPE1*106:01:01:02 [o/oio] DPE1*126:01:01:01 [o/0i0]
DPBE1*665:01 [0/0/0%] DPE1*126:01:01:02 [0/0i0]

NOTA: em casos em que a fase! ndo pode ser estabelecida entre exdes chave e a quebra de
fase se correlaciona com um par cis-trans conhecido, o software ira reportar ambos os pares de
alelos. Uma discordancia de exao intrénico ou ndo chave em apenas um par ndo leva a
eliminagdo do par dos gendtipos reportados como meio de contabilizagdo de novos alelos onde
é necessario compreender a fase chave-exdo.

1Fase: quando ha pelo menos uma leitura mapeada a ligar a distancia entre duas posi¢des de
variante, as posi¢Ges sdo conhecidas como “em fase”. As quebras de fase sdo causadas quando

ndo é possivel encontrar leituras mapeadas que ligue essa distancia.

Sufixos utilizados com nomes de alelos

Existem outros orificios opcionais que podem ser adicionados a um alelo para indicar o estado da
expressao. Os alelos que ndo foram mostrados ndo devem ser expressos, os alelos “nulos”
receberam o sufixo ‘N'. Os alelos que demonstraram ser expressos em alternativa, que podem ter
o sufixo 'L, 'S, 'C, 'A’, 'Q ou X"

Sufixo Defini¢do
N Um alelo que n&o foi mostrado ndo deve ser expresso ou é “Nulo”.
L Indica um alelo que tem demonstrado ter expressdo de superficie celular "Baixa” quando comparado

com 0s hiveis normais.

S Utilizado para denotar um alelo que especifica uma proteina expressa como uma molécula soluvel
"Segregada’, mas que ndo esta presente na superficie celular

C Indica um produto de alelo que esté presente no “Citoplasma”, mas ndo na superficie celular.

A Indica a expressdo “Aberrante” em que existe alguma duvida sobre se € uma proteina expressa.

Q Utilizado quando a expressao de um alelo é “Questionavel”, dado que a mutacdo observada no alelo

foi previamente comprovada como afetando os niveis de expressdo normais.

Analise Painel

Para visualizar os seus ficheiros analisados, pode realizar uma das seguintes agdes.

1. A partir do modo contraido, clique nos gendtipos do locus para o locus que pretende
visualizar. O painel de analise abre-se para esse locus.

2. Na vista expandida, clique na linha do locus em qualquer local exceto o proprio locus ou o
histograma. O painel de anélise abre-se na metade inferior da pagina com o locus
selecionado realcado. Esta subdividido em painéis; os limites entre os painéis podem ser
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reposicionados para que o utilizador possa focar-se numa seccdo escolhida. Aqui, o locus C
estd realcado na janela superior e as informacdes pertinentes sdo apresentadas abaixo na
janela inferior.

et sel Barcode. Sample1D | Analysis Status | A B c DRBI DREZ4S DAt DoB1 oAt oPRL

s |0 007 729067 Not Assigned A%02:22:01:02 B*15:01:01:01 €*01:02:01:01 DRB1704:04:01 DRB4*01:03:01 [+] DQA1*03:01:01 DQB1*03:01 [+] DPA1%01:03:01:03 DPB1*351:01
= A"24:02:01:01 B8"51:10 €*15:02:01:01 DRB1"16:02:01 [+] DRB5"02:02:01 DQA1*05:05:01:20 D0B1°03 [+] DPA1*01:03:01 [+] DPB1*463:01:01:02
Z sel H Locus  Allele 1 Ix/nN/1) 1 Notes 1 Allele 2 x/m/m 2 Notes 2 System Comments Final Assignment Coverage
e s
O0@:s wonun (oo w0000 [0/00) Locus was processedwi "

wisototn [/00) o wror0e) Locuswas processed e ———
cunzo o/ New Cisozonen (0/0/0) w0 or more vanants ca... 01020101 C*15:02:01 w
oRI0sOL0L  [0/02] New OREL®16:02:01 [+]  [/0[0] Tio r more varants ca P Y
O (Q eens oesror0301 (4] (/03] NEW ORESSC2:0201  [0/0/0] High Background posito A,\M
O@uooa ooarssoror  [oo Doartiss L0 [/0/0°] o
O @noat oosrrozon(s] (/o) sEtal] (oo M

Bl |~

DPAL  DPAI"01:03.01:03 [0/0/0] DPAI™01:02:01 [+] [0/0/0] Two or mora variants ca. / I
A AL, A
[ £% ore1  DPB1"03:0101 [+1[0/0/11  NEW PE1~04:02:01 [+]1 [0/0/1] NEW Two. DPB1%351:01 DPBI"463:01.
Assignment Aliele | Matches Allele 2 Malches Variant Health Stats  Statistics 0 More Test °
Alle1 o Ao 2 km | Finl Al Assigament
; | o e o P
2001 v | Ly cwmon ooy NoGode | O atel [© Nocode  v| Olatels [0  [Com ] [funirrem vaenscamatbe shaed
01020101 [C155201:01 ]

User Comments.

et
=

|\ Usertame: |Inars || Server Mame: |(local) FUSION_SOLIAEXP | | Database Name: | TS201215.1216 | |Ver| 200 | SID |TSV_20200105215807 | Barcode | 007 |PID (726067

O painel de anélise é composto por seis separadores que apresentam informac6es diferentes
mas relacionadas para o utilizador.

Atribuicdes — apresenta atribuicdes de alelos possiveis e finais mais comentarios
de sistema e utilizador

Correspondéncias de alelos 1 e correspondéncias de alelos 2 — apresenta
ambiguidades, posicdes de resolucdo e lista de correspondéncias
aproximadas por alelo.

Variante — mostra todas as posi¢des da variante com bases de consenso,
contagens e percentagens de variagdo e se cada variante esté faseada.
Também mostra o gréfico de barras de equilibrio de alelos.

Estatisticas de salde — apresenta o estado e valores numéricos para todas as
métricas de saude

Estatisticas — apresenta os valores para a opcao de leitura de métricas mapeadas
e de cobertura de locus

Separador Assignments (Atribuicoes)

Assignment Allele 1 Matches Allele 2 Matches Variant Health Stats Statistics Ouoerest K3 (gl | [H
Sel Alele 1 KN Allele 2 [CC0] A
= [ oeerosoror o DPBI0SEZO1 Allele 1 Alele 2 System Comments
i ris cannot be phased,
O oesiosoroton ooy [ oeetroaozor02 oo NoCode v/ @ 4ficld |© |NoCode ~||@|4fierd © e e
O oeetozonone or] [ DOPe104020105 foor) [DPBI'351:01 |[pPersaoianz | o o mere vetrts cannotbe phased
O oPe10s0n0108 oor] 0 oeeroszori0 or)
O] DPe10s0t0t0s oor] & opsrassoron
O oeeios0n0t0s o)
DRE1~463010102 1o00)
0] Des10s0t0108 o)
O oestozonotos or)

o [0 OPErmtol

B DPBIstOl o041 User Comments

Other Assignment: ]
O Patient Assign ‘

Po— — ——

O separador Assignments (Atribui¢bes) fornece ao utilizador uma lista completa de todas as
ambiguidades. No lado direito, tanto o alelo 1 como o alelo 2 tém caixas de selecdo de nivel
superior para o utilizador escolher toda a cadeia de alelos num curso — quando a caixa de cima
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Allele 1 (Alelo 1) estiver marcada, todas as caixas a direita sdo automaticamente marcadas.
Também podem ser selecionados ou desmarcados alelos individuais. A medida que cada alelo
é marcado, a combinacdo resultante é apresentada nos campos de texto Final Allele
Assignment (Atribuicdo de alelos finais). A formatagdo dos campos também é variavel.

Atribuicao final

O utilizador tem muita latitude na determinacéo da atribuigdo final de gendtipos. O
TypeStream ¢é altamente versatil, permitindo que as alteragdes de Ultima hora sejam a utilizagdo
de codigos ou até mesmo o nimero de campos a apresentar se ndo for selecionado nenhum
cédigo. As atribuicdes finais podem ser guardadas até ao nivel de 1 campo.

O campo texto "Other Assignment” (Outra atribuicdo) permite aos utilizadores atribuir uma
atribuicdo final diferente em texto livre.

Cédigos de alelo

Conforme definido anteriormente neste capitulo, o cédigo de alelo sera apresentado com base
no gendtipo superior, conforme selecionado pelo software.

Final Allele Assignment
Allele 1 Allele 2
No Code © 3field |© NoCode ~| @ 3field |©

NMDP Code
Local Code
P Group

G Group
Manual

Opcao

O utilizador pode decidir se a serologia sera apresentada ou nao. Existem dois locais para
fazer esta determinacdo. Para fornecer uma definicdo de serologia global, a partir do menu de
ficheiro, navegue para Utilities (Utilitarios) - NGS Product Configuration (Configuracdo do
produto NGS). A selecdo de serologia estd na metade inferior do separador Assignment
Settings (Defini¢bes de atribuicdo). (Consulte a seccdo anterior sobre a configuragdo do
produto.)

O segundo método é clicar no icone de engrenagem pequena no lado direito do painel de
analise. Isto ira abrir uma pequena janela de configuragdo onde pode sobrepor as defini¢ces
globais numa base por locus.
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O MDreTest‘@mMﬂ B
& Barcode Settings e -2F

-
-

ts Cad
— Display Serology
tro

Bw4/Bw6 Information

Enable KIR Ligand Information

[ Clear Allele 2 when homozygous

[ Clear Sero 2 when homozygous
Enable Cross Code (DP)

[] Do Not Assign Serology for DQA, DPA

Demographic
CWD_TDX_3.37.0 ~

Bw4/Bw6, KIR/Ligando e os dados demograficos também podem ser decididos numa base
locus-a-locus.

A opgdo de selecionar sero insere uma coluna nas listas de alelos.

Assignment Allele 1 Matches Allele 2 Matches Variant Health Stats Statistics

Sel Allele 1 [KINIT Allele 2 KNI
= [J DaBruo . DQB1*05:01
DQB1%03:01:01:17 rr [00M] DQE1*05:01:01:03 ) [0/00]
O O
] DeBI030n4 (rr [00m0Y [] DQBI%0501:33 (r)  [0/0%07
1 Sero ndo apresentado
Assignment Allele 1 Matches Allele 2 Matches Variant Health Stats Statistics
Sel Allele 1 [KINIT] Sero e (KN —
= DQB1%03:01
O . DQB105:01
[] DQBI03:01:01:17 r) [0 Q7
" - [] DQB105:01:01:03 (ry [0/ DQs

O DQBE1*05:01:33

[0/0%09  DQS

2 Sero apresentado

Atribuir, Rever, Confirmar

No Analysis Panel (Painel de anélise), o utilizador pode atribuir, rever e confirmar genétipos
individualmente ao nivel do locus. As mesmas regras referem-se aqui a medida que fazem o
atribuido a granel na pagina de resumo, relativamente a ordem de execucdo do assign
(atribuir) — review (rever) — confirm (confirmar). Ver antes neste capitulo.

Além disso, num nivel de locus, o gendtipo pode ser ndo confirmado e ndo revisto se forem
consideradas alteragées.

* Atribuir — ao clicar em Assign (Atribuir), a atribuicdo final aparece na janela
Atribuicdo final de alelos e na coluna Final Assignment (Atribuigdo final) na
vista de resumo.

* Rever — ao clicar em Review (Rever), o texto do botdo Review muda para "Undo
Review" (Anular revisdo) e € apresentado a verde. Os comentarios do utilizador
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sssion | [ Undo Review | | Contim |

tornam-se editaveis, @ |
o O icone Lock (Bloguear) é apresentado a esquerda dos botGes,
significando que as atribuicdes ndo podem ser alteradas e os
comentarios do utilizador ndo sé&o adicionados até o icone bloquear ou
a opcdo Undo Review (Anular revisdo) ser clicada. Nessa altura, o
botdo voltara a dizer “Review” (Rever).

* Confirmar — esta é uma atividade apenas de supervisor. Ao clicar em
Confirm (Confirmar), o texto do botdo Confirmar muda para "Undo Confim”
(Anular confirmacéo) e aparece a roxo. O icone de bloqueio é apresentado e
a opgdo Undo review (Anular revisdo) fica desativada.

o Se a caixa de verificagdo Patient Assign (Atribuicdo a doente) tiver sido
assinalada, € quando a atribuicao é associada ao doente.

o O icone de bloqueio aqui funciona da mesma forma que com a Review
(Revisao).

Atribuicao a doente

Quando esta caixa estiver selecionada antes do processo de revisdo/confirmacao, a

genotipagem guardada, o codigo de alelo e/ou a serologia serdo guardados no doente
associado a analise.

O doente tem de ser atribuido a sessdo antes de guardar os resultados para que estes
aparegam na pagina de informacdo do doente.

Histoérico de atribuicao

Todas as altera¢des as atribuicdes sdo registadas

0O000C

Assigned by Wayne at: 8:57 PM 3/11/2020

Review status changed by Wayne at: 8:58 PM 3/11/2020
Undo review by Howard at: 8:58 PM 3/11/2020

Review status changed by Howard at: 8:59 PM 3/11/2020
Undo review by Wayne at: 8:59 PM 3/11/2020

Assigned by Wayne at: 9:00 PM 3/11/2020

Review status changed by Wayne at: 8:00 PM 3/11/2020
Undo review by Howard at: 9:01 PM 3/11/2020

Review status changed by Howard at: 9:01 PM 3/11/2020
Undo review by Santa at: 9:01 PM 3/11/2020

Assigned by Santa at: 9:01 PM 3/11/2020

Review status changed by Santa at: 9:02 PM 3/11/2020
Confirm status changed by Santa at: 9:02 PM 3/11/2020

(VJONE LAMBDA ® ® ®

+Rpt

A funcdo +Rpt permite-lhe procurar e comunicar cédigos de alelos desconhecidos com o
National Marrow Donor Program (NMDP).

Os cédigos de alelos desconhecidos nos resultados da anélise TypeStream Visual sdo marcados
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com XX seguido por um nimero sequencial. Os nimeros sdo reiniciados em 1 para cada
amostra e locus. Por exemplo, DRB1*04:XX1 € um cddigo de alelo desconhecido.

Se vir cédigos desconhecidos, primeiro, deve certificar-se de que importou o ficheiro de NMDP
mais recente. Se tiver o ficheiro de cddigos mais recente e continuar a ver cédigos XX, pode
guardar estes desconhecidos para inclusdo posterior no NMDP. Os codigos XX sdo
armazenados num ficheiro “.txt" denominado nmdp_code_report.txt, (por defeito, guardado em
CA\OLI TSW\data\export). Esta localizagdo pode ser alterada modificando o caminho em
Utilities->General Settings->Paths (Utilitarios ->Defini¢cdes gerais ->Caminhos). As informacées
do cddigo sdo incluidas neste ficheiro de texto a medida que sdo adicionadas; as adi¢des mais
recentes encontram-se no final.

Os alelos desconhecidos aparecem como assim na janela Session Summary (Resumo da

Sessao):
C*07:02:01:03 [ DRBI*09 [+] DRB4*01:03:02 DQB1*03:03:02 [+]
C*03:04:01 [+] DRB1*04:XX1 DRB4*01:01:01 DQB1*02:ABHST
C*04:01:01 [+] DRBIT070 DRB4*01:03:01 [+] DQB1*03:BGCWT
C*04:01:01 [+] DREL“03:0 DRB3*01:01:02:01 DQB1*02:01:01
C*07:02:01 [+] DRB1*09:XX1 DRB4*01:03:02 DQB1*03:03:02 [+]
~#Fnd-ndond T MRR1 #0101 01 MRE2*F 0207201 NN *ns .l

Para enviar as informac6es de cddigo desconhecido diretamente para NMDP, faca uma
atribuigdo final (1) de um alelo que tenha informagdo incompleta e, em seguida, (2) clique no
botdo +RPT:

rd

Final Allele Assignment

Allele 1 Allele 2 VELL
NMDP Code NMDP Code o]
DEB 10331 ||DGB‘I'[:-5:x}CZ i dwo

¥X1:=:03:01/03:10/03:16/03:27/03:28/03:52/03:93/03:23| | Xx2:=:05:01/05:03/05:44/05:45/05:54/05:69/05: 70,0571

Se ndo for encontrado um cddigo XX, recebera a seguinte mensagem:

MMDP code request

3 code not found,

Se um cddigo XX for confirmado pelo sistema e estiver ligado a Internet, TypeStream Visual ira
abrir a pagina web Bioinformatics. NMDP.Org e permitir-lhe procurar o alelo desconhecido:
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Bl NMDP Cogle Look up *
[ .

f%:‘:'fii. BE 2% THE MATCH'

IPD-IMGT/HLA DB Release: |3-37-0

Encode/Look up Input:

HLA-DRBT*04:01/HLA-DRE1*04:02/HLA-DRB1*04:03/HLA-
DRB1*04:05/HLA-DRE1*04:07/HLA-DRE1"04:08/HLA-DRB1*04:09/HLA-
DRETM4:11/HLA-DRET™04:14/HLA-DRB1"04:15/HLA-DRB 1704 16/HLA-
DRBE1*04:25/HLA-DRE1*04:26/HLA-DRBE1"04:31/HLA-DRB 1" 04:32/HLA-
DRE1*04:39/HLA-DRET*04:40/HLA-DRE1"04. 72/HLA-DRE 1" 04:73/HLA-
DRB1*04:98/HLA-DRB1*04:130/HLA-DRB1*04:176/HLA-
DRB1*04:185/HLA-DRB1*04:219/HLA-DRBE1*04:273/HLA-DRB1*04:186N

m

ncode/Lookup Result:

HLA-DRET*04:(NEW)

LAB Email: |[90@stop.com |

Para enviar o codigo desconhecido para NMDP, tem de digitar o seu endereco de e-mail do
laboratorio e clicar no botdo Submit (Enviar). (Passar o rato sobre o botdo Submit ird confirmar
este requisito).

—

i LAE Email is required to submit the Encode |

Para adicionar as informacdes de cddigo desconhecido a um ficheiro de folha de célculo Excel
(por defeito, guardado em C\OLI TSV\data\export), clique com o botdo direito do rato +Rpt e
selecione Save in Excel File (Guardar em ficheiro Excel).

Allele 2 System Comments

No Code vl l@3fad [© |_+|T| |Mi5rnatch{es} in an intron.
DOAT 060101 |IZI Direct request NMDP
= P> Saveinbxcelfile

Depois do cddigo desconhecido ser guardado, o TypeStream Visual apresenta uma mensagem
de confirmagéo de que o ficheiro de texto foi guardado (ndo mostrado).
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Quando terminar, clique no botao Close (Fechar) (a direita do botdo +Rpt) para remover os
botdes do visor.

NOTA: o botdo +Rpt retém a ultima selegdo que efetuou (direta ou Excel) para que possa ser
utilizada como atalho. A menos que pretenda alterar a sua selegdo, a préxima vez que reportar
o cédigo XX basta clicar em +Rpt.

Comentarios do sistema

Este campo ndo é editavel pelo utilizador. Os comentarios do sistema podem incluir
informacgGes de atribuicdo, guardar e confirmar por locus e pelo utilizador. Os comentarios do
sistema apresentados neste painel devem corresponder as vistas no painel de detalhes do
resumo.

Comentarios do utilizador

Comentérios adicionados pelo utilizador aqui. Clicar no campo de comentério do utilizador
abre uma janela de texto de comentario. O comentario pode ser guardado ou cancelado.
Clicar em "Cancel” (Cancelar) ndo ird remover comentarios introduzidos numa pagina diferente.

User Comments :|T'_.r|:ue comments hers

&) Comment =] = ==
TypeStream Visual 90 ®0 0 &
Type comments here| -
[BRE Lamons 0o |

Mais teste

Se tiver sido selecionado "More Test” (Mais teste) no resumo da sessdo, este sera apresentado
como aqui assinalado. Se néo verificar o resumo da sessdo, More Test ainda pode ser
selecionado na pagina de anélise. More Test aplica-se a um nivel de amostra, ndo um nivel de
locus e quando é selecionado pode ser utilizado como parametro de pesquisa na compilagdo
de uma sessao de clone ou na preparacao de relatorios.

Analise lado a lado I@

Para utilizadores que pretendam comparar os resultados da execugdo atual com resultados
anteriores para a mesma amostra, clicar no icone Side-by-Side Analysis (Analise lado a lado)
apresenta uma grelha com cada sessao contendo a mesma amostra e tem a mesma ID de
doente. O utilizador seleciona a sessao a que pretende comparar os resultados e clique em
OK.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02 Utilizagdo em diagndstico in vitro apenas na Unido Europeia Pagina 113 de 208
Apenas para utilizagdo em investiga¢cdo nos EUA e no Canada. Ndo se destina a ser utilizado em procedimentos de diagndstico.



TypeStream Visual

Barcode Sample Sample Date Patient 1D Session Catalog ID
1134_11loci BB2 | [ Made inactive [ALL11Lx_007_01
063 1134_11Loci_BB2 | | Exclude A1 [ALL11LX 00701
:oez [1134_11L0ci_BB2 | |Tsv_20191227112237 |ALL11LX 00701
063

1134_T1Loci_BB2 | Exclude Some ALL-11LX_007_01

N o SRV S e T,

'YJONE LAMBDA ® ® ®

A sessdo selecionada abre-se num meio ecrd na metade inferior da sessdo atual, permitindo a
comparacao direta entre amostras de dados.

eRE@QAEIABO *0O
E@E?? ‘ux.,a...ramnuw ] o o Otrtemsy O O D) T2 08 L IoRer ) oreus ez
E)(SE] 4 |01 oncmons rens ) sk frave ) s e e 1 o ko s ] Sk st Vo 6 S CJoge) (10701 O] 008 CI0PAL_— Sowl B
Session: Lab Two Results | Status: Processed | Catalog: ALL-111X_013_01 | IMGT Varsion: 3.37.0.1 | Engine Version: V2.0.0.67 | Sampla Count: 15
~| Zeae [saln Barcode Sample 1D | Analysis Status | A 8 c oRE1 DRE3AS boaL boat opaL opBL
s 0@ = ET Wothsuged  ACOIDLGLDI  BZ7ONOL Cizezel ORI () ores*a010302 Deui=az [+] 0317020102 [+]
A%11:02:01 £"38:01 01 01 C*12:03:01:01 DRB1*12:02:01:03 DRB4*01:03:01:04 DQRI*03 [+] DPB1*05:01:01 [+]
7 et | Lous |l 1 WML | Notes 1 Atele 2 w2 Notes 2 System Comments | Final Assignment Coverage
[0@: wwowa  wom s o] [ — P e i
2 ewosn oo wew B0l [0/ Mismatch(es)in an ntror e
0@ to/on) [0/0/0] smatch(zs)in an inton. " —
G@: cvmen prom N
0@om ool (ool oRe* 12020103 0/0/0] Hihsackgroundpostc N
O @ omuss orermoroe (o0 oRRIOLOOLG  00/0] N
0@ oo nocw No G Noreads found orlocus.
O @z owere2(+]  (0/0j0] 0QB1*03(+] (0] A_
L -
 Sde by S Compare orSample: SFU - o
Session: FirstSession | Status: Stopped | Catalog: ALL-111X_013_01 | IMGT Version: 3.37.0.1 | Engine Version: V2.0.0.67 | Sample Count: 5
FEdit sel W ‘Barcode Sample 1D Analysis Status A 8 < DRB1L DRB345 DQAL 0QBL DPAL oPB1
s EC I process
700
«
o wen| s55 e uw SID [FirstSession QD [ALL11LC013.01 oM /imgt / Test Date [2/19/2020 [Ver | 200

As janelas podem entdo ser redimensionadas conforme necessario para uma melhor
observacdo dos dados de interesse.

Guardar esquema de locus =

Na maioria dos separadores do Analysis Panel (Painel de andlise), os limites entre sec¢des sédo
moveis. O utilizador pode maximizar o espaco que utiliza mais e guardar esse esquema. A
janela de texto confirma que o layout foi guardado. Sempre que um novo locus ou amostra
for aberto, este serd formatado no layout guardado.
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Separadores de correspondéncias do alelo 1 e 2

Allele 1 Allele 2 Maich Variant Health Sials Siatistics L\\

Ambiguity and Resalving iti [0/0/3] (|DRB4°01:03:01:01 Close Matches [0/0/3] | DRB4°01:03:01:01

KNI Allele Position | Posindex Ref Cons | *
[00/5] DRB401:03: | [2-6206.432 | 11323

12- 12-
[KINT Allele 1-3832 | 15200 | goncany 5205435

Consensus

12-8208.433 | 11324

[0/0/3) DRB4701:03:01:01 G c A A

12-6206.435 | 11326

[0/0/3] DRB4*01.03:01:03 A A A A

12-8872 11881

[0/0/3) DRB4"D1:03:01:11 G A A A

ol o »| 4 »

12-10022 13234

[o/0u5] DRB4*01:0%: | 12-8127 10765

o 4 ¥ »| -

12-8128 10768

12-6206.432 | 11323 A

12-8206.433 | 11324 T

12-6206.435 | 11326 A

[0/0/9] DRB4"0T:03: | [2-8125 10783

12-8126 10764

12-8127 10785

o 4 o -

12-6128 10766

12-8137.33 | 10807 A

Resolver posicoes

Para os alelos que contém uma discordancia com a referéncia, TypeStream Visual identifica a
localizagdo da disparidade, a base de referéncia e a base de consenso. Clicar duas vezes na
célula de consenso para uma posicdo abre o Visualizador de leituras para essa posicao.

[KINIT] Allele UTR5-216 | UTR5-114 | 1-196 13-1081 16-2588 ”;1?;' } u;;;g' UJB';S' ”;?';g'
Consensus A c c G c
[0/0/1] B*40:01:02:01 A T C C G A T A
[0/0/0%] B*40:01:02:09 A c GL\s c G * * ® *
[0/0/17] B*40:01:02:02 G T C C G * * = *
[0/0/1%] B*40:01:02:03 A T A C G * * = *
[0/0/1#] B*40:01:02:04 A T c c G c A T G
[0/0/17] B*40:01:02:07 * = C C A * * = *
[0/0/1%] B*40:01:02:08 * T C T G * * = *
[0/0/17] B*40:01:02:10 A c C G T A = *
[0/0/17] B*40:01:02:11 A C C G C G = *

A base de consenso em cada uma das posicdes é apresentada na linha superior. As bases nas
mesmas posicdes sdo apresentadas para os trés alelos de referéncia ambiguos superiores.
Repare que existe um acordo entre as posi¢oes e os valores K/N/I — as posi¢des sao
corretamente identificadas como intrénicas e a presenca de bases desconhecidas é anotada.

Fechar lista de correspondéncias

A lista Close Match (Correspondéncia fechada) fornece aos utilizadores uma lista de
correspondéncias perfeitas e correspondéncias proximas para a amostra. A informacdo de
tipagem é dividida por alelo. Para correspondéncias que contém uma incompatibilidade em
relacdo a referéncia, o utilizador pode clicar na posicdo, que ira abrir o Reads Viewer
(Visualizador de leituras) para a posicdo em questdo. Para um resultado ambiguo, o software
identificara a posigdo de resolucéo.

01407 | DRB4*01:06 |E3—421 |13559 |T |D
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O acima pode ser lido como “O alelo DRB4*01:06 é uma correspondéncia aproximada com
uma Unica correspondéncia num exdo ndo-chave na posicdo E3-421. A chamada base
consensual nesta posicdo é um “C" enquanto a base de referéncia nesta posicdo é "T"."

Separador Variant (Variante)

Existem duas partes no separador Variant (Variante) — a tabela de variantes e o grafico de
barras que apresenta alternadamente a contagem e a percentagem base em cada posi¢ao ou
equilibrio de alelos.

Tabela de variantes

N

Position | Allele1 | Allele2 | ooavc, | Hase | Allele P:';'ii;:d Bkod
Previous

1274 A G 29%(196) | 51%(202) | 0.97 0%(0)
Ess00 |G A 23%(223) | 52%(239) | 0.93 0%(0)
Es816 |G A 23%(230) | 52%(254) | 0.90 0% 1)
E5885 |G A 19%(256) | 51%(265) | 0.96 0% (1)
E5-1008 | T c 51%(250) | 49%(246) | 0.98 0% (1)
5-102 G C 55%(237) | 45%(194) | 0.81 0%(0)
15-325 C T B1%(217) | 49%(212) | 0.97 0%(0)
15-371 T G 50%(215) | 50%(218) | 0.98 0%(0)
5414 G C 29%(214) | 51%(221) | 0.96 0%(0)
Er-10#5 |G C B4%(201) | 46%(171) | 0.85 0%(0)
UTR35679 | A G 50%(355) | 50%(359) | 0.88 O | 0%
UTR3-682 | T c 53%(222) | 47%(194) | 0.87 0%(0)
UTR3796 | C T 53%(174) | 47%(156) | 0.89 0%(0)

UTR3-853 | A G 50%(146) | 50%(148) | 1.00 0%0) |

O separador Variant (Variante) apresenta uma tabela de todas as variantes identificadas no
locus. Uma variante, também referida para uma posicdo heterozigdtica, é uma posicdo que tem
leituras que representam mais do que uma base. A proporcao para determinar as posi¢oes da
variante é um parametro definido pelo utilizador; a predefinicdo é 0,2 ou 20%. (Isto ndo deve
ser confundido com o item de configuragdo Analysis Parameter (Parametro de analise) “Min.
Hetero Allele Balance” (Equilibrio de alelos Hetero) que determina o equilibrio de alelos numa
determinada posicdo base para determinar a heterozigosidade.)

Coluna Descricdo
Position (Posicéo) A identificacdo cADN ou gADN da posicdo base
Allele 1/Allele 2 (Alelo As bases na posi¢do da variante
1/Alelo 2)
Base Count 1/2 (Contagem | A contagem base para o alelo 1 e o alelo 2 em cada uma das posi¢cdes da
base 1/2) variante, mostrando tanto os nimeros de contagem de teclas como a

percentagem do total.

Allele Balance (Equilibrio O equilibrio de alelos é calculado utilizando a seguinte férmula:

de alelos)
(AL A2 Yi1- (Al ADYir 4 (AL} AD)iN
AlleleBalance = | Al/A2 - (A1/42) (A1/42)
N
em que A1=0 alelo com o nimero inferior de leituras; A2=0 alelo com o
nUmero mais elevado de leituras, i=uma posicdo heterozigdtica; e N=o nimero
total de posicdes heterozigéticas.
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Phased with previous Indica se a fase foi continuada entre a variante atual e a variante consecutiva
(Faseado com anterior) anterior.
BKGD Percentagem de fundo

Cada uma das colunas da Tabela de variantes pode ser ordenada, incluindo a % de equilibrio,
dando ao utilizador formas alternativas de avaliar e apresentar os dados analisados. A ordem
predefinida é por posicéo.

Mostrar contagem de percentagem
@® Show % Count O Show Allele Balance

AR A A A MM AR A ARIRAAAIR A AN
AR SR MMM AER A0

0.25—7Z U U U U O U U NN

M

075—

06—

UTR5-229.

Selecionado por predefinicdo, este grafico mostra a contagem relativa de leituras para Alelo 1e
Alelo 2 em cada uma das posi¢Bes da variante. Estes valores corresponderdo aos valores
percentuais da contagem base na tabela de Variantes. Esta tabela ird alterar a sua ordenacédo
e, por conseguinte, o seu perfil, com base na forma como a Tabela de Variantes é ordenada.

Mostrar equilibrio de alelos

T
O Show % Count  ® Show Allele Balance

O gréfico Equilibrio de alelos representa o equilibrio relativo entre a representacdo do alelo 1e
2 no interior dos dados em bruto. Em cada posicdo de variante, um alelo perfeitamente
equilibrado teria um valor de “1” e a barra seria apresentada no topo. O equilibrio de alelos é
calculado utilizando a férmula no grafico acima. O comprimento da barra corresponde ao
valor do equilibrio de alelos correspondente na tabela de variantes. Tal como no gréfico da
contagem base, o grafico Equilibrio de alelos ird responder as opcdes de ordenacdo da Tabela
de variantes e alterar o seu ecra em conformidade.
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Separador de estatisticas de saude

As estatisticas de salide proporcionam resultados da configuracdo de métricas de saude.

Health Metric Standard Value Pass/Fail Comments Include
Break in Phase 0.00 1.00 Fail Two or more variants cannot be phased
Mismatch in Intron 0.00 1.00 Fail Mismatchies)in an intron
Key Exon Coverage 100.00 100.00 Pass Key exonsnot adequately covered. D
Mismatch in Exon 0.00 0.00 Pass Mismatch(es)in an sxon. D
Allele Balance 20.00 6724 Pass Alleles arenot balanced. O
Uniformity 1.00 0.27 Pass Read dept is not uniform across the gene. D
High Background in Exon 0.00 0.00 Pass High Background position(s) presentin an exon. O
Homozygous Result 0.00 0.00 Pass Locus assignmentis homozygous. O
Unexpected Linkage 0.00 0.00 Pass Unexpected linkage detected between locus. D
MNull Allele Result 0.00 0.00 Pass Locus assignment contains a null allele. D
Splice Site Variant 0.00 0.00 Pass Possible novel variantin splice site. D

Esta lista ndo sera apresentada pela mesma ordem que na pagina de configuracdo. Neste
separador, as métricas falhadas séo exibidas no topo da grelha, com a métrica mais severa
(risco mais alto) listada primeiro. A tabela mostra a norma para as métricas e o valor real do
locus juntamente com o estado Aprovado/Falhado. O texto do comentario para as métricas
falhadas seré apresentado no sistema apenas se a caixa de verificacdo 'Include’ (Incluir) tiver
sido marcada na configuragao.

Separador Statistics (Estatisticas)

O separador Statistics (Estatisticas) contém duas tabelas — Mapped Read Metrics (Métricas de
leitura mapeadas) e Locus Coverage (Cobertura de locus).

Métricas de leitura mapeadas

As estatisticas para o alelo 1 e o alelo 2 sdo combinadas na tabela seguinte para precisdo. Se
utilizar o fluxo de trabalho FASTPIlex, as contagens de leitura para avancar e inverter serdo
reduzidas em 20 bases, mostrando 130 em vez da norma 150 para sessdes MiSeq.

Mapped Read Metrics LE
Mapped Read Metrics Value
Reads for Typing 11073
Forward Read Count BR3T
Averaged Forward Read Length 180
Reverse Read Count 5541
Averaged Reverse Read Length 180
Total Reads 13702
Estatistica Descricdo
Reads for Typing (Leituras para O numero total de leituras de mapeamento para os alelos apds a
tipagem) filtragem de leitura ocorreu
Forward Read Count (Contagem O numero total de leituras avancadas a mapear os alelos
de leitura avangada)
Averaged Forward Read Length O comprimento médio de leitura das leituras diretas
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(Comprimento médio de leitura
direta)

Reverse Read Count (Contagem de
leituras inversas)

O numero total de leituras inversas a mapear para os alelos

Average Reverse Read Count
(Contagem média de leituras
inversas)

O comprimento médio de leitura das leituras inversas

Locus Coverage (Cobertura de locus)

As estatisticas ao nivel do locus para o locus selecionado, dividida por regido de gene.

Locus Corgrage
Region Base Covered (%) Min Depth Max Depth Avg Depth

y | BUTR 100% 145 458 3

Exoni 100% 428 453 445

Intron1 100% 302 453 363

Exon2 100% 291 489 388

Intronz 100% 214 389 310

Exon3 100% 217 432 386

Intron3 100% 366 562 451

Exond 100% 408 583 511

Intron4 100% 337 480 381

Exons 100% 451 555 514

Intron5 100% 386 521 451

Exong 100% 399 458 429

Intron&g 100% 377 457 430

Exon? 100% 348 an2 3857

3UTR 100% 43 79 418

All 100% 0 779 413
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Visualizador de leituras

Para aceder ao Visualizador de leituras, clique na ligagdo do nome do locus para qualquer
locus. A Interface de Detalhes da Amostra é apresentada em trés sec¢des principais a janela.

Read Coverage Sample: 1 Barcode: 001
E View Bases -

e €S

varisnts
highBackground A*29:0
highBackground A*69
lowCoverage A*
lowCoverage A*
contig track

| 10111 N O Y I | ||

£3-398 =3-406 z3-a16 z3-426 z3-a36 z3-146 z3-a56 z3-166 =3-476

lEcaclEceceECcTTCCTCCECEEETACCBECAGEACECCTACEACGECAACCATTACATCGCC M|TCAAGEACEACCTECECTCTTEEACCECEECEGACHE)

Ref 2: GAT

Read Depth:
A*29:02:01:01
Ref Base: A
A: 100.00% (86)
A*69:01:01:01
Ref Base: A
A: 100.008 (87)
Read Information:

JM6XK: 02716 :01803
Direction: reverse
Read length: 294
Start position index:
Insertion: 0
Deletion: 1
Mismatch: 3

1062

[FCACCCECCCTTCCTCCECGEGTACCGECAGCACGCCTACCACGECAAGCATTACATCGCCTIGAACCACGACCTGCGCTCTTIGCACCGCGGCEGAC
[EGACEEGCECTTCCTCCGCGEEETACCGECAGGACGCCTACGACGECAAGGATIACATCGCCTTGAACGAG CCOTGCGCTCTTGEACCGCEECERAL
lEc CEGECECTTICCTCCECGEEGTACCGECAGEACGCCTACCGACGGECAACGATTIACATCGCCTTIGAACGAGGACCTGCGCTICTTIGEACCECGEGCEGAC—
IEGACCEGGCGECTICCTICCGECGEETACCGECAGCACGCCTACGACGECAAGGATTACATCGCCTTIGAACCMIGGACCTGCGECTCTITIGEACCECGGCGGAC
lEcACEEECEETTCCTCCECEEETACCEECAGEACECCTACCEACGECAACCATTACATCGCCTTGAACCGACGACCTECECTCTTGEACCECGEECE AC
lecACEGEECECTTICECTCCECEEETACCGEECAGEACGCCTIACGACGECAACGATTIACATCGCCTIGAACGAGGACCTGECGCTICTTIGEACCECGEGCEGAC
IcGACCCECECTTCCTCCECGEECTACCGEECAGCACGCCTACCGACGECAACCATTACATCGCCTIGAACGACGACCTGCGCTCTTGEACCECECCEGAC
lcceACEEECEETTCCTCCECECEETACCEECAGEACECCTACEACGECAACCATTACATCECCTTGAACEAGCGACCTECECTCTTGEACCECEECEGAC
lecRCEEECECTTCCTCCECEEETACCEECAGEACCCCTACCACGEECAACEATTACATCGCCTTICAACCACCACCTECECTCTTICEACCECEGCEGAC
JcGACCCEECECTTCCTCCECGECEETACCGECAGCACGCCTACCGACGECAACCATTACATCGCCTIGAACGACGACCTGCGCTCTTGEACCECEGCEGAC
lcceACEEECEETTCCTCCECECEETACCEECAGEACECCTACEACGECAACCATTACATCGCCTTGAACEAGCGACCTECECTCTTGEACCECEECEGAC
lEcRCEEECECTTECTCCECEECTACCEECAGEACCCCTACCACGECAACEATTACATCGCCTTIGAACCACEACCTECECTCTTCEACCECEGCEGAC
IECACCEGGCGEITTCCTICCGECGEEETACCGECAGEGECECCTACCGACGECAAGGATTACATCGCCTTIGAACGAGGACCTGCGCTCTITGEACCECGGECGGAC
lccACEEECEETTCCTCCECECEETACCEECAGEACECCTACEACGECAACCATTACATCGCCTTGAACEAGCGACCTECECTCTTGEACCECEECEGAC
lEcRCEEECECTTCCTCCECEEETACCEECACEACCECCTACCACGEECAACEATTACATCGCCTTCAACCACCEACCTECECTCTTCEACCECEGCEEAC

[FcACTGECGCTTICCTICCECEECETACCACCAGTIACGCCTIACCACGGECAAGGCATTACATCGCCCTIGAAAGAGGACCTGCGCTCTIGEACCECGGECEGAC
IcGACTGECECTTCCTCCECGEECTACCACCAGTACGCCTACCGACGECAACCATTACATCGCCCTIGAAAGACGACCTGCGCTCTTGEACCECEGCEGAC
IEGACTEECGEETTCCTCCECEEETACCACCAGTACECCTACEACGECAACCATTACATCECCCTGAAAGAGCGACCTECECTCTTGEACCECGECEGAC
lEcACTEECECTTCCTCCECEEETACCACCAGTACCCCTACCACGECAACEATTACATCGCCCTEAAACACCEACCTECECTCTTICEACCECEGCEGAC
JcGACTGECECTTCCTCCECGECGTACCACCAGTACGCCTACGACGECAACCATTACATCGCCCTGAAAGACGACCTGCGCTCTTGEACCECEGCEGAC
IEGACTGGECECTTCCTCCECEGEETACCACCAGMACECCTACGACGECAAGGATTACATCGCCCTEAAAGAGEACCTGCGECTCTTGEACCECGGECERAC
lEcRCTEECECTTCCTCCECEEETACCACCAGTACCGCCTACCACEECAACEATTACATCGCCCTEAAACACCEACCTECECTCTTCEEACCECEGCEGAC
e GACTGECECTTCCTCCECGEECTACCACCAGTACGCCTACCGACGECAACCATTACATCGCCCTIGAAR GACCTGCECTCTTIGCACCECECCEGAC
IGGACTGGECECTTCCTCCECEGEETACCACCABTACECCTACGACGECAAGGATTACATCGCCCTEAAAGAGEACCTGCEBICTCTTGEACCECGGECEERAC
lEcRCTEECECTTCCTCCECEEETACCACCAGTACCCCTACCACGECAACEATTACAT CCCTEAAACACCEACCTECECTCTTCEACCECEGCEGAC
IcGACTGECECTTCCTCCECGCEETACCACCAGTACGCCTACCGACGECAACCATTACATCGCCCTGAAAGACGACCTGCGCTCTTGEACCECEGCEGAC
IEEACTEGECGEETTCCTCCECEEETACCACCAGTACECCTACGACGECAACCATTACATCECCCTGAAAGAGCGACCTECECTCTTGEACCECGECEGAC
lecrcreccecTTecTcceceEETA CARGEATTACATCGCCCTEAAACAGEACCTECECTCTTECACCECEGCEEAC
IEGACTGECECTTICCTCCECEEGTACCACCAGTACGCCTIACGACGECAACGATTIACATCGCCCTIGAAAGAGGACCTGCGCTICTTIGEACCECGEGCEGAC
lccACTEECEETTCCTCCECECEETACCACCAGTACECCTACEACGECAACCATTACATCGCCCTGAAAGACGACCTECECTCTTGEACCECEECEGAC
|EcRCTEECECTTCCTCCECEEETACCACCAGTACCECCTACGACGECAACCATTACATCECCCTCAARGAC

lEcACIcGCGCTICCTICCeCCcCIACCACCAGTACGCCTIACGACGGCAACCATIACATCGCCCTGANAGAGGACCTCCGCIGTITIGCACCCECGGCCGACT

Janela Descricdo

1 Visualizador de cobertura
de sequéncias

O visualizador de cobertura de sequéncia permite ao utilizador
navegar pelas regides do gene que foram sequenciadas. Incluem-
se o histograma de visualizacdo de gene inteiro, faixas de anotagdo
e visualizacdo de sequéncias de nucledtidos.

2 Painel de dados

O painel de dados apresenta informagdes sobre uma posicdo base
e/ou uma leitura especifica e recapitula algumas das tabelas de
dados da pagina de anélise.

3 Ferramenta de leitura

A ferramenta de leitura permite ao utilizador visualizar a sequéncia
individual, 1& essas posi¢des cruzadas especificadas pelo utilizador.

Visualizador de cobertura de sequéncias

O visualizador de cobertura de sequéncias esta dividido em diferentes secgdes: o visualizador

de genes completo, as faixas de anotacdo e o visualizador de sequéncias nucleotidicas.

Visualizador de genes completos

Este histograma na parte superior do ecra ecoa os histogramas de locus dos ecras de sessdo e
analise. Fornece uma vista de todo o gene a ser sequenciado e permite a navegagao basica

através da sequéncia.

A localizagao dos exdes € indicada por barras roxas escuras horizontais, enquanto os intrées
sdo indicados por barras roxas claras.

Abaixo dos indicadores de exao/intrdo, as linhas horizontais empilhadas indicam leituras que

abrangem a regido.
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Faixas de anotagao

As faixas de anotacdo aparecem sob a visualizacdo de genes completa e acima do visualizador

de nucledtidos.

As faixas apresentadas variam consoante necessario, dependendo do

locus e do gendtipo. As faixas selecionadas podem ser pesquisadas utilizando o mecanismo
do navegador €® ou as teclas de seta para a direita e para a esquerda no teclado.

heteroPositions A*24:33 & &
variants

mismatch A*24:33
highBackground A*24:33
mismatch A%
hignBackground
contig A*24:33
contig A*68:01:02:01

As faixas serdo apresentadas apenas quando pertencerem ao locus selecionado. Abaixo
encontra-se uma tabela de possiveis faixas de anotacdo que podem ser apresentadas.

Nome do percurso Descrigao Cor do sinalizador
Variantes Posic¢des heterozigdticas Laranja/castanho
MismatchPos_[Allele 1] Posi¢des de ndo correspondéncia para o alelo 1 Vermelho
MismatchPos_[Allele 2] Posi¢des de ndo correspondéncia para o alelo 2 Vermelho

Posicoes de fundo elevadas e fundo alto no homopolimero para Roxo ou Azul Claro se
HighBackGround_[Allele 1] o alelo 1 na regido do

homopolimero

Posi¢des de fundo elevadas e fundo alto no homopolimero para

Roxo ou Azul Claro se

Hetero Positions_[nome do
alelo+nome do alelo]

adicionada a apresentacdo da sequéncia. Ambos os alelos para
comparagao sdo nomeados.

HighBackGround_[Allele 2] o alelo 2 na regido do
homopolimero
LowCoverage_[Allele 1] A cobertura caiu abaixo de um minimo predefinido Verde
LowCoverage_[Allele 2] A cobertura caiu abaixo de um minimo predefinido Verde
Serd apresentado quando uma sequéncia de comparacao for Verde

Regides excluidas

Apresenta as regides que foram excluidas da andlise.

Amarelo pélido

Passar o cursor sobre os nomes de faixas apresenta uma descricdo que descreve as acdes que
podem ser tomadas clicando com o botdo direito ou esquerdo.

ackground D
werage DEBIATI2-0%-01-0
werage DRB4
g track

4*01:03:01202N

left click to teggle track for base browser
right click to get track visibility setting window

3*02-02:-01:-02

highBackground_DRB4*01:03:01:02N
[Exrccca

Clicar com o botéo esquerdo do rato num nome de faixa ira realcar o nome da faixa e fazer as
marcag¢des na faixa disponivel para navegar através das setas do navegador. Se ndo forem
selecionadas faixas, as setas do navegador irdo procurar todas as posi¢des sinalizadas.

Se mais do que um sinalizador se aplicar a uma posicdo, o software ird dividir a posi¢do. Em
baixo, o alelo 1 apresenta o sinalizador para ndo correspondéncia enquanto o alelo 2 apresenta
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o sinalizador para um fundo elevado numa regidgo homopolimero.

Clicar com o bot&o direito do rato no nome do caminho da anotacdo ira apresentar “Hide
Track Form” (Ocultar formulario de faixa). O utilizador deve assinalar as faixas a OCULTAR e,
em seguida, clicar em “Set” (Definir). Como deve haver pelo menos uma faixa a apresentar, se
todas as faixas estiverem assinaladas, a faixa mais alta na lista continuard a ser apresentada.

Hide Track Form

Checked tracks will be hidden from display

Track Name

|:| variants

[] highBackground_A"03:01:01:05
[ mismatch_A30:132N

[] highBackground_A*30:132N

CheckAll Uncheck Al Set Cancel

Visualizador de sequéncias de nucleétidos

A sequéncia de consenso é apresentada para cada alelo junto a sequéncia para o alelo de
referéncia. Cada posigdo correspondente aparece como um trago na sequéncia de consenso.
As posi¢des incompativeis apresentam a base de consenso na posi¢do de ndo correspondéncia.
A posicao do coddo é apresentada por cima das bases.

Os nucledtidos podem ser sombreados em qualquer uma das cores laranja, roxo, azul claro,
vermelho ou verde para corresponder aos sinalizadores de anotacdo (ver entrada anterior). As
bases sombreadas na ilustracao seguinte sao posi¢des de variante.

E3-382 E3-352 E3-402 E3-412 E3-422 E3-432 E3-442 E3-452
E*L\E:DI:DI:M ECETGGECECCEGACCEGGCECCTCCTCCECGGGCATAACCACGTACGCCTACCACCECAAGGATTACATCGCCCTIGAACGAGGAC
w0 ESE E N N s ittt ttiatid - il - (it
B*sE:Dl:Dl:Dl ECETGGEGECCEGACEGGCECCTCCTCCECGGGCATBACCAGTECGCCTACGACGECARGGEATTACATCGCCCTIGRAACGAGGAC
vl ES.EUE R i it e e

As elimina¢des sdo representadas por pontos Unicos no lugar da base. Se o consenso tiver
uma eliminagdo na mesma posicao base, -’ serd apresentado para mostrar o acordo, tal como
se fosse uma base real. Na ilustracdo abaixo, ambos os alelos de referéncia tém locais de
eliminacdo onde as eliminagdes sdo representadas por pontos '.". As sequéncias de consenso
correspondentes tém elimina¢des nos mesmos locais, representados por hifen '-'.

z \

variants [ 1 [T TTINIIT T T T WTT [ 11T IT 1T W7 I I 11 I 1T 1T

excluded region

z2-38 EET z2-108 E2-113 E2-123 z2-133 E2-143 E2-151.3 E2-151.13 E2-151.
1]A*03:01:01:01 [0/0/0] AnTGAGETATTTCTECACATCCGTETCCC. .. . .GGCCCGGCCECGEGEGEAGCCCCGCTTCATCGCCGTEEEC . . -
Comsensus 1

7]a*24:02:01:01 [0/0/0] ATCAGETATTTCTECACATCCCETGTCCC. . .. .GCCCCGECCECECECEACCCCCCCTTCATCGCCETEEEC - - - - - - oo oo oo oo
S e e e oo oo oo oo e

Iofo_ Detail Lists I

No momento em que o software pode fazer uma chamada heterozigdtica, em que a Unica
variante identificada é nova, e os resultados da chamada de tipagem no mesmo alelo
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correspondente mais préximo para o consenso Alelo 1 e Alelo 2. Neste caso, o software ira
reportar uma chamada de alelos heterozigéticos e o visualizador de leitura apresentara a
sequéncia de alelos mais proxima com um “X" anexado ao nome do alelo.

uTAs-23 UTRS-13 UTRS-3 E1-8 E1-18 E1-28 i-38 -
ICTEGGO@EG
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o
o
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------------------------------------------------------------------ B---8-

|

B ACTCARAATCTCCTCAGACGCCGAGATGCGGGTCACGGEGCCCCEAALCCETCCICCTGETELET -lcc: g%

e e e o s e el i
I

[348] E1-56, E1-56
Codon: -6.2 R §
Ref 1: CTG (Leu L)
Ref 2: €TG (Leu L)

Read Depth: 327

B+15:01:01;01

Ref Base: T

T: 100.00% {208)

|

{120)

Opcoes do visualizador de nucleétidos

Clique com o botdo direito do rato no visualizador de nucleétidos e o software apresenta vérias
op¢des Uteis para uma analise de sequéncia mais profunda.

GAGC}!kﬁthDACGCATARTCTCCCCAARCAT

IG A G- T

Sort Both Allele Reads at current base location

Reset Sort -

Set Start Base
Set End Base
Clear Start/End Base

Extract Bases into Clipboard and Search Tool
Extract Bases and Show Specificity
View Phased Start/End Base Counts

View consensus per region in fasta

Show read length histogram

Ordenar ambas as leituras de alelos na localizagao base atual

A aplicagdo apresentara leituras ordenadas por contagem de base na posi¢do marcada. Esta
ordenacdo pode entdo ser reposta para configuracdo original ou registada. Ao selecionar “Log
highlighted read” (Registar leituras organizadas), abre uma janela no bloco de notas com o
nome e a sequéncia de leitura.

Repor ordenacgao

Depois de visualizar as leituras ordenadas pela posicdo base, “Reset Sort” (Repor ordenacdo) ira
realinhar com o alinhamento original. E necessério repor a ordenacédo antes de ordenar alelos
noutro local base.

Definir base inicial

O TypeStream Visual permite ao utilizador selecionar varias posi¢des de base fazendo o
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seguinte:

* Clique com o botédo direito do rato no visualizador de sequéncias na primeira
base que pretende incluir.

* Selecione Set Start Base (Definir base inicial).

* Clique com o botdo direito do rato na Ultima base que pretende incluir.

* Selecione Set End Base (Definir base final).

Quando uma base inicial é definida, aparece como uma linha sélida através do nucleétido e |é-
se, enquanto o indicador de posi¢do dinamica aparece como um contorno.

El-1 ET=11

FRATGCGGGTCATEGGCGCC Set Start Base - solid line
""""""""" Position Indicator - outline

Outros motivos para definir uma base de inicio incluem:

* Extrair bases para a area de transferéncia
* Extrair bases para mostrar especificidade
* Obter contagens baseadas em faseado.

Definir base final

A maioria das funcionalidades utilizando “Set Start Base” (Definir base inicial) ndo requer que o
utilizador defina uma base final. O principal motivo para o fazer é estudar leituras que cruzam
duas posicoes especificas de interesse.

Depois de definir uma base final, a aplicacdo filtra leituras que ndo cruzam ambas as posicoes.
Esta funcionalidade é Util quando se analisa manualmente uma quebra na fase ou explora
posicdes de ndo correspondéncia. As leituras sdo ordenadas pela posicdo inicial, conforme
ilustrado abaixo.

TTHS-TE TITE=T TTHE=IT TTHET, TTHE=TZ TTHE=TIE T TTRE=TUE TTHS=T% TTHE=EE

krrerrecrcccaac@TBlTETCEEETCCTTCTITCCAGEATACTCETEACGCMTCCCC . AT TCCCACTCCCATTGEETETCGGATATCTAGAGAAG]

Limpar base de inicio/fim

Depois de visualizar as leituras ordenadas conforme observado acima, utilizar “Clear Start/End
Base” (Limpar base de inicio/fim) ird limpar as posi¢des marcadas e devolver todas as leituras
ao alinhamento original.
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Extrair bases para a area de transferéncia e ferramenta de pesquisa

Para extrair bases para a area de transferéncia do sistema, clique com o botéo direito do rato
na posicao inicial e selecione “Set Start Base” (Definir base inicial). Clique com o botdo direito
do rato na posigdo final desejada (ndo é necessario definir uma base final) e selecione “Extract
Bases to Clipboard and Search Tool” (Extrair bases para a area de transferéncia e ferramenta de
pesquisa). O software copia a sequéncia de base da posicdo inicial definida para a posicao final
com o botdo direito do rato e coloca-a na sua area de transferéncia.

Além disso, a aplicagdo abre automaticamente a ferramenta de pesquisa e coloca a sequéncia
na ferramenta para si. O utilizador pode entdo realizar uma pesquisa ou adicionar
manualmente mais sequéncias para uma pesquisa mais complexa.

Tenha em atencdo que a sequéncia extraida é da leitura mapeada e ndo da leitura original.

View Difference v| RS

|| & Sequence S{Larch Tool x
r
:l_ @o O fnd
E Sel  Sequence
1_ » GGGAGGTAGCTGGGTTTGAGGTGC TTGAGGGGCAGATGGGTGGTCTGATGGGCAGG TAGACAGAAGGGTCTGC E
1

& a || |

Uma excecdo a regra é ilustrada abaixo. As sequéncias de referéncia e consenso tém uma
sequéncia de eliminacdo de 4 no Exdo 4. A leitura de interesse no alelo 2 tem uma eliminacdo
adicional que néo faz parte do consenso ou da referéncia.

41877 T4-1008 41098 Té-1408 = a E4-1€20.2 Té-16
* A%02:230:01 (0/0/0) ECC. . AARAC CA?ATGICIC&CCAC'C.YC?CYGIC AT . GABGCC. ... .ACCCTGAGET Y
Consenwas 1 -

+1A*30:03:01:03 (0/0/0) cccUAA|Ac ca:a:cxclcxccxcl:.rc:crcxc AT....caffccc ..ACCCcTCAGETd
2 o

ffo  Detad Luts

(e Beres. spsens o, s, ‘_I’ ’J" e

-

Start position index: 1827 T b
Insertion: O A

Quando a extracdo é proveniente desta leitura especifica e engloba ambas as localizacdes de
eliminacdo, aparece na ferramenta de pesquisa como um trago ("-") no local da eliminagéo
Unica.
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&'_1:—;:-::‘:1._‘.§';'.5=_|;i‘. Tool b

@0 O And  Search |

Quando clicar em Search (Pesquisar),
o software ird remover todas as elimina¢des e os resultados serdo devolvidos com base na
leitura original.

7 tmp4S4C.mp.bd - Notepad

File Edit Format View Help

[Seq: 1] GTCGACCATGA

(1) A*3@:81:81:081 reads contain this sequence
Following alleles contain the seguence:

Total search time: B@:88:21

&)\ Sequence Seaieh Te
@or Oad  [Geamh]
Sel  Sequence

v W oo
O

Extrair bases e mostrar especificidade

Extrair bases conforme descrito acima e selecionar “Extract Bases and Show Specificity” (Extrair
bases e mostrar especificidade). A tabela apresenta as sequéncias Unicas e os alelos que
correspondem a regido extraida.

from E3-764 findex: 1136 codon: 107.3)to E3-835 ndex: 1207 codon: 131.2) Sequence GCGCTTCCTCCGCGGGTACCACCAGTACGCCTACGACGGCAAGGATT
Click a row below o view allsle specificity inlist
Sequence Allele Count “ || Aleles
GCECTTCCTCCECEEETACCACCACTACCCCTACCACCECARCEATTACATCECCCTCARRCACEACCTECE 1373 AD1:01:56
SE---C: 375 AD301:19
T 1 A31:02
T c 2 A31.04
A A34:02.01
13 A34:02:02
N A34.02.04
. A3
I . A04
A3407
GG-—-GC- 1 A408
CG———G- 1 3409
£e---C 2 A3415
GE-———G- CT- 1
1
1
-T- GE—=G z
GE—=G 1
E-——G 3
EE-—-G- 2z
GG-—-GC- 1
GG-—-GC- 2
GE-———G- 186
GE-———G- 1
1
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Os dados sdo apresentados em trés colunas:

1. Sequence (Sequéncia) — a entrada superior é a sequéncia extraida. As entradas
subsequentes mostram todas as sequéncias de variantes relacionadas com a
sequéncia extraida que pode ser encontrada na biblioteca atual

2. Allele Count (Contagem de alelos) — apresenta o nimero de alelos na biblioteca
atual que contém essa sequéncia exata

3. Alleles (Alelos) — apresenta os alelos especificos que contém a sequéncia
selecionada.

No exemplo acima, a sequéncia selecionada contém cinco discordancias da sequéncia extraida
original. Podemos ver na coluna dois que existem 13 alelos na biblioteca que tém essa
sequéncia especifica. A coluna trés lista cada um dos 13 alelos.

Ver tabela (.csv)

Clicar no botdo View Table (Ver tabela) exporta todos os dados na janela Sequence Allele
Specificity (Especificidade de alelos de sequéncia) para um ficheiro .csv que abre
automaticamente no Microsoft Excel.

A B C D E F G H 1 J K L M
1 | Count Sequence ComparedSeq AlleleList
2 1373 .GCGC'I'FCCTCCGC GCGCTTCCTCCGCGGGE A*01:236 A®02:01:01:01  A®02:01:01:02L A%02:01:01:03 A®02:01:01:04 A®02:01:01:05 A=02:01:0!A®02:01:0A%02:01:0! A*02:01:0;
3 975 GCGCTTCCTCCGC GG-—-A*0L:0L:0L:01 A*0L:01:0L:02N  A*01:01:01:03 A*01:01:01:04 A*01:01:01:05 A*01:01:01:06 A*01:01:0!A*01:01:0:A*01:01:0| A*0L:0L:0;
4 1 GCGCTTCCTCCGC - ---GG--- A*01:01:06
5 2 GCGCTTCCTCCGC — ---GG--- A*01:01:31 A®03:01:55
3 2 ACGCTTCCTCCGC A GG-- A*01:01:39 A*11:01:37
7 13 GCGCTTCCTCCGC - ---GG--- A*01:01:56 A*03:01:19 A*31:03 A*31:04 A*34:02:01 A*34:02:02 A*34:02:0:A*34:03  A*34:04  A¥34:07
8 1 GCGCTTCCTCCGC - ---GG--/ A*01:01:61
a 3 GCGCTTCCTCCGC — - A*01:30 A®02:24:01 A®02:137 A®02:503 A®03:19 A®23:03:02 A®24:21:0] A%68:140
10 1 GCGCTTCCTCCGC — ---GG--- A*01:36
11 1 GCGCTTCCTCCAC -~ GG-- A*01:39
12 1 GCGCTTCCTCCGC - ---GG--- A*01:50
13 2 GCGCTTCCTCCGL ---GG--- A®01:54 A*03:250
14 1 GCGCTTCCTCCGC GG-—-A*OL:57N

Mais uma vez, tenha em atencdo que a sequéncia extraida é da leitura mapeada e ndo da
leitura original.

Ver contagens de base de inicio/fim faseada

A ferramenta 'View Phased Start/End Base Counts’ (Ver contagens de base de inicio/fim
faseadas) pode ser utilizada para confirmar a eliminagdo de variantes. Alguns exemplos:

1. Quando os Comentarios do Sistema reportam que um par cis-trans foi removido, o
utilizador pode adicionar o par removido e verificar a fase das posi¢oes “flip”.

2. Quando um cis-trans é reportado, o utilizador pode verificar as contagens de fase para
confirmar a remocao de um ou outro alelo.

3. Para uma posigdo nova, o utilizador pode querer verificar a fase com variantes
adjacentes para confirmar a que alelo pertence.

A ferramenta apresenta ambas as posicdes de base, a(s) base(s) presentes(s) na posicdo para
ambos os alelos e a contagem de leituras que estdo na fase. E possivel abrir simultaneamente
uma janela de contagem de fases para comparacao.
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4, Base Counts at Two Positions X
|Base 1: (1207) E3-789 Base 2: (1323) E3-873
Allele 1
Basz 1 Base 2 Count
G A 245
C A 15
G C 8
T A 2
T C 1
Allele 2
Base 1 Base 2 Count =
C [ 242
G C 10
C A 5
C - 3
G A 2
T C 2
C T 1
C G 1
- c 1 v
® Show Reads with ™ (C) Hide Reads with ™

Ver consenso por regido em fasta

Clique com o botdo direito do rato na sequéncia e selecione “View consensus per region in
fasta” (Ver consenso por regido em fasta). A janela do bloco de notas abre-se apresentando a
sequéncia mapeada dividida em regides. O nome e a regido do alelo estdo claramente
marcados para cada sequéncia regional.

| tmp7AB6.tmp.bdt - Notepad = e
File Edit Format View Help
bA*02:10_0_301_UTRS -

CAGAAGCAGAGGGGTCAGGGCGAAGTCCCAGGGCCCCAGGLGTGGCTCTCAGGGTCTCAGGCCECGAAGGCGETGTATGE
ATTGGGGAGTCCCAGCCTTGOGGATTCCCCAACTCCGCAGTTTCTTTTCTCCCTCTCCCAACCTATGTAGGCTCCTTCTT
CCTGGATACTCACGACGEGGACCCAGTTCTCACTCCCATTGGGTGTCGGGTTICCAGAGAAGCCAATCAGTGTCGTCGEG
GTCGCGGTTCTAAAGTCCGCACCCACCCACCGOGACTCAGATTCTCCCC AGACCCCCACG
>A02-10_301_374_E1
ATGGCCETCATGECOCCCCGAACCCTCATCCTGCTACTCTCGGGGGCTCTEGCCCTGACCCAGACCTGGGEGG
>A02-10_374_604_11
GTGAGTGCCTGETCGOOAGGOARACGGCCTCTETECGGACAAGCAACCGECCCECCTOECGO0EECOCACCACCCGOGAA
GCCGCGECGGOAGGAGEGTCOGGCGOGTCTCAGCCACTCCTCGTCCCCAG
=A"02:10_504_825 E2
GCTCTCACTCCATGAGGTATTTCTACACCTCCGTGTCEE | GGCCCGGECGCGGOGAGCECCGCTTCATCOCAGTGE
TACGTGGACGACACGCAGTTCGTGCGGTTCGACAGCCACGCCOCGAGCCAGA .G
CGGGEGCCGTGGATAGAGCAGGAGGGTCCOOAGTATTGGGACGGGOAGAC
ACGGAAAGTGAAGGCCE ACTCACAGACTCACCGAGTGGACCTGGGEACCCTGCGCGGLTACTACAACCAGAGCGAGELE

i

G

=A02:10_825_1087_I2
GTGAGTGACCCCGGCCCEGGECGCAGGTCACGACCTCTCATCOOCCACGGACGEGECAGGTCGECCACAGTCTCEGGGTC
CGAGATCCGCCCCGAAGCCGCGEEACCCCGAGACCCTTGCCCCGGGAGAGGCCCAGGCGCCTTTA CCCGGTTTCATTIT
CAGTTTAGGCCAAAAA TCCCCCCAGGTTGGTCGEGGCGEGGCGEGGCTCOGOEGA CCGGG
CTGACCGCGGGGTCCGGGCAG

=A02-10_1087_1421_F3
GTTCTCACACCGTCCAGAGGATGTTTGGCTGCGACGTGGGETCEEACGGGCGCTTCCTCCGCGGETACCACCAGTACGET
TACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAAAGAGGACETGCGETCTTGGACCGEGGCOOACATGGCAGETCAGACCACCAA
GCACAAGTGGGA. ..o G. GCGGCCCATGTGGE GGAGCAGTTGAG

=A%02:10_1421_2046_I3

GTACCAGGGGLCACGGGGCGCCTCCCTGATCGCCTGT. ..o AGATCTCCCGGGCTGGECCTC
CCACAAGGAGGGGAGACAATTGGGACCAACACTAGAATATCGCCCTCCCTCTGGTCCTGAGGGAGAGGAATCCTCCTGGG
TTTCCAGATCCTGTACCAGAGAGTGACTCTGAGGTTCCGCCCTGCTCTCTGACACAATTAAGGGATAAAA TCTCTGAAG
GAATGACGGGAAGACGATCCCTCGAATACTGATGAGTGGTTCCCTTTGACACACACAGGCAGCAGCCTTGGGCCCGTGAC
TTTTCCTCTCAGGCCTTGTTCTCTGCTTCACACTCAATGTGTGTGGGGGTCTGAGTCCAGCACTTCTGAGTCCTTCAGCS

4

Mostrar histograma de comprimento de fragmento de leitura

Clique com o botéo direito do rato no visualizador de sequéncias e selecione “Show read
length histogram” (Mostrar histograma de comprimento de leitura). Uma representagdo de
histogramas dos comprimentos e das contagens para todas as leituras no locus aparece numa
janela separada, apresentando um histograma de fragmentos de leitura mapeados. Também
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sdo apresentados os valores médios, medianos e de modo.

&, Mapped Read

ent Length Histogram — m} X

Show Values in csv

Mean: 322 Median: 376 Mode: 263

35

30

25

Counts

5 [

N i
0 200 400 600 200 1000

Read Length

Mostrar valores em csv

Clicar no botéo “Show Values in csv” (Mostrar valores em csv) abre um ficheiro.csv no Microsoft
Excel que contém os valores da contagem de leitura para cada comprimento de leitura.

A B C D E F G
1 Length Count
2 85 1
3 86 ]
4 89 1
] 92 2
& 93 12
1| a | ]
o qQ 2

Outras fungodes no visualizador de leitura Ul

Ferramenta de pesquisa de posicao

Introduza a designacdo da posicdo para ir diretamente para uma posi¢do. Pode ser feito em
formato de cADN ou gADN.

ECR—
Tools &=
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Opcoes de visualizagao

O utilizador pode selecionar como as leituras aparecem nos visualizadores de leitura — ver
apenas as bases da variante, ver todas as bases ou ver leituras em bruto.

Yiew bases
View raw bases

Se optar por ver bases em bruto, as leituras ndo serdo mapeadas para a sequéncia de
referéncia, o que significa que as inser¢des ou eliminagdes ndo foram adicionadas a sequéncia
de modo a forcar uma concordancia a um determinado alelo de referéncia. Por conseguinte,
uma base especifica numa leitura especifica pode ndo coincidir com a base no visualizador de
nucledtidos.

Seletor de genétipo

No caso de ambiguidades cis-trans, um seletor pendente permite ao utilizador selecionar o
gendtipo especifico para apresentar. O nimero no canto (#G: 2) indica quantos gendtipos
totais estdo no locus.

P

Read Coverage

HG: 2 View Differenc

E‘; ] o

| variants

Ferramenta de pesquisa de segmentos de sequéncia

Ao clicar no botéo “Tool” (Ferramenta) na janela “Read Coverage” (Cobertura de leituras), é
apresentada a ferramenta para procurar segmentos especificos de uma sequéncia. O utilizador
pode introduzir a sequéncia de duas formas:

* Digite uma sequéncia manualmente

* Clique com o botdo direito do rato numa leitura, obtenha a sequéncia e
cole-a na janela.
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GCAGCGTTGGGGEAT T A T T GAG T T TCAC T T T TCTCCCAACT TG TG TCGGG TCCTTC T TCCAGGATACTOG TGACGCA.

Clique na segunda linha na grelha para adicionar outra sequéncia a pesquisar. Adicione tantas
sequéncias conforme necessario. A pesquisa pode estar em dois modos:

» OU — a aplicagdo iré localizar leituras e alelos contendo qualquer uma das
sequéncias
* E —a aplicacdo iré localizar leituras e alelos contendo todas as sequéncias

Os resultados para cada pesquisa sdo apresentados numa nova janela do bloco de notas e
listam o seguinte:

* Sequéncia(s)

* Leituras ndo mapeadas contendo a(s) sequéncia(s)
* Alelos que contém a(s) sequéncia(s)

* Tempo total de pesquisa

Consulte os painéis para obter informagoes sobre a posi¢cao
base e/ou leia as informagdées

Este painel apresenta detalhes de leitura ou detalhes de posicdo para a localizagdo sobre a qual
o rato estd a passar.

Separador Info

O separador Info (Informagdes) apresenta dados para leituras ou posi¢des de base,
dependendo do local onde o rato esté a passar.

Os trés nUmeros na parte superior do painel representam o indice de posi¢cdo, o nUmero base
gADN e o nimero base cADN.

Position

Index gDNA  cDNA
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» Position Index (indice de posicdo) — A referéncia geral para posicdes de base
desde a primeira posi¢do a montante em UTR 5" até a Ultima posicdo a
jusante em 3" UTR.

* gADN — "ADN gendmico” — A contagem de posi¢des € continua, comegando
pelo exdo 1 (E1) através do resto do gene, incluindo o 3' UTR; o 5" UTR
comega por “-1", na jungdo de 5 UTR e E1, e continua a montante com
numeracao negativa.

* cADN — "ADN complementar” — Esta notacdo reflete o IMGT em que todos
os intrées comegam com a posigdo “1” e cada exdo continua a numerar a
partir do exao anterior.

O separador Info (Informagdes) também
apresenta a read depth (profundidade de
leitura) para leituras combinadas de alelos 1e 2.

Info | Detail Lists |
[11856] I2-8700, I2-649

RBead Depth: 787

DRE3+03:01: 03 Por cada contagem de leitura de alelos, é

Refl Basze: a 4 i H

e on 21s el também dividida pela cgntaggm de INeltura por
G: 2.59% (11) base. Uma vez que muitas leituras sdo
DRE4+01:03:01: 01 atribuidas tanto ao alelo 1 como ao alelo 2, a
Ref Base: A = X
e 95 37 e contagem por alelo podg nao corresponder a
I: 1.36% (5) profundidade total de leitura.

G: 0.27% 1

Read Information: A referéncia, ou base esperada, é apresentada
SY34T 01197 01413 juntamente com todas as outras bases
JTUEEILIL . TEUEEE representadas nessa posi¢do, com

Bead length: 100 -

Start pesition index: 11827 representacao de percentagens.

Insertion: 0
oo 2 Se o cursor do rato estiver a passar sobre o
painel de visualizacdo de leituras, a Read
Information (Informacao de leitura) também
sera apresentada. Isto inclui o nome de leitura, direcdo, comprimento, posicao inicial e niUmero

de inser¢des, eliminagbes e posi¢des de correspondéncia atribuidos pelo sistema para a leitura.

Informacdo do cursor

Enquanto o separador Positions (Posi¢des) estiver selecionado, os dados de informacédo
continuam visiveis como uma janela emergente quando passar sobre uma leitura. Passar o
rato sobre uma base no visualizador de sequéncias apresenta os dados da base.

Separador Detail Lists (Listas de informagodes)

O separador de detalhes apresenta a variante, as correspondéncias préximas, a resolugéo de
posicdes e as estatisticas e reflete os dados apresentados na pagina Analysis (Analise).
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Info Detail Lists

I

||
Allele 1 Resolving Postions =
Allele 2 Resalving Postions
Allele 1 Close Matches
Allele 2 Close Matches
Read Stats
Coverage Stats
Genotypes
EZ-231 T THEL ]
E2-2h4 A C Th9% anp
E2-258 C G 80.8% snp
E2-280 C A Ti5% snp
EZ-313 G A 88.9% snp
Variante

Um subconjunto da informagéo disponivel no separador Variante do Analysis Panel (Painel de
analise), a lista Variant (Variante) apresenta a localizagdo da posigdo, base 1, base 2, % de
equilibrio e também apresenta o Type of variant (Tipo de variante). Na maioria dos casos, a
variante serd um polimorfismo de nucledtido Unico (snp), mas também pode indicar se a
variante € uma eliminacao (del).

Info Detail Lists
[asnt

Location Base 1 Base 2 Balance®. Type Phase
11-4467 A G T43% snp false
EZ- 111 G T 41.2% snp

EZ-113 A T 42 0% snp

E2-154 T C 62.9% snp

E2-251 A [ T6.4% snp

E2-254 A C 75.9% snp

E2-258 [ G 80.8% snp

E2-280 C A 73.5% snp

E2-313 G A 88.59% snp

E2-115 A G 80.9% snp

E2-338 A G 68.9% snp

EZ-341 A G F21% snp

E2-343 G [ 68.9% snp

E2-146 G A 68.9% snp

12-500 T [ 50.2% snp false
12-1268 G A 54.8% snp false
121272 T [ 98.8% snp

Posicoes de resolugao de alelos 1 (e 2)

Esta informacédo corresponde a informacdo de posicdo de resolucdo do Analysis Panel (Painel
de andlise) e reflete as diferencas no consenso e na base de referéncia.
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Irfo Detail Lists

Allele 2 Resolving Postions v
Allele K/MA Con. Ref. Location
DPB1°04:01:01:01 [0/0/0] C 11-931
G 11-1074
DPB1°04:01:01:29 [0/0/0] T 11-931
G 1-1074
DPB1°04:01:01:30 [0/0/0] C 1531
A 11-1074

Correspondéncias aproximadas do alelo 1 (e 2)

Lista os alelos de Correspondéncias aproximadas, as suas contagens de erros de
correspondéncia, as bases de consenso e de referéncia e a localizagdo da posicdo de resolugao.

Irfo Detail Lists
Allele 1 Close Matches [
Allele KNS Con. Ref. Location 6
DPB1*03:01:01:11 [0/041] [ A [1-4522
DPB1°03:01.01:04 [0-D:1] C G |2-2447
DPB1°50:01 [0/D1] A G [1-4467
DPB1°0:3:01:01:07 [0/D1] T C |2-3453
DPB1*03:01:01:10 [0/0/2] A G [1-4467
T G 121170
DPB1°03:01:10 [0/1/0] C T E3-507
DPB103:01:11 [0/1/0] [ T E3-478
DPB1"03:01:12 [01/0] G A E3-564
DPB1°665:01 [0/1/0] G A E3-637
DPB1*675:01 [0/1/0] G T E3-442
OPR1°R76-M1 [041.400 G & E3-470

Ao clicar em qualquer uma das posi¢des de base no separador Resolving Positions (Posi¢bes
de resolucdo) ou Close Matches (Correspondéncias aproximadas), ira percorrer a vista de
leitura, a visualizagdo de genes completa e a vista de nucleétidos para a posigao selecionada.

Adicionar diretamente ao comparador de alelos

Em qualquer uma das listas de correspondéncia aproximada ou de posi¢es de resolucdo, o
clicar com o botao direito do rato nos nomes de alelos ambiguos permite ao utilizador
adicionar esse alelo diretamente ao comparador. Consulte a seccdo abaixo "Defini¢des de
comparagao” para mais detalhes.
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variants

mismatch DRB1*14:07:01
highBackground DRB1*14
highBackground DRB1*15

lowCoverage DRB1*15:01
contig track

lowCoverage DRB1*14:07:

heteroPositions DRB1*14:07:01 & DRB1*14:54:

:07:01
:01:01:03

:01:03

[)oRB1*14:54:01

|+]mmE1*14:07 01 & 1]
Consensus 1 — -
[fJoRB1*15:01:01:03 B T]

1

Ler estatisticas

[info_ )\ Detail Lists |
Allele 1 Clage Matches

Alele KN

Con.

Add Allele for Comparison

Ref. Location
G

G 12-578
G 12-579
A G 12-1530

Este grafico expande-se em Métricas de leitura mapeadas do Analysis Panel (Painel de anélise)
para apresentar métricas adicionais na profundidade de leitura e leituras identificadas para o

locus.

Irfo Detail Lists b

|Read Stats
Key Value
avg_forward_read_length 309
avg_reverse_read_length 282
avg_read_length 257
max_read_depth 559
min_read_depth 1]
forward_read_count 3237
reads_for_typing 6161
reads_identified_for_locus 8955

Estatisticas de cobertura

As estatisticas de cobertura sdo geradas a partir do separador Statistic (Estatistica) do Analysis
Panel (Painel de andlise).
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Info LaBtail Lists
Region Base Cowvered (%) Min Depth Max Depth  Awg Depth  Avg Balance
UTRS 0% 1] 1] 1] 0
E-1 0 1] 1] 1] 0
-1 a7 12 76 45 0.7428572
E-2 100% 67 103 a5 0.6538776
-2 100% 42 559 327 0.8795812
E-3 100% 314 404 357 0.8716577
-3 100% 386 495 444 0.95671
E-4 100% 286 87 M3 0
-4 100% 130 kx| 268 0.7837838
E-5 100% 117 126 120 1]
UTR3  100% 96 113 104 1]
Al 99 0 559 314 0.8538547

Lista de genétipos

Na vista de leituras, Listas de detalhes, uma opg¢do é Genotypes (Gendtipos). Todas as
permutac¢des de pares de alelos com base nos tipos superiores mais ambiguidades sdo
apresentadas nesta lista.

TONS eSO &

fao Detail Lists

Genotypes

Al Genotypes

ATD3:01:01:01 & AT24:02:07:01
ATD3:01:01:07 & A"24:163N
ATD3:01:01:02N & A24:02:01:01
ATD3:01:01:02N & A"24:163N
ATD3:20 & A24:02:01:01
ATD3:20 & A24:163N

Definir sequéncias de comparacao.

Esta funcionalidade permite a adicdo de uma ou mais sequéncias para o estudo comparativo.
Para selecionar um alelo, clique no botdo (=) a0 lado do alelo para o qual pretende fazer uma
comparacao e selecione o alelo na lista pendente.

IIIUNDO AL TUUIId D= 0. 0Ll UL
lowCoverage B*¥40:01:02:01
lowCoverage B*46:01:01

+|B*40:01:02:01 [0/0/0] =2 Td
B°40:01:01 -

B*40:01:01 e A Td
B*40:01:02:01 R

B*40:01:02:02
B*40:01:02:03
B*40:01:02:04
B*40:01:02:05

D= AN0 -0 -00
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O nome do alelo selecionado é apresentado acima, para o alelo 1, ou abaixo, para o alelo 2. O
percurso de anotagdo é adicionado para a sequéncia de comparacdo. Os sinalizadores de
faixas de anotacdo sdo sombreados a verde, uma vez que sdo as posicdes heterozigdticas no
visualizador de nucledtidos.

View Difrerce = [T LG T = T

e
heteroPositions A*24:33 & B | |
variants 1
mismatch A*24:33
highBackground A*24:33 |
mismatch A*68:
highBackground B+6
contig A*24:33
contig A*68:01:02:01

T TT T TITT T
I T |

[E3-516.24 =3-516.34 =3-518 E3-528 E3-538 E3-548 £3-558 £3- £3-578 £3-588

[Fas01:01:01:08
[z)avz4:3z

Consensus 1

.ccec@lccaTelcec . GGACCAGT|BGACAGCTACCTEGAGCCECBIC TGCETGGABMGGECTCCGCAGATACCTGGRAG

O utilizador pode adicionar varios alelos de comparacdo para cada alelo 1 e alelo 2.

Lé o visualizador em detalhe

A subvisualizagdo de leituras permite aos utilizadores visualizar leituras de sequéncias
individuais. As leituras sdo apresentadas apenas para a posi¢do selecionada e sdo separadas
por alelo. Cada um dos painéis de alelos desliza separadamente.

FCCCTCETTCCCTICTTCACCEACTAGAAT I TTCCACCGEAATAGEACATTATCCCACETIGCCTICTIGTCCACGCTEGTETICTIGEETITCTETECTCCCTITICCCCATCCCAGETIGTICCTE
FCCCTETTCCCTCTTCACGGACTAGAAT T TTCCACGCAATAGCACATTATCCCACGTICCCTGTCTCCAGGCTCCTGTICTICECETTCTETCCTCCCTTICCCCATCCCACGTIGTICCTE
ICGCTETTCCCTCTTCACGEACTAGAAT T TTCCACGEAATAGEACATTATCCCACETECCTETETCCAGECTEETETCTIGEETTCTETECTCCCTTICCCCATCCCACGGETETCCTE
FICGCTEITCCCTICTTCAGGGACTAGAATITICCACGEAATAGGAGATTAT  ECEEr i PR TR E P EEER T R E R RN EEEFE AT EEE N CEFE R EET
TCGEITETTCCCTCTTCAGGGEACTAGAATTITTCCACGEAAMAGEAGATTATCCCAGETGCCTETGTCCAGGCTGETETCTIGEETTCTETECTCCCTTCCCCATCCCAGGTETCCTE
fccBlrcrrcecrrcrrcacccacTacaaTTTTCCACHICAATACCACAT TATCCCACCETCCCTCTETCCACGCEETCCETETCTICCEETTCTETCCTCCCTITCCCCATCCCACGTICTCCTE
FCGCTETTCCCTCTTCACGGACTAGAAT T TTCCAGCGGAATAGGACATTATCCCAGGTIGCCTGTGTCCAGGCTEGTGTICTIGEGTITCTETECTIGCCTTICCGCCATCCCAGGTIGTIGCTE
ICCCTETTCCCTCTTCACGEACTAGAAT T TTCCACGEAATAGEACATTIATCCCACETECCTCETETCCACECTECETETICTIGEETTCTETCCMICCCTTICCCCATCCCACGETIETCCTE
ICCCTETTCCCTCTTCACGGACTAGAAT T TTCCACGCAATAGGCACATTATCCCACGTCCCTGTCTCCAGGCTCCTGTICTICECETTCTETCCTCCCTTICCCCATCCCACETIE CCTE
FCCCTETTCECTCTTCACGEACTAGAAT T TTCCACGEAATAGEACATTATCCCACETECCTCETETCCACECTECTETCTIGEETTCTETECTCCCTTICCCCATCCCACGTIETCCTE
I CCCTETTCCCTCTTCACGGACTAGAAT T TTCCACGCAATAGCACATTATCCCACGTICCCTGTCTCCAGGCTCCETGTICICECETTCTETCCTCCCTTICCCCATCCCAGGTIGTICCTE
ICGCTETTCCCTCTTCACGEACTAGAAT I TTCCACGEAATAGEACATTATCCCACETGCCTETGTCCAGGCTEGTETCTIGEGTTICTETECTCGCCTTICCCCATCCCACGGETIETCCTE
ICGCTEITCCCTICTTCAGGGACTAGAAT I TTICCACGEAATAGGEACATTATCCCAGGIGCCTIGTIGICCAGGCTEGTIGICIGEGEITCTETIGCTICCCTITICCC. ATCCCAGGIGICCTE
ICGCTETTCCCTCTTCACGEACTAGAAT I TTCCACGGEAATAGGACATTATCCCACETGCCTGTETCCACGGCTEGTETCTIGEGTTCTETECTCCCTTICCCCATCCCACGTIGTCCTE
FCCCETETTCECTCTTCACCEACTACAAT T TTCCACCEAATACCEACATTIATCCCACCTICCCTCTCETCCACCCTECTETICTICEETITCTETECTCCCTTICCCCATCCCACETIETICCTE
FCGCTETTCCCTCTTCACGGACTAGAAT I TTCCACGGGAATAGGAGATTAT CAGGCTEGTGTICIGEGTTCTETECTGCCTTICCC _ATCCCAGGTIGTIGCTE
FCECTETTCECTCTTCACGEACTAGAATTTTCCACCGEAATAGEACATTATCCCACETECCTETETCCACECTECTETCTICEETTCTETECTCCCTTICCCCATCCCACGTIETCCTE
I CCCTETTCCCTCTTCACCGACTAGAAT I TTCCACGCAATAGCACATTATCCCACGTICCCTGTCTCCAGGCTCCTGTICTICECETTCTETCCTCCCTTICCC.ATCCCAGGTIGTICCTE
TCGCTETTCCCTCTTEIAGGGACTAGAATTTTCCACGGAR AGGAGAMTATCCCAGGTGCCTGTGTCCAGGCTGGTGTCTIGEGETTCTETGCTCCCTTICCC ATCCCAGGTETCCTE
ICCCTETTCCCTCTTCACGGACTAGAAT I TTCCACCGCAATAGCACATTIATCCCACGTIGCCTGIGICCAC GCGETTCTETECTCCCTTCCCCATCCCAGGTETCCTE
FCGCTETTCCCTCTTCACGEACTAGAAT I TTCCACGGEAATAGGACATTATCCCAC [ o i (o (G Gl (i O o ) e Gl (el e Gl el (5 o (o (e e
ECGCTEITCCCTICTTCAGGGACTAGAATITTICCACGEAATAGGACATTATCCCAGGTIGCCIGTIGICCAGGCTEGTIGICIGEGEITCTETIGCTICCCTIICCCCATCCCAGGIGICCTE
LCGCTETTCCCTCTTCACGEACTAGAAT I TTCCACGEAATAGEACATTATCCCACETGCCTETETCCACGGCETEGETETCTIGEGCTTCTETECTCCCTTICCCCATCCCACGGETIETCCTE
FcccTcTTcccTEMIr TCACCCACTACAATTTTCCACCCAATACCACATTATCCCACCTCCCTCTCTCCACCCTCCTETCTICCETTCTETECTCCCTTCCCCATCCCACCTE CCTC
I CCCTCTTCCCTCTTCACGGACTAGAAT I TTCCACGCAATAGCACATTATCCCACGTICCCTGTCTCCAGGCTCCETGTICICGEGTTCTETCCTCCCTTICCCCATCCCACGTIGTCCTE -

CCCTGITCCCTTCTCAGGGA . - - - . - ..-.....-.. ATAGAACATTATCCCAGCGIGCCIGIGICCAGGCTGGTIGICTIGGETITCTIGTIGCTCICTTICCCCATCCCEE .- ¢
I T Gl T TR L S [ B ATRGAAGATTATCCCAGC Frciene i cerr o cncn e G e R e P n P e B e S e
CCCTETTCCCTTCTCAGGGA « « o v o oo e eeane ATAGAACATTATCCCACGICCCTGICTICCAGGCTEGTGTICTICGGETTCTEGTIGCTCICTTICCCCATCCCCEGETETCCTE
CECTETTCCCTTCTCAGEGA - - - . . - _ . _ . ____._ ATAGAAGCATTATCCCACEIGCCTETGTCCAGGCTEGTETCTIGEETTCTETECTCTICTTICCCCATCCCEEETETCCTE
EECrErrEEernEREiEEEn - o - - [ ATAGAAGATTATCCCAGGIGCCIGIGICCAGGCTGGETGETICTIGGETITICTIGIGCTCICTIICCCCATCCCEGETGETICCTE
(e o ) o e v (el v e G b e e = = = =~ = ATAGAACATTATCCCACGTIGCCTETGTCCAGECTEGTETCTIGEETTCTETECTCTICTTICCCCATCCCEEETETCCTE
EEE e w HE e E e G o o o o oo ] ATAGAAGATTATCCCACETIGCCTETGTICCACGGCTEETETICTICEETTCTETCECTCTICTTICCCCATCCCECETETCCTE
CCCTETTCCCTTCTCAGGGA « « o o o oeme e eeem o ATAGAACATTATCCCACGIGCCTIGTIGICCAGGCTEGTGTICTICGGETTCTCGTIGCTCICTTICCCCATCCCEGETETCCTC
LI T T C L CIC T G C AR GG G LA 0 ] [ ATAGAAGATTATCCCAC R e e e eIl el
CCCTETTCCCTTCTCAGGGA « « o o v oo e oean o ATAGAACATTATCCCACGICCCTGICTICCAGGCTEGTGTICTICGGETTCTEGTIGCTCICTTICCCCATCCCCGETETCCTC
CIEICIT T T CLCIC T T C LR GG S A 0 ] [ ATRGAAGATTATCCCACETIGCCTETGTICCAGGCTEETETCTGEEETTCTETECTCTICTTCCCCATCCCEEETETCCTE
EEcrEnrEEernEREiEEEn - -~ [ ATAGAAGATTIATCC EiGEc e Fr P EEEI T E R E T E R TR N EEE RN TR PP ETE TR
(el o ) o e v (el i e G e b e = = = = = = ATAGAACATTATCCCACGTIGCCTETGTCCAGECTEGTETCTIGEETTCTETECTCTICTTICCCCATCCCEEETETCCTE
CECTETTECETTETCRGEGEA - LD ATAGAAGATTATCCCAGCGEIGCCTIGIGICCAGGCCEGETGETICTIGGETTICTIGIGCTCICTICCCCATCCCEGETGETCCTE
CECTGTTCCCTTCTCAGGGA - - - . . - . _ _ . _ ___ ATAGAARGATTATCCCAGGIGCCTGTIGTICCAGGCTEGTETCTIGGETTICTETIGCTGTICTTICGCCATCECEE _TETCCTE
(CIE T T T CIC T G LA GG S LA A 0 ] 11 1 ATAGAAGATTATCCCACETIGCCTETGTICCACGCCTEETETICTIGEETTCTET CTCTICTTICCCCATCCCECETETCCTE
cccrerTcccrrercallleca. ... L L. ATAGAACATTATCCCACGICGCCTIGIGCICCAGGCTEGTGTICTICGGETTCTGTIGCTCICTTICCCCATCCCEGETETCCTC
ElE I T CICIC T LTI I T S [ ATRGAACATTATCCCACETIGCCTETGTICCAGCECTEETETCTICEETTCTETCCTCTICTITICCCCATCCCEEETETCCTE
CCCTETTCCCTTCTCAGCGGA « « o v o v oo e eeanen ATAGAACATTATCCCACGIGCCTIGIGCICCAGGCTCGTGTICTICGGETTCTGTIGCTCICTTICCCCATCCCCCGETETCCTE
CECTETTCCCTTCTCAG GA . . _ .. - _ . __ . ______ ATAGAACATTATCCCACGIGCCTETGTCCAGECTEGTETCTIGEETTCTETECTCTICTTICCCCATCCCEEETETCCTE
CECTETTECETTCETCRGEEA L ATAGAAGATTATCCCAGCEIGCCIGIGICCAGGCTEGTGETICTIGGETTICTGIGCTCICTICCCCATCCCEGETGETCCTE
CECTETTCCCTTCTCAGEGA . - . . - _ . _ _ . _ _____ ATAG GATTATCCCACGIGCCTGTGTCCAGGCTEGTETCTIGEETTCTETECTCTICTTICCC ATCCCEEETETCCTE
CECTETTCCETTCTCRCEEA - ol ATACAACATTATCCCACCTICCCTCETCTCCACCCTCCTETICTICEETTCTETCCTCTICTTICCCCATCCCECETETCCTE
CECTGTTCCCTTCTCAGGGA - - - . . - . _ _ . _ ___ ATAGAARGATTATCCCAGGIGCCTGTIGTICCAGGCTEGTETCTIGGETTICTETIGCTGICTICGCCATCECEG_TETCCTE
CIE I T T C CIC T G CLR GG G LA S ] [ L ATAGAACATTATCCCACETIGCCTETGTICCACGCCTEETETICTICGEETTCTETECTCICTIC EFEECICEE
CCCTETTCCCTTCTCAGG - Au v oo o e me e eean e ATAGAACATTATCCCACGIGCCTIGICICCAGGCTEGTGTICTICGETTCTEGTIGCTCICTTICCCCATCCCEGETETCCTC
CIEI T T T C L CIC T G C LR GG G LA 0 ] [ ATAGAACATTATCCCACETIGCCTETGTICCACGGCTEETETCTICEETTCTETCECTCTICTTICCCCATCCCECETETCCTE

Base de insergao

A localizagdo das bases de inser¢do € apresentada com um sombreado cinzento claro sobre a
base anterior. Passar o cursor sobre o sombreado cinzento apresenta a inser¢ao.
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L GEEGEGACCGEGCAGGEGCEGEEGEGEGCECAGGRACCT
1 GG AGCGAGGEGEEACCGEGCAGGEGCGEEEGEGEGCEC
L ETEEGEGCTACGETGGACGACRACCCAGTTCE
GG GGACCGCAGGCGGEGGEGGGCEGCAGGRACCET
ecceccccclBecCcEGEEEECECAGEGACCT
LGEGGGEGACCEGC CGEGEGGCEGECAGGRACCT
LG EGEGGEGACCGC oo CEEEGEGEGCECAGGACCT
L GEEGGACCEGCAGGCEGEEGGEGCECAGGRACCT
GG GGACCGCAGGCGGEGGGGCEGECAGGRACCET

AGEGEGEACCGEGCRAGECEEEEECECRAGEERACCT

Opc¢obes do visualizador de leitura

Clicar com o botao direito do rato no visualizador de leituras oferece a funcionalidade adicional
do utilizador a partir desse no Visualizador de nucledtidos.

> Novidades na v2.0

Modificar cores de leitura

As cores de leitura foram definidas para as amostras lon S5 e lllumina. Comegando em
TypeStream Visual 2.0, o utilizador consegue definir leituras, inser¢es e eliminar a sombra da
sua escolha.

Cores de leitura predefinidas para ficheiros lon S5
As leituras dos sequenciadores lon S5 apresentam a seguinte cor predefinida para leituras.

* Castanho escuro = leitura cruzada de 1 e 2 leituras

* Castanho claro = leituras de frente simples

* Azul claro = leituras invertidas Unicas

* Azul escuro = leitura cruzada de 1 e 2 leituras invertidas

Cores de leitura predefinidas para ficheiros MiSeq

A leitura de extremidade combinada MiSeq apresenta uma coloragéo predefinida adicional
para leituras.

* Verde escuro = regiao sobreposta em leituras de extremidade emparelhada
* Verde claro = lacuna entre leituras de extremidade emparelhada

* Castanho escuro = leitura cruzada de 1e 2 leituras

* Castanho claro = leituras de frente simples

* Azul claro = leituras invertidas Unicas

* Azul escuro = leitura cruzada de 1 e 2 leituras invertidas

Novas cores de leitura disponiveis

Clique com o botéo direito do rato na vista de leitura e selecione “Modify Read Colors”
(Modificar cores de leitura). Clique na barra de cores em “Customized” (Personalizado) para o
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tipo de leitura que pretende alterar. Selecione cores padrdo ou personalize as suas.
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Repor todas as cores lidas

Se depois sentir que fez um erro terrivel, clique com o botdo direito do rato nas leituras e
selecione "Reset all read colors” (Repor todas as cores de leitura). Estas regressam as
predefini¢bes.

Extrair base na area de transferéncia e ferramenta de pesquisa

Tal como a funcionalidade do mesmo nome no Nucleotide Sequence Viewer (Visualizador de
Sequéncia de Nucleotideos), sera colocada uma sequéncia especificada na area de
transferéncia e na ferramenta de pesquisa. Tem de utilizar o visualizador de nucledtidos para
definir a base inicial e repor as bases de inicio/fim. Depois de a base inicial ter sido escolhida,
pode clicar na Ultima posicdo a partir do visualizador de leituras.

Extrair bases para a area de transferéncia e utilizar BLAST online

Depois de definir a base inicial, encontre a Ultima base e selecione esta opcdo. A aplicagdo
abre uma janela do navegador que leva o utilizador para o website NCBI (National Center for
Biotechnology Information) e abre um pedido de trabalho. A pagina Web apresenta o niUmero
do pedido de trabalho e esta disponivel para que seja mais aprofundado nos dados de
sequéncia.
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- o X
6 2 https /blast nih.gov/blast/Blas - @[ semch - &

- - - - 3 NCBI Blast:1IKQN:02085:004,
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m U.S. National Library of Medicine

National Center for Biotechnology Information

BLAST ° » blastn suite » results for RID-27BZXJWE016 Home RecentResults Saved Strategies Help
Save Search Search Summary v @ How to read this report? @ BLAST Help Videos *OBack to Traditional Results Page
Job Title 11KQN:02085:00417 Filter Results
RID 27BZXJWEQL6  Search expires on01-2008:25am  Download All ¥

Organism  only top 20will appea exclude
Program BLASTN@  Citation ¥ E Y S crpes
Database e Seedetails v Type common name, binomial, taxid or group name
Query ID Icl|Query_44799 & Add organism
Description 11KQN:02085:00417 Percent Identity E value Query Coverage

Moleculetype  dna
Querylength 425

Otherreports  Distance tree of results MSA viewer @ m
Descriptions Graphic Summary Alignments Taxonomy

tw© to to

p ing significant alig Download ¥  Manage Columns ¥ Show %]

selectall 100 sequences selected GenBank  Graphics Distance tree of results
M: Total P

Er ax Tolal Query E  Per

Score Score Cover value Ident

Homo sapiens HLA-B gene for HLA class | histocompatibility antigen B alpha chain precursor, complete cds, allele: B*40-01:02.06 751 751 100% 00 99.53% LC25
. Feedback
Homo sapiens HLA-B gene for HLA class | histocompatibility antigen B alpha chain precursor, complete cds, allele: B*40:01:02:01/04 751 751 100% 00 99.53% LC25) [ Feedback [

Leia esta leitura online

Isto é semelhante a op¢do funcional anterior, mas tudo o que o utilizador precisa de fazer é
apontar o cursor para uma leitura especifica que pretende visualizar, clicar com o botéo direito
do rato e selecionar esta opgdo. A aplicagdo iré leva-lo até a pagina web NCBI como
anteriormente.

Mostrar detalhes de leitura

Estas op¢Bes abrem uma janela no bloco de notas com detalhes, incluindo o nome de leitura
gerado pelo software, posi¢des de inicio e paragem, sequéncia, correspondéncia, inser¢ao e
contagens de eliminagdo.

File Edit Format Wiew Help

1IKQN:01736:02769

Read sequence is reverse comp'\ement

Read start position index:

Read sequence:

GCCCCGCTTCATCGCAGTGGGC TACGTGGACGACACCCAGTTCGTGAGG T TCGACAGL GACGCC GLGAGTCCGAGGAAGGAGLCGCGGGLGLCATGGATAGAGC AGGAGGGGLCGGAGTATTG
GGACCGGGAGACACAGATC TCCAAGACCAACACACAG

Map CIGAR: 13=1xX1=1X20=1x1=1x25=1X86=21P%=

mapped read sequence:

GCCCCGCTTCATCGCAGTGGEGC TACGTGGACGACACCCAGTTCGTGAGGT TCGACAGC GACGCCGCGAGTCCGAGGAAGGAGLCGC GGGCGCCATGGATAGAGCAGGAGGGGCCGGAGTATTG
GGACCGGGAGACACAGATCTCCAAGACC . o v e et eiin e AACACACAG

Mapped read length: 181

Mismatch count: 5

Insertion count: 0

peletion count: O

j:tmpEADﬂ.tmp‘b(t— Notepad E@

A sequéncia de leitura mostra a sequéncia completa a medida que emergiu do sequenciador.
A sequéncia de leitura mapeada tem inserc¢ées e eliminagdes adicionadas de forma a
corresponder ao alelo de referéncia selecionado.

Mostrar leituras ordenadas por contagem base na posig¢ao base atual

Para utilizar esta opcdo, defina a opcdo de visualizacdo para "bases” para que todas as bases
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possam ser vistas. Na posicao de interesse, clique com o botdo direito do rato e selecione esta
opcdo. O exemplo abaixo foi ordenado no indice de posi¢do 21 e esté realcado. No alelo 1,
pode ver-se que as leituras que contém a base “T" sdo listadas primeiro, seguidas pela leitura
com base "C".

O alelo 2 tera as leituras ordenadas pela mesma ordem.

Consensus 1

+|B*a6-01:01 r0/0/1]

Consensus 2

UTRS-275
gatcaggacgaagtccca-
EATCAGCACGAAGTCCCLR

UTR3-2€€ UTRE-256 UTRS-24€ UTRS-22€ UTRS-22€ UTRS-21€ UTRS-2
ggccccgggoggggototoagggtotoaggotocgagggecgogteotgoartggggaggegeoag
cc@cccecclglccececTCTCACEETCTCACGECTCCCACEccC|@@eTcTccallTGGCECAGGECECAC

Info Detail Lists

[21] UTR5-264, UTR5-264

Read Depth: 128
B*40:01:02:01
Ref Base: C

C: 94.55%
T: 5.45%
B*46:01:01
Ref Base: T
T: 98.63%
G: 1.37%

Variant marker

(52)
(3)

(72)
(1)

caTcaceaccaacTCccCa -
lcaTcacerccancTCCCA .
lcaTCcarGEACGRAGICCCA .
lsaTcaceacceancTccca .
leaTcaceaccarGTCCCA .
lsaTcacerccanrcTCCCA .
lcaTcacerccancrccca.
leaTcaceaceracTccca .
lcaTcacerceancTCCCa .
lcaTCcarGEACGRAGICCCA .
lsaTcaceacceancTccca .
leaTcaceaccarGTCCCA .
lsaTcacerccanacTcCCaA .
lcaTcacerccanrcrccca.
leaTcaceaceracTccca .
lcaTcacerceancTCCCa .
lsaTcacerccrrGICCCA .
lbaTcaceaceanrcTCcCEA .
leaTcaceaccarcTCCCA .
lsaTcacerccanacTcCCaA .
joarcaccllccaacrccca.
leaTcaceaceracTccca .
lcaTcacerceancTCCCa .
lcaTCcarGEACGRAGICCCA .
leaTcaceaccancTccca .

CCTCCCCE.CCCCCCMICTCAGGCTCICACCCTCCCAGGCGCCGCCTCTICCARTCCCCAGGECGCAC
CEETCCCEEGECGEEECTCTCACGETCTCAGECTCCEAGEECCECETCTGCAATEGCECAGECECAC
GETCCCEGGECGEGEGECTCTCAGGGTCTICAGGCTCCGEAGGGCCGCGETICTIGCARTGGGEGEAGGECGCAG
EGCCCCEGEECGEEGECTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGEGCCGCETCTGCAATCEGCECAGGECECAC
EECCCCEGECEEEECTCTCAGGETCTCAGGECTCCEAGGGCCRCETCTGCAATGGERAGGECGECAG
EGCCCCEGECGEEGCTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGEGCCGCETCTGCAATEGGCAGECECA
CCCCCCCCECCCECCCTCTCAGCCGETCTCACGCTCCCAGCEGCCCECCETCTGCAATCGCECAGGCECAC
CCCCCCCEECGEE CTCTCACCGGTCTCAGCGECTCCEAGEGCCECETCTGCAATCEGCCAGECGCAC
EECCCCEGECGEEECTCTCACGGETCTCAGECTCCEAGEECCECETCTGCAATEGCEECAGECECAC
GGECCCCEGGCGEGEGECTCTCAGGGTCTICAGGCTCCGEAGGGCCGCGETICTIGCARTGGGEGEAGGECGCAG
EGCCCCEGECEEGECTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGEGCCGCETCTGCAATCEGCECAGGECECAC
EECCCCEGECEEEECTCTCAGGETCTCAGECTCCEAGGGCCRCETCTGCAATGGERAGGECGECAG
EGCCCCEGECGEGECTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGEGCCGCETCTGCAATEGCECAGGECECAC
CCCCCCCCECCCCCCTCTCAGCCETCTCACGCTCCCAGCEGCCCECCETCTGCAATCGECECAGGCECAC
CCCCCCCEECGEE CTCTCACCGGTCTCAGCGECTCCEAGEGCCECETCTGCAATCEGCCAGECGCAC
CEECCCCEGECGEEECTCTCAGCGETCTCAGECTCCEAGEECCECETCTGCAATEGCECAGECECACL
GGECCCCEGGCGEGE . [CTCTCAGGGTCTICAGGCTCCGEAGGGCCGCGETICTIGCARTGGGEGAGGECGCAG
EGCCCCEGECGECEGWTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGEGCCGCETCTGCAATEGCECAGECECAC
EECCCCEG.CGEEECTCTCAGGETCTCAGGECTCCEAGGGCCRCETCTGCAATGGERAGGECECAG
EGCCCCEGECGEGECTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGEGCCGCETCTGCAATCEGCECAGGCECAC
CCCCCCCCCECCCCCCTCTCACCGTCTCACGCTCCCAGCCGCCCECETCTCGCAATCGCECAGECECA
ECCCCCCEECGEE CTCTCACCGGTCTCAGGECTCCEAGGEGCCECETCTGCAATCEGGCCAGGECGECAC
EECCCCEGECGEEECTCTCACGGETCTCAGECTCCEAGEECCECETCTGCAATEGCECAGECECAC
GECCCCEGECGGEEECTICTCAGGETICTCAIGGECTICCEAGGEGCCECETCTIGCAATGGGEEAGECGCAG
CGCCCCCGECGEGECTCTCACGGTCTCACGECTCCEAGEGCCGCETCTGCAATCGCECAGECECAC

lcaTcaccaccaacTccca.
lcaTcacecaccracTCCCR
lcATCAGEACGAAGTCCCA
IGATCAGGACGAAGICCCA .
lcATCAGEACGAAGTCCCA
IGATCAGGACGAAGTCCCA .
lcaTcaceaccarcTCCCR
lcaTcaccaccaacTccca.
lcaTcacecaccrrcTCCCR
lcaTcacecaceAaAGTCCCA
GATCRAGGACGRAAGICCCRA .
[EATCAGEGACGAAGTCCCA
IcATCAGGACGAAGTCCCA .
lcaTcacecaccarGTCCCR
lcaTcaccaccaacTccca.
lcaTcacecaccracTCCCR
cATCAGEGACGAAGTCCCA

IcATCRGGACGRAGICCCRA .

CCTCCCCCACCGCCGCTCTCACCGTCTCACGCTCCCAGAGCCTTCETCTGCATTCGGCAGGCECAC
CCTCCCCGACGGECGCTCTCACCGTCTCAGCGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTGGGCCAGGECGCAC
EETCCCEGACGEEGCTCTCACGGGTCTCAGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTEGGEEATECECACL
GETCCCGEGACGGEGGCTCTCAGGGTCTICAGGCTCCGEAGAGCCTTIGTICTIGCATTIGGGGAGGECGCAG
EGTCCCEGACGEEGCTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTEGGCAGECGECAC
EETCCCEGACGEGECTCTCAGGGETCTCAGGECTCCEAGAGCCTTGTCTGCATTGGGERAGGECGECAG
EETCCCGGACEEE CTCTCAGGGETCTCAIGECTCCEAGAGCCTTIGTCTGCATTGEGEGEAGGECGECAC
CCTCCCCCACCCCGCTCTCAGCCGETCTCACGCTCCCAGAGCCTTCGTCTGCATTCGCECAGGCECAC
CCTCCCCCACGCECEGECTCTCACGGTCTCACGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTGGCECAGGECGCAC
CEETCCCECGACGEGECTCTCAGCGETCTCAGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTEGCEECAGECECAC
GETCCCGEGACGGEGGCTCTCAGGGTCTICAGGCTCCGEAGAGCCTTIGTICTIGCATTGGGGAGGECGCAG
EGTCCCEGACGEGEGCTCTCACGGTCTCAGGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTEGGCAGECECAC
EETCCCEGACGEGEECTCTCAGGGETCTCAGGECTCCEAGAGCCTTGTCTGCATTGGERAGGECGECAG
EGTCCCEGACGEGGCTCTCACGGTCTCAGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTEGGECAGGECECAC
CCTCCCCCACCCCGCTCTCAGCCGETCTCACGCTCCCAGAGCCTTCTCTGCATTCGCCAGGCECAC
CCETCCCCCGACGCECEGECTCTCACGGTCTCACGECTCCEACGAGCCTTETCTGCATTGGCECAGGECGCAC
EETCCCEGACGEEGECTCTCACGGEGTCTCAGECTCCEAGAGCCTTETCTGCATTEGGEEAGECECACL
GETCCCEGACGGGEECTICTICAGGGETICTICAGGCTICCGAGAGCCTTIGTICTIGCRAITTGGGEEAGECGCAG

Repor apresentacgao de leitura ordenada

Quando o utilizador terminar, esta opcéo ird definir as leituras no alinhamento original.

Registar leituras ordenadas

Se o utilizador pretender um registo das leituras ordenadas por contagem base na posicao de
interesse, selecione esta opcdo antes de reiniciar. A aplicagdo abre um ficheiro de texto no
Bloco de notas com um registo completo das leituras ordenadas nessa posicao.
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] tmpC3A1.tmp.tt - Notepad - [m] X
File Edit Format View Help
[[55] C:\OLI TSV\data\Daniel\NGS\Daniel\@49_36e680d1-aal6-4abb-825e-5338750ec884\mappedReads . bam
21

1IKQN:02157:02462 GATCAGGACGAAGTCCCA.GGTCCCGG-
CGGGGCTCTCAGGGTCTCAGGCTCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGEGGAGGCGCAGCGTTGGEGATTCCCCACTCCCAC . . . GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC . ATTTCCCACTCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAA
GCCAATCAGTGTCGCCGGGGTCCCAGTTCT. . .AAAGTqFCCA(G(AC
1TKQN: 03104 : 08469
GATCAGGACGAAGTCCCA. GGTCCCGGECGGEGCTCTCAGGGTCTCAGGCTCCGAGGECCGCGTC TGCAATGGEGAGECGCAGCGTTGGGEATTCCCCACTCCCAC. - .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCAGTGTCGCCGGGGTCCCAGTTCT. . . AAAGTCCC-ACGCAC
1TKQN: 03355: 02225
GATCAGGACGAAGTCCCA. GETCCCGGECGEEGCTCTCAGEGTCTCAGGLTCCGAGGECCGCGTCTGCAATGGEGAGGCGCAGCGTTGGGEATTCCCCACTCCCAC. « .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCAGTGTCGCCGGGETCCCAGTTCT . . . AMAGTCCCCCCGCAC
1TKQN: 88295 : 60788
GATCAGGACGAAGTCCCA. GGCCCCGGRELGGEGCTCTCAGGGTCTCAGGLTCCGAGGELCGLGTCTGCAATGGGGAGGCGCAGLGTTGGGGATTCCCCACTCLCAC. - .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCAGCGTCGCCGTGETCCCAGTTCT . . . AAA
1IKQN: 02108 : 02762
GATCAGGACGAAGTCCCA . GECCCCGGECGEGGCTCTCAGGETCTCAGGCTCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGGGEAGECGCAGCGTTGGGGATTCCCCACTCCCAC. . . GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCC
1TKQN:02141:02917 GATCAGGACGAAGTCCCA. GGCCCCEGECGEGECTCTCAGGGTCTCAGGCTCCGAGGGLCGCGTCTGCAATGGGGAGGCGCA
1TKQN: 0215808405
GATCAGGACGAAGTCCCA . GECCCCGGECGEGGCTCTCAGGETCTCAGGC TCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGGEGAGGCGCAGCGTTGGGGATTCCCCACTCCCAC. . .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGAC
1IKQN:02174:01533 GATCAGGACGAAGTCCCA. GGCCCCEGGLGEE-
CTCTCAGGGTCTCAGGCTCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGGGEAGGCGCAGCGTTGGGEATTCCCCACTCCCAC . - . GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGEGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCCC
1TKQN: 82248:01317
GATCAGGACGAAGTCCCA . GECCCCGGECGEGECTCTCAGGETCTCAGGC TCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGGEGAGECGCAGCGTTGGGGATTCCCCACTCCCAC. . .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC . ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCAGCGTCGCCGTGETCCCAGTTCT . . . AMAGTCCCCACGCACCCACCCGRACTCAGAATCTCCTCAGACGCCGAGATGCGEGTCACGGCACCCCGAACCGTCCTCCTGCTGCTCTCGGCGG . CCCTGGCCCTGACCGAGACCTGGECCG
GTGAGTGCGGE . TCGGCAGGGAAATGGCCTC
1TKQN: 02272101844
GATCAGGACGAAGTCCCA. GGCCCCGGECGGEGCTCTCAGGGTCTCAGGCTCCGAGGECCGCGTC TGCAATGGGGAGECGCAGCGTTGGGEATTCCCCACTCCCAC. - .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCAGCGTCGCCGTGETCCCAGTTCT . . . AMAGTCCCCACGCACCCACCCGGACTCAGAATCTCCTCAGACGCCGAGATGCGEGTCACGGCACCCCGAACCGTCCTCCTGCTGCTCTCRGCCG . CCCTGGCCCTGACCGAGACCTGGECCG
GTGAGTGCGGG . TCGGCAGGGAA-TGG
1IKQN:02270:02880
GATCAGGACGAAGTCCCA . GECCCCGGECGEGGCTCTCAGGETCTCAGGCTCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGGEEAGGCGCAGCGTTGGGGATTCCCCACTCCCAC. . .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC . ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCA
1TKQN:02413:01832  GATCAGGACGAAGTCCCA. GGCCCCGGGCGGEGCTCTCAGGGTCTCAGGCTCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGGGGAGGCGCAGCGTTGEGGATTCC
1TKQN: 02451: 01573
GATCAGGACGAAGTCCCA. GGCCCCGGRELGGEGCTCTCAGGGTCTCAGGLTCCGAGGELCGLGTCTGCAATGGGGAGGCGCAGLGTTGGGGATTCCCCACTCLCAC. - .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCAGCGTCGCCGTGETCCCAGTTCT . . . AMAGTCCCCACGCACCCACCCGRACTCAGAATCTCCTCAGACGCCGAGATGCGEGTCACGGCACCCCGAACCGTCCTCCTGCTGCTCTCRGCGG . CCCTGGCCCTGACCGAGACCTGGECCG
GTGAGTGCGGE . TCGGLAGGGAAATGGCCTCTGTGGGEGAG
1TKQN: 02085 : 00417
GATCAGGACGAAGTCCCA . GECCCCGGECGEGGCTCTCAGGETCTCAGGC TCCGAGGGCCGCGTCTGCAATGGEEAGECGCAGCGTTGGGGATTCCCCACTCCCAC. . .GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGGGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC. ATTTCCCAC
TCCCATTGGGTGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAATCAGCGTCGCCGTGGTCCCAGTTCT. . . AAAGTCCCCACGCACCCACCCGGACTCAGAATCTCCTCAGACGCCGAGATGLGGGTCACGGCACCCCGAACCGTCCTCCTGLTGLTCTCGGCGE. CCCTGGLCCTGACCGAGACCTGGGLCG
GTGAGTGCGGG . TCGGCAGGBANTGGCCTCTGTGGGGAG
1IKQN: 02646:00869 GATCAGGACGAAGTCCCA.GGCCCCEGGCGEE-
CTCTCAGGGTCTCAGGCTCCGAGGGECCGCGTCTGCANTGGGEAGGCGCAGCGTTGGGGATTCCCCACTCCCAC . - . GAGTTTCACTTCTTCTCCCAACCTATGTCGEGTCCTTCTTCCAGGATACTCGTGACGCGTCCCC . ATTTCCCACTCCCATTGGETGTCGGGTGTCTAGAGAAGCCAA
TCAGCGTCGCCGTGGTCCCAGTTCT .. . AMAGTCCCCACGCACCCACCCGRACTCAGAATCTCCTCAGACGCCGAGATGCGGGTCACGG
1IKQN:02699:03116
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S Co—
- [0 splicesite 02212020 ALL-TIL013.01 33701 NGS Vayne  PROCESSED (2212020
ossion O TSv_20200220163917 02202020 | ALLTIL 013 01 33701 NGS Vayne  FINISHED 02202020
Status: = O] PACio_728-20200224100745 02242020 Packio-NXT_001_00 33701 NGS Vayne  PROCESSED (02242020
»g;r: ssge ENH:H @m O Nllish 221200 ALLTIL0T3.01 33701 NGS Vayre  FINISHED 02242020
[ Sw29.B3_Exon_1.V34 to V36_HL 02262020 ALLTIL 07301 33701 NGS 1 02262020
O uniformity 212020 | ALLTIL 013 01 33701 NGS VWayne  PROCESSED 02212020
O Besenn 0212020 ALLT1L_013 01 33701 NGS Wayre  PROCESSED (02212020
O nincy 2212020 ALL-TIL013 01 33701 NGS Vayne  PROCESSED (2212020
Required: Carefully review all HLA Typing and data in all reports for accuracy.
< >
| UserName: |1 [Server Name: | (local]\FUSION_SQLT4EXP | | Database Name: | 152002200220 | [ver | 200

Existem duas categorias de relatérios.
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NGS& Specialty
MNGS Custorn Report
Genotype Summary (pdf)
Genotype Summary Health (.csv)
Genotype Summary Table (.csv)
PACEic Genotype Summary (.pdf)

I_II_II_I‘

= 4

NGS

Patient
Donor I
Session:

Sample

Specifici

Test Dat

Specialty

XML Report

Thai Export V3

ABMDR

CMDP (17 Loci)

Allele Group Frequency

Allele Group Frequency Extended (MMOP code only)
Australia Report

Australia Report - Perth

FASTA Report

1B

Session

Mot

|12/ 6/2019  ~[ ~[12/20/2019 ~|

| ST

> Novidades na v2.0

Para qualquer relatorio, o utilizador tem a opgdo de assinalar amostras para as quais sdo
necessarios mais testes (More Tests Needed). Existem trés opgdes para inclusdo.

Mare Tests MNeeded

D ves ine (oAl

PR

Terdo impacto na grelha da seguinte forma:

‘Ei} ﬁ _ Q ='1§ ey H Relatdrios basicos para todos os dados lon S5,

MiSeq ou PACBio.

Relatérios de especialidade para
recuperacdo de dados especificos.

"Yes” (Sim) — todas as amostras de sessées selecionadas marcadas como "More

Test” (Mais teste) durante a anélise serdo apresentadas na grelha.

"No” (N&do) — todas as amostras de sessdes selecionadas marcadas como “More

Test” (Mais teste) durante a andlise NAO serdo apresentadas na grelha.

"All" (Tudo) — todas as amostras da sessao selecionada serdo apresentadas na

grelha, independentemente de serem marcadas para mais testes.

O utilizador seleciona entdo sessdes/amostras para inclusdo nos relatérios da forma habitual.
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Relatdrios basicos
Ficheiro .pdf de resumo do genétipo

Para criar um relatério em PDF, clique em NGS e selecione Genotype Summary (Resumo do
gendtipo) (.pdf).

1. Selecione as sessdes que deseja incluir no relatério.

Includ 7| Session | Test Date 7| Catalog ID 7| IMGT | Product Type 7| User 7| Session Status 7| Session Date 7|
TSV_55_10.164.84.167_432
[ TSV 2019010133605 0170872013 ALL-11LX_002_03 33301 NGS 1 PROCESSED 010872013
[ TSV 20190108133726 0170872018 ALL-11LX_002_03 33301 NGS 1 PROCESSED 010872013
[ TSV 2019010133758 0U0B2019  ALL-110 002 03 33301 NGS 1 PROCESSED  01/08/72013

2. Clique em View Report (Ver relatério)

O pdf é criado. O relatério apresenta o seguinte:

* ID da amostra, codigo de barras, nome da sessao

* Versdo do TypeStream Visual, versdo da biblioteca IMGT, catalogo utilizado
* Data e utilizador de andlise e confirmacéo

*» Caminho para ficheiro em bruto

* Atribuicdo final conforme guardada pelo utilizador

* Genotipagem (incluindo ambiguidades)

* Estatisticas por cddigo de barras e locus

* Parametros de anélise

» Comentarios do sistema e do utilizador

Ao clicar em “Export Report” (Exportar relatério) na pagina de relatérios, ird ignorar a fase de
pré-visualizacdo e abrir diretamente uma pagina de navegagdo onde pode nomear e guardar o
seu relatério, quer no caminho do ficheiro definido em General Settings (Definicdes gerais)
quer numa localizagdo separada da sua escolha.

Tabela de resumo do genétipo.csv

Para criar um relatério .csv de resumo do gendtipo, clique em NGS e selecione a Genotype
Summary Table (Tabela de resumo do gendtipo) (.csv).

» Selecione sessées da grelha de sessdo.
» Clique em Export Report (Exportar relatorio)

O relatorio CSV é criado. Ser-lhe-a pedido que introduza um nome de relatério e depois
guarde. Tem a opcdo de navegar para uma pasta diferente para guardar o relatério.

* A atribuigdo final é apresentada com o nUmero de campos selecionados,
bem como com a nomenclatura completa.

* Nome da sessdo, cddigo de barras da ID da amostra, Locus

* Valores K/N/I por alelo

* Nome e data para andlise e confirmacdo

* NUmero de ambiguidades
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* Possivel atribuicao de alelos e cadeia g/
* Definicdo final de atribuicéo

> Novidades na v2.0

Apresentagdo de comentarios do utilizador para cada locus

Saude do resumo do genétipo .csv

O relatorio de Sadde do Resumo do Gendtipo (.csv) € uma compilagdo das estatisticas de
salde dos separadores de Coverage Stats (Estatisticas de cobertura) e Health Stats (Estatisticas
de saude) na pagina de andlise.

o

High
Null  Backgrou Ambig{
Sample Allele Key Exon Exon Unexpected Mismatch Homozygous Breakin Allele ndin Count
Session Name D Barcode Locus Uniformity Balance Coverage Mismatches  Linkage in Intron Result Phase Result Exon Alleleld
TSV_20200313153923 eenie 49 A Pass Pass Fail Pass Pass Pass Pass Fail Pass Pass 1 4
TSV_20200313153923 eenie 49 B Pass Pass Pass Pass Pass Fail Pass Pass Pass Fail 2¢F
TSV_20200313153923 eenie 49 [ Pass Pass Pass Pass Pass Pass Pass Pass Pass Pass 14

High High
High High BackGround High BackGround
sckgrou Ambiguity Background Non Ambiguity Background Non Exon2 Exon2 Exon3 Exon3 Exon4 Exon4d
din Count Count  Homopolymer  Count Count Homopolymer  Min Max Min Max Min Min
Exon Allele1l Allelel  CountAllelel  Allele2 Allele2  CountAllele2 Depth Depth Depth Depth Depth Depth
Pass 1 4 4 1 6 4 44 133 81 172 193 330
Fail 2 7 7 1 8 6 60 124 89 207 226 325
Pass 1 8 6 ) ! 8 7 80 163 90 211 310 418

> Novidades na v2.0

O utilizador pode incluir Ex6es Nao Chave (Include Non-Key Exons) assinalando a caixa de
verificacdo antes de exportar o relatorio.

[ indude Mon Key Exons
ReportOptions

Name: Genotype Summary Health (.csv)

Quando for selecionado, o relatério ira incluir colunas Min Depth e Max Depth (Profundidade
Min. e Max.) para todos os exdes.

|
Exonl Exonl Exon2 Exon2 Exon3 Exon3 Exond4 Exon4 Exon3 Exon5 Exon6 Exon6 Exon7 Exon7 Exon8 Exon@
Min Max Min Max Min Max Min Max Min Max Min Max Min Max Min Max
Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth Depth

4 163 189 a4 133 81 172 193 330 218 269 369 393 356 385 347 347

6 122 143 60 124 39 207 226 325 181 244 267 306 242 289

7 157 192 80 163 S0 211 310 418 343 369 387 416 378 405 504 514

3 o o 543 700 911 1789 o 137 o o o o

5 0 0 128 168 529 687 o 53 o o o o

Relatério personalizado NGS

O utilizador pode criar um relatério personalizado para se adequar as necessidades do
laboratorio. TypeStream Visual pode manter varios modelos de relatorio com designacao
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Unica prontos a utilizar em qualquer altura. Os dados para inclusdo podem ser selecionados
individualmente ou por grupos Genotipagem, Informacdo de sesséo e Informacédo do doente.

& MGS Custem Report

TypeStream Visual

Type or enter the report name™:

D DCN, Hospital, Division
] Doner Info
D Typing Info

[ check Al || unGheck Al

[ Allele Pairs Assignment
[ Suggested Allele Pairs
] Final Type Assignment

| Check Al || UnCheck Al |

"VIGNE LAMBDA © 0 @

[ System Comments
[ User Comments
] Nomenclature / IMGT

[ creck A || uncheck an |

[] Sero Assignment [ Assignment Summary
[ Suggested Sero
] Locus Comments [ | Sequence

[ Lab Information

07 Aeproved By
O Pat!ent 1D, Name (REQUIRED for this group) Sample ID/Local ID “ heck Al
[] Project Type [] Barcode
] ssn [] Sample Session Info
[ Ethniicity, DOB. Gender [] Sample Source
D Disease, Status, Blood, Transplant Type [] Saved/Confimed Info Delete
[] Address. Phone, Email [] More Testing Needed
] Spouse, Emg. Contact, Employer [ False Rxns/Ambiguity Exists

> Novidades na v2.0

Apenas para relatérios personalizados NGS, o utilizador tem a capacidade de selecionar que
loci a incluir no relatério. Depois de selecionar o relatério personalizado NGS a partir do menu
de ficheiro, 0 ecrad tem uma caixa de texto de adicdo e um botdo de pesquisa imediatamente
acima do botdo "View Report” (Ver relatério).

Lu-c:us:|

| View Report || Export Report

Clicar no botdo de pesquisa faz aparecer o ecra de selecdo Locus.

TypeStream Visual

Oa [ bRB1 ] oPB1
Os [] DRB345 ] DaAt
Oc [ pas1 ] pPA1

==

"VJONE LAMBDA ® ® ®

Selecione os loci que gostaria de incluir e clique em OK. Os loci selecionados aparecerdo no

painel Locus:..
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Locus : |A,C,DRB345,0PB1,DPA1 |- |

Se este campo for deixado em branco, o software é predefinido para incluir todos os loci no
relatorio.

> Novidades na v2.0

As informacoes de tipagem final serdo apresentadas num formato em grelha semelhante a do
Resumo do Gendtipo (.pdf).

Final Assignment:
Locus Allele Assisnmant Final Assismmat Semo Saved By |Confirmed By User Commants
A A*02:10 A*11:0201 A*2:10 A*11:0201 A210 ALL Dramial, T, 037177202
031772028
B B+40:01:02:01 E+40:01:02004001:02:04 B40 B4 Diznizl, T1.03/17/ 2020
B*2§:0101B+40:01:02:04 B*46:01:01 E+4601:01 03172020
C C*+07:02:01:15 C*08:01:01:01 C*07:02:01:15 C*08:01:01:01 (Cwr 7 el Diamicl, T1, 037177202
03172020
DEE1 DRE1408030201 DRE1+08:03:02 DRE1*09:01:02 DRS DRO Danisl, T7.03/17/2020
DEB1*09401:0201VDEEI*08:03:02:02 031772020
DEB1*0901:0201
DEE345 | DRBE4+01:03:02 DEB4+010302 DRE4*01:03:02 DRB4+(1 0302 [DF53 DRS3 Damiel, TT,03/17/ 202
031772020
DQBl DQB1*03:03:02:02 DQBI*03:0302/03:398 DQE D086 Daniel, T1.03/17/2020
DQBI*060 10101 DQBI*033528 DQB1*046:01401 03172020
DOB1*06:01:0101
DFBI DPE1*135-01 DPB1*83401 DPB1*133:01 DPBI*83401 DPw-DPw- | Diamial, Twa of more vatiants czonat be
03172020 phased
Mismatch{ss) in anintron
Two o mose variants cannot be
phased
Mfizmatchies) in znintran

Resumo do Genétipo da PACBio.pdf

Quando esta opcao é selecionada a partir do menu suspenso, apenas as sessdes PACBio serdo
apresentadas no ecra para selecao.

Consulte a seccdo “Resumo do gendtipo.pdf” acima para obter a descricdo da funcionalidade
completa para este relatorio.

Relatdrios de especialidade

Relatério XML de resumo do genétipo

Para criar um relatério XML, clique em Specialty (Especialidade) e selecione XML Report
(Relatdrio XML).
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MGS Ig.;::var:ial‘u:_r,r
e XML Report
LI Thai Export V3
Session: AEMDR i
Sample CMDP (11 Leci) N
Allele Group Frequency
Allele Group Frequency Extended (MMDP code only)
Specifici Australia Report
Australia Report - Perth
Test Dat
FASTA Report
|Secsinn [ amntnan [l atatnan I | kb

Selecione o Lab Code (Codigo laboratorial) pretendido a partir do menu suspenso.

ReportOptions
Mame: XML Report
Lab Code: |LDX

Project: A01

S5P

SEssions Samnles

Selecione sessdes para incluir como explicado acima.
Clique em Export Report (Exportar relatério)

O relatorio XML é criado. Ser-lhe-a pedido que introduza um nome de relatério e depois
guarde. Tem a opcdo de navegar para uma pasta diferente para guardar o relatério.

Tenha em atencdo que a sessdo deve ser guardada com um tipo atribuido final antes do
Relatério XML (xml) poder ser executado.

A ilustracdo abaixo mostra a primeira parte do ficheiro.xml apresentado no Notepad ++. Os
esquemas sdo apresentados claramente juntamente com o Nome do projeto, nome da
amostra e codigo de barras, nome e nimero da versdo da aplicagcao TypeStream Visual, versao
da biblioteca IMGT utilizada e dados adicionais conforme necessario.

Tome nota do seguinte:

1. A'ID do centro de relatérios sera apresentada como trés digitos. Se o cédigo
laboratorial real for mais longo, sera truncado. Se o cddigo laboratorial real for curto,
o restante sera preenchido com “0" a direita.

2. Se o0 método recolhido ndo estiver incluido na informacdo da sesséo original, sera
inserido por defeito "BUCCAL SWAB" (ESFREGACO BOCAL).
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Tehange o £3| B S5Lognatt €3 Hrulord xm E3

<2aml velzsion=v

: . .0.1" project-nams="A Carrel" xmlns="http://schemas.nmd spee/hm1/1.0.1"
><property name="TypeStream" valus="2.0.0.27232" /><hmlid r. 2.16.840.1.113883.3.1470" sxtension="hm1-20200224101500" /><reporting-center
reporting-center-id="LDX" /><sample id=" STy ="bareode" valus="S5" /><collection-method>BUCCAL SWAB
</collection-method><typing gene—family=" 12020-02-21"><allele— asslgnment date=12020-02-21" allele-db="IMGT/HLA" allele-version=
"3.37.0.1"><haploid locus="HLA-A" msthod: LA-A" method="DNA" type="11:01:01:01" /><haploid locus=
"HLA-A" method="DNA" type: :23" /><haploid locus="HLA-A" method="DNA" type="11:61" />
<haploid locus="HLA-A" me NA" type=n11:75" /><haploid locus="HLA-A" method="DNA" type=
"11:192 /><haplc|1d locus; LA-A" method="DNA" type="11:272Q" /><haploid loc LA-A"
><haploid loc /><haploid

NA" type="02:558" /><haploid loc:
06" /><glstring>
08/HLA-A*02:398/HLA-A*02: 473 /HLA-A%02: 474/HLA-A*02: 558 /HLA-A*02: 06: 01:03/HLA~

3" /><haploid
:01:01/HLA-A*0

start="45" end=

"725" phase-set "true"><sequence>

</ </ ~block’ ~block —sequence-id="Ref1" start="36" end="788" phase-set="2" continuity=
"true"><sequence>

7 </ —block: lock. cequence—id="Ref2" start=r791v end=
"2045" phase—set="1" continuity="true"><sequence>

Relatério de especialidade do CMDP (11 Loci)

Para criar um relatorio de especialidade do CMDP (Chinese Marrow Donor Program), na pagina
de relatorios, selecione Specialty (Especialidade) e selecione “"CMDP (11 loci)”. Selecione
sessdo(Bes) para incluir conforme explicado acima.

Clique em Export Report (Exportar relatério). O relatério é criado no formato Microsoft Excel.
Ser-lhe-a pedido que introduza um nome de relatério e depois guarde. Tem a opcao de
navegar para uma pasta diferente para guardar o relatério.

O relatorio de especialidade do CMDP contém o seguinte por locus/amostra:

* Nome da amostra

* Codigo de alelo atribuido

* Possiveis pares de alelos

* Definicdo de cddigo

* Serologia atribuida

* Pares de alelos atribuidos

» Utilizador que aprovou e confirmou o locus e data

* Resolucao

» Comentarios do utilizador e da amostra de utilizadores

Tenha em atencdo que a coluna "Resolution” (Resolucdo) esta vazia por predefinicdo. O
utilizador pode preencher manualmente o valor da resolugdo e guardar.

Relatoério de especialidade da Australia

Para criar Relatério de Especialidade da Australia, selecione Specialty (Especialidade) e Select
Australia Report (Selecionar relatério Australia). Selecione sessado(&es) para incluir conforme
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explicado acima. Clique em Export Report (Exportar relatorio).

* Sera gerado um relatério.csv separado para cada sessdo,
independentemente do numero selecionado.

* Cada titulo do relatério ira seguir a convengdo de nomenclatura
"TSVExport_[nome da sessdo]_[data].csv”

* O gendtipo final e o cddigo final do alelo serdo apresentados sem
designacao de locus ou "*" e apenas serdo apresentados nos campos
selecionados. Para 0 DRB345, o visor sera "3*xx.xx,” “4*xx.xx" € "5*xx.xx"
respetivamente.

* Recomenda-se que abra este relatorio num leitor de texto, como Notepad
ou Notepad++.

* Se pretender efetuar ajustes e executar novamente o relatério, tenha em
atencdo que o mesmo ira substituir a primeira copia, se for reexecutado na
mesma data. Para manter ambas as copias, mude o nome do primeiro antes
de executar o segundo.

* O relatorio de especialidade Australia contém o seguinte por locus/amostra:

Session Name (Nome Sample ID (ID da amostra)
da sessdo)
ID do doente Barcode (Cédigo de barras)
Locus Data e utilizador da analise
Comentarios do Atribuicdo de codigo de alelo para
utilizador do cada alelo
locus
Atribuicéo final para Data de confirmacéo e utilizador
cada alelo
Comentarios gerais
do utilizador

> Novidades na v2.0
Relatorio Australia - Perth

Para criar relatério da Australia-Perth, selecione Specialty (Especialidade) e Select Australia
Report-Perth (Selecionar relatério Australia-Perth). Selecione sessdo(&es) para incluir conforme
explicado acima. Clique em Export Report (Exportar relatorio).

* Sera gerado um relatério.csv separado para cada sessdo,
independentemente do numero selecionado.

* Cada titulo do relatério ira seguir a convengdo de nomenclatura
“AustraliReportPerth_TSVExport_[nome sessao]_[data].csv”

* Visualize o primeiro digito do alelo 1 para a coluna Allele_B1 (Alelo_B1) e 0
primeiro digito do alelo 2 para a coluna Allele_B2 (Alelo_B2).

* Visualize os possiveis pares de alelos do Alelo 1 para alelos de alelos
possiveis de Allele_S1 e Alelo 2 para Allele_S2.

Relacionado com o Relatdrio Australia, no relatério Perth cada linha representa um genoétipo
para uma amostra. Se a amostra tiver dois genétipos, cada linha tem uma linha de gendtipo.
Se o Consenso_1 ou o Consenso_2 contiver um valor “N” para uma base que ndo esta
abrangida, o “N” é substituido por um espaco.
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Mismatch Mismatch_n Mismatc <
sampleid Library _key_exo on_key_exo h_introns £
barcode name  locus Date file Allele_B1 Allele_B2 Allele_S1 ns_allelel ns allelel _allelel Allele S
S5 Sample13 A 3.37.0.1 THX1138 2 11 02:06:01:01 or 02:06:01:02 0 0 0 11:01:013
S5 Sample13 B 3.37.0.1 THX1138 13 27 13:01:01:01 or 13:01:01:02 0 0 0 27:030r2;
S5 Sample13 C 3.37.0.1 THX1138 4 12 04:03:01:01 or 04:107 or 0 0 0 0* 12:02:024
S5 Samplel3 DRB 3.37.0.1 THX1138 11 3 11:01:35 or 11:31 or 12:01 [ o 0 03:06 or G,
S5 Samplel3 DRB3 3.37.0.1 THX1138 3 03:01:03:01 or 03:01:03:02 0 o 0 <
S5 Sample13 DRBS 3.37.0.1 THX1138 1 1:02 0 0 0
S5 Sample13 DQB 3.37.0.1 THX1138 3 5 03:01:01:12 or 03:01:08 or [ 0 0 05:01:03 o;
S5 Sample13 DPA 3.37.0.1 THX1138 2 2 02:01:01:01 or 02:01:01:0€ 0 0 1 02:02:02:03
S5 Samplel3 DPB 3.37.0.1 THX1138 5 107 05:01:01:01 or 05:01:01:02 [ 0 0 107:01 t{F
S5 Samplel3 DPB 3.37.0.1 THX1138 1034 112 1034:01 or 107:01 or 117:C [ o 1 112:01 oy
S5 Samplel13 DPB 3.37.0.1 THX1138 206 206 206:01 or 438:01 or 519:01 0 0 0* 206:01 [
Mismatch_
‘ismatc Mismatch_ non_key_e Mismatch_
.introns key_exons xons_allel introns_all
allelel Allele_S2 _allele2 e ele2 NMDP1 NMDP2 G1 G2 Consensus_1 Consensus_2
0 11:01:01:01 or 11:01:01:04 0 0 0 02:XX1 11:XX2 CAG
0 27:03 or 27:04:01 or 27:05:( 0 0 0* 13:XX1 27:XX2
0* 12:02:02:01 or 12:02:02:03 0 0 0* 04:XX1 12:XX2 TTATTTTGCTGI TTATTTTGCTGGATGTA(
0 03:06 or 03:07:01 or 03:10 ¢ 0 0 0* 03:)()(1/08:){11:CWA/IZ.b(XZ/IB:AVU/ll:EH.
0 3:01
0 1:02
[ 05:01:03 or 05:01:05 or 05:( 0 0 0 03:XX1 05:XX2
1 02:02:02:01 or 02:02:02:02 0 0 0 02:01:01/02 02:02:02/02:14
0 107:01 or 117:01 or 13:01:0 0 0 0 206:01:00 206:01/438:01/519:01/609:01/9
1 112:01 or 333:01 or 563:01 o 0 0 206:01:00 206:01/438:01/519:01/609:01/9
0* 206:01 or 438:01 or 519:01 0 0 0* 206:01:00 206:01/438:01/519:01/609:01/9

Relatério de especialidade de exportagao tailandesa V3

O relatorio de especialidade tailandesa exporta dados para uma Unica amostra ou varias
amostras num ficheiro de texto. Cada amostra ocupa uma Unica linha no ficheiro. O primeiro
"campo"” indica um descritor padrdo com metadados mesclados a seguir.

7] HLACLASS1_20190424.txt - Notepad - o x
File Edit Format View Help
LBSHCL1_AG3LABPO@153803 FamilyID2 20190416D29:02P 31:01P D15:01P 44:03P
D@83:@3P 16:01P
LBSWCL1_AG3LABBBBAD5146 FamilyID3 20198415030:02:01G 68:01:02G D18:@1:81G 35:03:01G
De4:01:016 @5:01:01G
LBSHCL1_AG3LABBORADS251 2019041500201 30:02 DB7:02 28:01
De7:02 @7:18
LBSWCL1_AG3LABDCNAD8149 FamilyID1 20192416D82:01 23:01 D15:17 44:03
De4:el @5:01
"] HLACLASS?_20190424.txt - Notepad - o x
File Edit Format View Help
LBSWCL2_AG3LABGAP153803 FamilyID2 20196416D04: 4P 13:61P DB2:02P DO1:81P
De1:e3pP 02:02P De4:02P 19:01P D01:03P
03:01P D03:62P 06:03P
LBSWCL2_AG3LAB@OPADS146 FamilyID3 20190415D03:01:01G 12:01:016 D62:02:016 02:02:01G
D@1:03:016 01:03:01G D62:02:016 04:01:016 005:61:01G
05:01:01G D02:61:016 03:01:01G
LBSWCL2_AG3LAB@OOADS251 20190415D03: 01 04:07 De2:02 DO1:03
D@1:63 02:01 003:03
05:01 DB2:61 93:XX1
LBSWCL2_AG3LABDCNADB149 FamilyID1 20190416D03:01 e3:01 De2:02 @2:02
D01:63 02:01 D34:81 162:01 D05:01
05:01 D02:01 02:01 |

No exemplo acima, encontre o seguinte:

"LBSWCL1-AG3" para classe | e "LBSWCL2-AG3" para classe |l

Primeiras trés letras do cédigo laboratorial ou exibe ‘000 se nenhuma

Primeiras trés letras de DCN como apresentado na janela de gestdo de amostras
ou exibe '000" se nenhuma

Sample ID (ID da amostra)

Family ID (ID da familia)

Data da analise — "20190416", em exemplo.

Cédigo de alelo para todos os alelos de Classe | ou Classe Il com “D" constante
como separador para cada locus.
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NOTA: o nome do ficheiro é gerado automaticamente pelo software. Deve ter-se cuidado para
ndo escrever em demasia um ficheiro guardado no mesmo dia.

Relatério de especialidade ABMDR

Para criar um relatorio de especialidade ABMDR, a partir da pagina de relatorios, selecione
Specialty (Especialidade) e selecione "ABMDR". Selecione sessdo(des) para incluir conforme

explicado acima.

Clique em Export Report (Exportar relatério). O relatério é criado em formato.xml. Ser-lhe-4
pedido que introduza um nome de relatorio e depois guarde. Tem a opgao de navegar para
uma pasta diferente para guardar o relatério.

Para ser incluido neste relatério, as amostras tém de ser guardadas com o cddigo de alelo final.

Tﬁrmwxm\m]

1 otn b L R

11 <haploid locus="DPA1"
12 <haploid locus="DPA1"
13 <haploid locus="DPB1"
4 <haploid locus="DPB1"
5 <haploid locus="DQA1"
16 <haploid locus="DQA1"

<sample center-code="090"

<interpretation date="20190109":

<haploid locus="A" method="D" type="03:01:01:01"/>
<haploid locus="A" method="D" type="03:01:01:01"/>
<haploid locus="BPR" method="D" type="53:01F"/>

B <haploid locus="BPR" method="D" type="53:01P"/>

9 <haploid locus="C" method="D" type="04:01
10 <haploid locus="C" method="D" type="04:01:
type="01:
type="02:
type="01:
type="02:
type="01:
tyvpe="01:
Type="03:
X"

method="D"
method="D"
method="D"
method="D"
method="D"
method="D"

1 <haploid locus="DQB1" method="D"
18 <haploid locus="DQB1" method="D"
19 <haploid locus="DRB1" method="D"
20 <haploid locus="DRB1" method="D"
21 <haploid locus="DRB3" method="D"
22 <haploid locus="DRB3" method="D"
23 F</interpretation>

24 F</hla-typing></sample>

25 L</project> </hml>

id="sampleid">

type="12

type="11:
type="13:
type="01:
type="02:

<hml wversion="0.2"><project name="LAB"> <reporting-center code="labcode"/>
<hla-typing>

:01:11/04:01:01:14"/>

01:11/04:01:01:14"/>

03:01G"/>

01:01G"/>
01:01:01/01:01:01:02/01:01:01:03"/>
01:02:08"/>

02:01:03"/>

03:01:02"/>

BGCWT" />

01:02"/>

01:01:01"/>
01:02:02"/>
02:01:02"/>

O exemplo acima contém o seguinte:

"LAB" — nome do projeto codificado
Cddigo do centro de amostras — codificado com cédigo de barras para 090"
ID da amostra conforme existiu ou introduzida quando a sessdo foi criada.

A data em que a amostra foi analisada (“interpretacao”).

Ordem de locus - A, B, C, DPA1, DPB1, DQAT1, DQB1, DRB1, DRB345

Atribuicdes de codigos de alelos.
Para alelos cujo codigo é representado por “XX1” (por exemplo,), o software

deve incluir apenas “XX" neste relatério e omitir o nimero.
O locus B aparece como “BPR”

> Novidades na v2.0

Relatério de frequéncia do grupo de alelos

Esta opgdo gera um relatério.pdf que representa a frequéncia de cada um dos loci ao nivel de
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dois campos. A visualizagdo grafica representa # of Detected Alleles (nimero de alelos
detetados), Phenotype Frequency (Frequéncia de fendtipo) e Genotype Frequency (Frequéncia
de gendtipos).

Allele Group Frequency
HLA A Alleles Frequency
# of Detected Alleks
AL 1 04000 e
A2 3 06000 03673
Am3 1 02000 01036
A1l 0 2,000 00000
A3 [ 2.000 00000
A4 0 Q0000 Q0000
AnE o 0.0000 00000
A8 1 02000 01055
A% 1 02000 01056
AT 0 2,000 00000
As3L [ 2.000 00000
A3 0 Q0000 Q0000
A3 0 2,000 00000
At [ 2.000 00000
A3 0 Q0000 Q0000
e [ 0.0000 Q0000
A6 1 02000 01055
A [ 2.000 00000
A 1 02000 01056
A4 o 0.0000 00000
As0 [ 2.000 00000
-
4
P
i
o
3 A ~~ >
H
3 & > -3
L1

Oot 14, 201% TypeSweam Vissal 10.7.27132-IVD & EU ealy. UEA and Casada: For Ressarch Use iy Nat Page 1of 11

> Novidades na v2.0

Frequéncia do grupo de alelos expandida (apenas cédigo NMDP)

Esta opgdo gera um relatério.pdf que prolonga a funcionalidade do relatério de frequéncia do
grupo de alelos apenas para a distribuicdo do cédigo NMDP. A visualizagdo gréfica representa
# of Detected Alleles (niUmero de alelos detetados), Phenotype Frequency (Frequéncia de
fendtipo) e Genotype Frequency (Frequéncia de gendtipos).
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-

HLA A Alleles Frequency

# of Detected Alleks Phenotype frequency Genotype frequency
Number Of Samples. 5
0-2000

0.2000

Allele Group
Number of ELAA. 9

0.1056
0.1056
0.2254
0.1056
0.1056
0.1056
0.1056
0.1056
0.1056

2

1
1
1
1
1
1
1
1

AHEEEE

#af Detecred Alle Aliie

LL1
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> Novidades na v2.0
Relatorio FASTA

O relatério FASTA gera sequéncias para todas as amostras de uma sessdo no formato .fasta.

D LD 00 =] Oy U0 o o o

F

>00% | TERODG6S|R|001 |consensus 1|A*¥26:01:01:01)total base 3851

CAGGAGCAGAGGEETCAGGGCGRAAGT CCCAGGECCCCAGGCETGECTCTCAGGETCTCAGGCCCCGRAAGGCGETATATGE
ATTGGEGEAGTCCCAGCCTTGGEGATTCCCCARACTCCGCAGTTTCTTTTCTCCCTCTCCCARCCTATGTAGGGTCCTTCTT
CCTGGATACTCACGRACGCGEACCCAGTTCTCACTCCCATTGGETGTCGGETTTCCAGAGRAGCCAATCAGTGTCGETCGLG
GTCECEETTCTARAGTCCGCACGCACCCACCGEGACTCAGATTCTCCCC L AGACGCCEGAGGATGGCCEGTCATGECECCCT
GRACCCTCGTCCTGCTACTCTCGGGEGCCCTGECCCTGACCCAGACCTGGEGECGEGE . TEGAGTGCGEEETCGEEAGGERARAT
GGCCTCTGTGEGEAGRAGCARAGGGECCCECCCEELGEEEECECAGGACCCEEEAAGCCGCGCCTEEAGGAGGETCEGGELGE
GGTCTCAGCCACTCCTCGCCCCCAGG . CTCCC L ACTCCATGAGGTATTTCTACACCTCCGTGTCCC. . . .. GGCCCGGLT
GCGGEGGEAGCC. . . .CCGCTTCATCGCCETGEGEC . & i st e e e e e e e e e e e m s TRACGTGGAC. . . .GACACG.CAGT
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Gestao de dados

Para gerir os seus dados ao nivel da sessao, utilize a opgdo Data (Dados) no menu principal do
TypeStream Visual. Quando seleciona o menu principal Data (Dados), é apresentada a janela
Manage Data (Gerir dados). A partir desta janela, o utilizador pode gerir ficheiros de sesséo,
eliminar ou arquivar sessoes.

Janela de gestao de dados

E possivel pesquisar sessées especificas com base em critérios multiplos:

* Nome da sessao

* Sample ID (ID da amostra)

* Patient/Donor ID (ID do doente/dador)
* Family ID (ID da familia)

* Session Status (Estado da sessao)

* Catalog Type (Tipo de catalogo)

* Catalog ID (ID de catalogo)

* Test Date (Data de teste)

* Session Date (Data da sessao)

* Estado do arquivo
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P TypeStream™ Visual (VD in EU only. USA and Canada: For Research Use Only. Not for use in diagnostic procedures.) - o X
AnalyzeData Reports Data Sample Patientinfo Profile Utilities About Exit
@
@ & AEE. @O V) - 48]
‘Sorted Select Level
[ Select Al | @ Session Date O TestDate (O Sesson () Sample D (O Patient ID
ﬁ Session: |* ~ ||| @00 2/27/2020 ession o A
- [ 2/28/2020 Sssion
Sample 1D - [ 3/2/2020 o ‘ |
[ 3/4/2020 Calolog ID: | |
[ 3/9/2020
Dener ID. L]
P
Session Status: @ Archived:
Catalog Type ¥ System Comment
Cataiog 1D
Session Date: | 2/26/2020 ~~ [ 31172000
Archived/Active: | * v User Commen:
Reset Find
8] Q— y
[ Expand Al Condense Session(s) Import from Zip || Exporito Zp | [ Archive | [ Unarchive | Delete || Close
/A User Name: | 1 Server Name: | (local}\FUSION_SQLT4EXP Database Name: | 1520.0220_0220 ver | 200

Jombien

Estes critérios podem ser utilizados isoladamente ou em combinagdo com outros.

Item Descricao

1 Painel com os critérios da | A partir deste painel, o utilizador pode selecionar um critério Unico ou uma
pesquisa combinagdo de critérios para os quais pretende efetuar uma pesquisa.

2 Select All (Selecionar Ir4 selecionar todas as sessdes na arvore de diretério.
tudo)

3 Nivel selecionar As sessOes serdo ordenadas de acordo com a opg¢do de botdo de opgéo
ordenado selecionada. A data da sessdo (mostrada acima) é a predefinicdo.

4 Painel de sessdes Os resultados da pesquisa sdo devolvidos aqui numa hierarquia estruturada em

arvore.

5 Session Info (Informacdes | Quando uma sessdo especifica é selecionada na arvore, os detalhes dessa
da sessdo) sessdo sdo apresentados aqui.

6 Reset (Reiniciar) Este botdo rep&e todos os critérios de pesquisa.

7 Find (Localizar) Este botdo executa a pesquisa com base nos critérios selecionados.

8 Expand All (Expandir Expande todos os nds na arvore hierarquica.
tudo)

9 Condense Session(s) Permite ao utilizador condensar o tamanho dos ficheiros para guardar o espaco
(Condensar sessdo(6es)) da unidade.

10 Import from Zip Ird importar um ficheiro de sessdo zipado para a base de dados.
(Importar do Zip)

1l Export to Zip (Exportar Ir4 exportar o(s) ficheiro(s) selecionado(s) para um ficheiro zip que pode ser
para zip) guardado em qualquer local.

12 Archive (Arquivar) Isto ird arquivar qualquer sessdo selecionada.

13 Unarchive (Desarquivar) Isto tornaré ativa qualquer sessdo arquivada.

14 Delete (Eliminar) Ir4 eliminar a sessdo ou amostra selecionada

15 Close (Fechar) Fecha a janela de gestdo de dados.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02

Utilizagdo em diagndstico in vitro apenas na Unido Europeia

Pagina 158 de 208

Apenas para utilizagdo em investigacdo nos EUA e no Canada. Ndo se destina a ser utilizado em
procedimentos de diagnéstico.




Selecione uma data e expanda a estrutura de arvore para apresentar sessGes para essa data.
Selecione uma sessdo e o painel direito apresenta informagdes relativas a sessado.

[ 6/16/2017 Session Info
EV_fgg;z;hﬂz___.-———————————’Session. [Defect List 2 |
Catalog ID:  [ALL-11LX_001_00 |

Catalog Type: NGS

Tray Status PROCESSED

Sample Court:
Anaiyzed Samples:
Confimed Samples: I:l
Archived:
System Comment:
User Comment:

H

Expanda a estrutura de arvore para apresentar amostras para essa sessdao. Selecione uma
sessdo e o painel direito apresenta informacdes relativas a amostra.

1 &/16/2017 el o
S 6/17/2017 Sampe D [1ar328 ‘
- Defect List 2 ’
[ 12461 PR N [ETET |
------ ] 1313241 P
...... 1322 -7 Session: [ Defect List2 ]
00131323 i
Catelog ID
...... 1131324 s [ALL 11 00 _o0 |
[1131225 .
Catalog Ty
00131326 ’,’ =g Type: | nGS
------ [ 131327
CiBET e’ Wel Staus:  [Corfimed |
...... Shive e Postion
113675
------ [0 136821 B
""" {1 13682-2
e
0 126823 aized By [teve
------ [ 136824
...... 1] 13699 Cortimm Date: 6/17/2017 121500 FM
cormy
Archived:

System Remarks  [Corfimed Locus/Confimed By:
A/steve.DRB1/steve, B/steve.C/steve DRB345/ste |
ve DQA1/steve DOB 1/steve, DPAT/steve DPB1/ste
ve. Saved Locus/Saved By:

User Commerts  [Rerun with new catalog file - better results

oA [l

Assignments: AD3:01P

[l » | 4

DRB3"01:01P 'l
DQAT"01:01P
DQA1°05:01P i
> Novidades na v2.0
Condensar sessao(oes)
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Uma nova funcionalidade para ajudar a conservar espaco nas suas unidades, a opgdo
Condense Session (Condensar sessao) permite ao utilizador condensar uma Unica ou varias
sessOes selecionadas.

Condense Session(s) | | Import from

¢

Para utilizar, selecione uma sessdo na janela Data Management (Gestdo de dados) e clique no
botdo Condense Session(s) (Condensar sessdo(6es)). Apds um momento, uma mensagem ira
mostrar que a sessdo foi condensada com sucesso.

Sessions condensed successtully!

oK

Durante o processo de condensacdo, o software assume os dois ficheiros mais pesados para
cada cédigo de barras (mappedRead.sam e reportdata.json) e cria um ficheiro .zip. Num
exemplo atual, TypeStream Visual condensou um total de 148 887 KB até um ficheiro zip de
1915 KB.

| genowpe_¢ DPB1_c... 2/21/2 & genotype 2 DPb._.... </c1/20209:4

loadjson.log loadjson.log
mappedReads.bam mappedReads.bam
mappedReads.sam <
output.log
outputlog i
LT parameter,json

LT parameter.json i
¢ reportdatazip

T reportdata,json

Se o utilizador navegar para o visualizador de leitura de uma sessdo condensada, o software
desbloqueia e restaura os ficheiros reportdata.json e mappedRead.sam e o ficheiro.zip é
eliminado.

Nota — O utilizador tem de ter o WinZip instalado no computador para que esta funcionalidade
funcione.

Importar sessao

Ao clicar no botéo “Import from Zip" (Importar a partir de zip), o software abre uma janela de
navegacao para a pasta C\OLI TSV\data\temp. (Se os ficheiros exportados tiverem sido
guardados num local diferente, o utilizador pode navegar para essa localizacdo. Este caminho
pode ser definido navegando para Utilities (Utilitarios) — General Settings (Defini¢cdes gerais) —
Paths (Caminhos) e alterando o caminho para ‘Temp’ (Temp).) Selecione uma sessdo (apenas
uma sessao de cada vez pode ser importada) e clique em Open (Abrir).
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&3 Find the zip file containing TypeStream Visual session @

GO | . v Computer » OSDisk (C) » OLITSV » data » temp » - | +4 | Search temp pel |
Organize « MNew folder =~ 0 '@'
& Favorites it Name ’ Date modified Type Size

Bl Desktop 8/8/2017 12:56 PM  File folder
4 Downloads 8/23/2017 3:46 PM  File folder
5l Recent Places 7/18/2017 3:27 PM  File folder
8/9/2017 9:16 AM Compressed (zipp... 82,661 KB
4 Libraries 8/25/2017 8:33 AM  Compressed (zipp... 1KE
3 Documents 1) Curt Testzip 7/18/201711:52 AM  Compressed (zipp... 706,357 KB
rjr' Music i 1) MySeek? zip 8/23/2017 3:58 PM  Compressed (zipp... 82,902 KB
[ Pictures i 1) NGSzip 8/25/2017 6:18 AM Compressed (zipp... 1KE
il TSV_data 1) Orange Import.zip 01712:38 PM Compressed (zipp... 110,999 KB
BE videos 1) Orangezip /172017 4:35 PM Compressed (zipp... 110,999 KB
1) Paired take 2 zip 8/23/2017 4:01 PM Compressed (zipp... 99,561 KB
18 Computer 8/8/2017 12:38 PM Compressed (zipp... 38,011 KB
a OSDisk (C3) 7/18/2017 3:23 PM Compressed (zipp... 1,033,347 KB
&= Removable Disk (0:)
5 Depts (K) -
5 1lambda (L)
5 Temp (M)
5 clipart (N:)
5® fonts (0:)
5 whpdf (P2 J
File name: - [zipfilss (*.zip) ']

[ open [+ [ cancer |

A base de dados tem de conter a biblioteca utilizada para a analise original. Se ndo estiver na
base de dados, o software apresentard uma mensagem como o seguinte:

=5

Import cancelled. Please import reference catalog file 3.29.0.0 before importing
this zip file,

Se isto acontecer, basta importar o ficheiro da biblioteca correto e efetuar novamente a
importagao.

Por vezes, pode ter de importar uma sessdo com o mesmo nome de sessdo que um
anteriormente importado, embora possa ndo estar na sua base de dados ativa. Neste caso, ira
receber uma mensagem a dizer que o ficheiro ndo comprimido ja existe. O que existe
realmente, no entanto, € um marcador na pasta de temperatura e ndo um ficheiro real. Por
conseguinte, pode clicar em "OK" na mensagem abaixo sem substituir um ficheiro analisado.

Unzip File ==z
I.-"'_-".I Directory c\OLI TS\ data\temp\Mixed_unzipped already exists. Do you
&Y want to overwrite it?
oK l [ Cancel
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Exportar sessao

Para exportar uma sessdo, selecione a(s) sessdo(s) pretendida(s) clicando no botdo “Export to
Zip" (Exportar para zip). O ficheiro zipado é armazenado por predefini¢dgo em C\OLI
TSVA\data\temp. Quando concluido, o software ird oferecer-se para abrir a localizacdo da pasta.

s =

TypeStream Yisual @

ff_..\.' Sessions exported successfully!
W' Totall zip files generated in [c\OL TS\ data\termnp].

Do you want to open the folder?

OK ] [ Cancel

Arquivar e desbloquear sessoes

O utilizador tem a opg¢do de arquivar uma sessdo completa ou um subconjunto de amostras
dentro da sessdo. Selecione uma sessdo marcando a caixa de verificagdo junto ao nome da
sessdo. Clique em “Archive” (Arquivar) e o software ird criar um ficheiro comprimido da sesséo.

Quando terminar, recebera uma confirmacdo de que o arquivo foi bem-sucedido e uma oferta
para abrir a pasta para visualizar o ficheiro.

TypeStream Visual @

i 1 Selected sessions or samples were archived successfully.

Total 1 zip files generated in [c\OL TS\ data\ternp].
Do you want to open the folder?

0K l ’ Cancel

Ao clicar em OK, a pasta abre para apresentar o ficheiro zipado.

[==]==]
- J v Computer » isk (C:) » » data » temp » v | ¥4 || Search temp
bl C 05Disk (C:) » OLITSV » d +. 2|
Organize » Include in library « Share with = Mew folder = - [ l@l
¢ Favorites *  Name Date modified Type Size -
Bl Desktop 4 TSV_20171010105614 zip 10/11/2017 3:03 PM  Compressed (zipp... 102,466
4 Downloads 4, TSV_20171010100303 zip 10/11/2017 255 PM Compressed (zipp... 42,801

Embora os ficheiros comprimidos deixem de aparecer no Navegador e ndo possam ser
visualizados, estes continuardo a ser apresentados na janela Gestdo de dados. Quando uma
sessao arquivada é selecionada, aparece como qualquer outra sessdo, mas a caixa de
confirmacado “Archived” (Arquivado) estara selecionada e é apresentada a cinzento.
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Sorted Select Level
[ Select Al @ Session Date () Test Date () Session () Sample ID ) Patient ID

Session Info

Session: | TSV_20171010100303

i TSV_20171010100303

Catalog 1D: | ALL-T1LX_001_00

Catalog Type: NGS
5 Tray Status:
@01 101172017 Sample Court:
Analyzed Samples:
Corfimmed Samples: l:l
=
j System Comment:

Se, no futuro, o utilizador pretender visualizar ou reanalisar uma sessé@o arquivada, o processo
de desarquivamento é exatamente o oposto do processo de arquivamento.

Verifique a sessdo arquivada e clique em "Unarchive” (Desarquivar). Quando o processo estiver
concluido, sera apresentada uma mensagem de ativacdo bem-sucedida.

P "~

TypeStreamn Visual @

| Selected sessions or samples were activated successfully.

Eliminar sessao

Qualquer sessdo na base de dados ativa pode ser eliminada utilizando a funcédo Delete
(Eliminar) na Gestao de dados. Selecione a(s) sessdo(des) e clique em Delete (Eliminar). Sera
apresentada uma mensagem de confirmacdo para confirmar que estas sessdes devem ser
eliminadas.

Ao nomear sessdes, tenha em atencdo o seguinte: embora as bases de dados locais ndo facam
nomes de sessdes de referéncia cruzada, todas as pastas de sessdo sdo guardadas na mesma
localizagdo — C\OLI TSV\data\session\NGS por predefinicdo, embora isto possa ser modificado
navegando para Utilities (Utilitarios) — General Settings (Defini¢des Gerais) — Paths (Diretdrios).
Se existirem nomes de sessdo duplicados provenientes de diferentes bases de dados, as
amostras de ambas as sessdes serao guardadas na mesma pasta.

Por conseguinte, quando uma “Sessdo de eliminacdo” esta prestes a ser executada, o software
é apresentado primeiro na pasta da sessao e elimina apenas as amostras associadas a sessao
na base de dados ativa, deixando o resto e também a pasta de sessao.

Exemplo: DB-Alpha e DB-Beta tém uma sessdo denominada “Test4".

* No DB-Alpha, o ‘Test4’ contém amostras 'RakB’, ‘Toks’, ‘"Ahm’ e "Est’.
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* No DB-Beta, ‘Test4’ contém amostras ‘AnLiu’, 'Zelm’, ‘Est’ e 'RobS'.

* O utilizador esta a trabalhar no DB-Beta e os pedidos para eliminar "Test4".

* O software ird analisar as amostras na pasta e eliminar ‘AnLiu’, ‘Zelm’, ‘Est’ e
'‘RobS'.

* Tenha em atengdo que, porque também houve um nome de amostra
duplicado, “Est”, foi eliminado e ndo estara disponivel para utilizagdo pelo
DB-Alpha.

* Da mesma forma, se todos os nomes de amostras fossem iguais para ambas
as bases de dados, o software eliminaria todas as amostras e a pasta de
sessdo.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02 Utilizagdo em diagndstico in vitro apenas na Unido Europeia Pagina 164 de 208
Apenas para utilizagdo em investigacdo nos EUA e no Canada. Ndo se destina a ser utilizado em
procedimentos de diagnéstico.



Gestiao de amostras

No TypeStream Visual, as listas de amostras séo uma forma simples de introduzir uma grande
lista de IDs de amostras e outras informac¢bes das amostras na base de dados para utilizar em
sessdes de andlise. As listas de amostras podem encontrar-se no formato .xIm, .csv ou .txt. No
menu Sample List Import (Importar lista de amostras), pode importar listas de amostras ou
editar listas de amostras antes da importacao.

NOTA: verifique todos os dados que importar a medida que o HLA TypeStream efetua a
validagdo de dados minima aquando da importagdo.

Importar listas de amostras

As listas de amostras sdo uma forma simples de introduzir uma extensa lista de IDs de amostras
e outras informacdes das amostras na base de dados para utilizar em sesses de anélise.

1. No menu principal, selecione Sample > Import Sample List (Amostra > Importar
lista de amostras).

AnalyzeUata Keports Uata Sample Patientinto  Profile  Utiimies Apout kxt
a
o B QAEELE@ »O
Select Sample List toimport [C:\Userslsusan.estabrookiDesklopITSY Data Files\SamplesiSamples.cov | [ searcn sampie List il
ListFormat | Sample List (csv) E H
[7] Remove - from Sample ID
2L LABiCantractlD DX [[] Autogenerate Local ID
[] Use Sample ID as Patient ID
[T Import All
[] Apply Current Date
Sample List Details
import| Order | Location | Sample ID Local ID) Category | Tumaround | DCN | PatientiD | Date TestList Name
> C Samp0001 1 (i)
o2z Samp0002 1 tull
o Samp0003 1 tull
M o4 5amp0004 1 (ull E
T 5amp0005 1 (ull
v & Samp0006 1 (nully
L Samp0007 1 (nully
Ve Samp000e 1 (nully
e Samp000g 1 (i
10 5amp0010 1 ()
CANNE] Samp0011 1 tull
o2 Samp0012 1 tull
*
Note : Sampie D Imited to S0 characters. Addiional characters would be truncated upon import, mport List Close -
impot: samoles and XML schema here. i
Barcode | Si1 | PID (131328 D SID [Defect List 2 ap [ALL-11LX 001 00 HOM/Imgt

2. Clique no botdo Search Sample List (Pesquisar lista de amostras); procure a lista
de amostras a ser importada; e clique em Open (Abrir).

3. Introduza um nome no campo List ID (ID da lista), e, se necessario selecione um
cddigo do laboratério ou Contact ID (ID de contacto) na lista pendente.

4. Confirme as informacGes da amostra e edite, se necessario.

5. Clique para anular a selegdo das caixas de verificacdo de quaisquer amostras que
nao pretende importar.

6. Clique em Import List (Importar lista) para importar as listas de amostras
selecionadas.

7. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

S&o aceites trés formatos de lista no TypeStream Visual:

1. Lista de amostras (.csv)
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A B & D E
local sample patient Date
B201651 B201651 20743

FSR T R

2. Lista de amostras com lista de embalagem (.csv)

A B s D E
100 Loc SamplelD Cat TurnA DCN asda 1ac 1/1/1980
101 Locl SamplelDl Catl TurnAl DCMI asdsa 38450  27-Sep-10
101 Loc2 SamplelD2 Cat2 TurnA2 DCM2 sds 27614 29-Sep-10

LTI S TE I % I

3. Lista de amostras: Formato XML

hn J]E - J]E ] EXMLSampleLisﬂJ.mlml
<SamplelList xzmlns:xsi="http://www.w3.org/2001/xML.Schema-instance">
<Patient ID="100">
<Samples>
-] <Sample ID="100001">
<Date>2009-01-01</Date>
<LocallD xsi:nil="true" />
L </Sample>
<Sampls ID="100002">
<Date>2009-02-01</Date>
<LocallD xsi:nil="true" />
</Sample>
<Sampls ID="100003">
<Dats>2009-03-01</Date>
<LocallD xsi:nil="true" />
</Sample>
<Sample ID="100004">
<Date>2009-04-01</Date>
<LocallD xsi:nil="true" />
</Sample>
= <Sampls ID="100005">
<Date>2009-05-01</Date>
<LocallD xsi:nil="true" />
</Sample>
=) <8ampls ID="100006">
<Date>2009-06-01</Date>
<LocallD xsi:nil="true" />
L </Sample>
= <Sampls ID="100007">
<Date>2009-07-01</Date>
<LocallD>24</LocalID>
L </Sample>
= <S8ampls ID="100008">
<Date>2009-08-01</Dats>
<LocallD»25</LocallID>
L </Sample>
</Samples>
</Patient>
<Patient ID="10092">
<8amples xsi:nil="true" />
</Patient>
</SampleList>
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Visualizar e editar informagoes de amostras

E possivel editar as informacdes das amostras, mas no é possivel editar as IDs de doentes
associados - é possivel adicionar apenas novas IDs de doentes.
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1. No menu principal, selecione Sample > Manage Sample Info (Amostra > Gerir

informacBes de amostra).

Analyze Data Reports Data Sample Patientlnfo Profile Utilities About Exit
@@ @Q g8 *O
Use Filter to Search for Sample Information 22
Search Criteria B
Sample ID Local ID Patient ID DCN Category Location Sample List =
. - . = <= <= +[= - [= = EI
el o | o | ) ) )
[ 6/17/2017 v [ 6/17/2017 ~ Reset Search
SamplelD LocallD DCN Category Turnaround Date Location PatientID Treatment =
b | 113682-2 1136822
11690 11690
12461 12461
I i e 13132 e
B L B —~ ™
Sample may appear multiple times if it & with diff ple Save ” Delete || Close
Barcode | S11 | PID 13132-8 Lo SID |Defect List 2 CID |ALL-11LX 001 00 NOM/Imgt
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2. Utilize os filtros para localizar amostras e clique em View Sample (Ver amostra).
a. E possivel utilizar carateres universais no campo Sample ID (ID de

amostra) para aumentar os resultados.
3. Efetue a edicdo das informacdes da amostra.

a. Pode alterar o nome de uma amostra ao modificar o nome no campo
Sample ID (ID de amostra). As IDs de amostras sdo listadas por ordem
alfanumérica, com todas as IDs que iniciem com nUmeros listadas em

primeiro lugar.

4. Clique em Save (Guardar) para guardar. Ou clique em Delete (Eliminar) para

eliminar a amostra.
5. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

a. Nao lhe é permitido eliminar uma amostra que faca parte de uma sessdo

ja analisada.
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Gestao de doentes

Informacgoes do doente

O TypeStream Visual pode armazenar informacdes do doente e ID de amostras associadas a
doentes e dadores. Pode armazenar todas as informacgdes de tipagem e rastreio num local para
cada doente.

NOTA: verifique todos os dados que importar. O TypeStream Visual realiza a validagdo minima
de dados durante as operagdes de importagao.

Importar listas de doentes/dadores

Depois de criar uma lista de doentes/dadores, pode importar as informacdes para o
TypeStream Visual.

1. No menu principal, selecione Patient Info > Import Patient List (Informagdes do
doente > Importar lista de doentes). E apresentada a janela Patient Import
(Importar doente).
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& Import Patient =]

GO000C

Patient List File Name | C:\UUsers\susanestabrook\Desitop\ TSV Data Files\Patient List\Patient_Li E

Import | Looal Fatient|D_| Category Grp | Famiy1D | First Nome | Miadle Name | Lost Name | S3H DOB Gender | Ethmicity | Address | Gily ~
y v e Human  |ALBUQUER |FLAVIA ALEUQUER [556-00-1213 [524/1881  |F hispanic

[ |2010-11278 Leon [Human  |<NONE> _|<NONE> <NONE> 3

S Human  Hickenbattom Danny Ray Hickenbollom |566-00-8999 9251848 |M Caucasian

G Human  |RODRIGUES FRANCISCO [LETAO  |RODRIGUES [333-00-1088 2147980 |F asian I

AGE) Human  Hillerous Viendy Hiflorous 006544548 | 150016 |F jewish 3038 Runnin |Brea

Vv NE Human  |NIE PETER  |M NIE 234511 12202006 |M Caucasian 108 Christ Ro | Ashe

v |46z Human  |Paperless | Caroline Faperless | 108-00-4444 10211350 |F Caucasian 21 Drainage. |Leor

[ |2010-11263 Rivas Human | <NONE> | <NONE> <NONE>

v |e0ss Human  |Howkins  Adam Howkins 201006708 |3232001 M Caucasian

1608 Human | TAVAR  EDUARDO TAVAR 303109176 [7301588  |M hispanic

[V |16064 Human MACHADO  ANTONIO MACHADO  245-10-8881 |(3/22/1992 M hispanic

[V |40421 Human Simon Rebecca Simon 333-78-0001 |9/22/2000 F hispanic

[V |27865 Human Colberg Herbert HJ Colberg 108-98-2098 |3/17/2001 M hispanic

[V |15867 Human RODRIGUES MAGARETH RODRIGUES | 122-22-5555 |9/19/1987 M hispanic

v 17729 Human Kaufman Roy KR Kaufman 119-34-1098 | 3/28/2001 M Caucasian

~_|a0e0 Humen  |Meestss  |Sandra  |DS Massies  |80I-079108 [72671922 |F Caucasian

[ |2010-T1626_Mses [Human  |<NONE>  |<NONE> <NONE>

S Humen  |FERRERA |JOSE FERRIERA 980 M hispanic

S Human  |GONCLAVE |WARNER GONCLAVE |111-34-2081 |218/1960 Caucasian
- Human  |RODRIGUES |MARCIO RODRIGUES 003182003 (4182002 |1 asian -
a i .

Dosclect Al || Select Al || Reset ][ impot |[ Qose

Lone

2. Selecione a caixa de verificagdo na coluna Import (Importar) para cada doente
que pretende importar.

3. Clique no botdo Import (Importar) para importar os doentes verificados.

4. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

A lista completa de cabecalhos de colunas para o modelo de Doente/Dador é a seguinte:

Patient ID (ID Category Grp Family ID (ID da : First Name Middle Name Last Name SSN (NSS)
do doente) (Grupo de familia) (Nome proprio) | (Nome do (Apelido)
categoria) meio)
DOB (DDN) Sex (Sexo) Ethnicity (Etnia) Address City State (Estado) Region
(Endereco) (Localidade) (Regido)
Country (Pais) ZipCode Email (E-mail) Phone Work Phone Cellular FAX
(Cédigo postal) (Telefone) (Telefone de (Telemovel)
trabalho)
Employer Spouse Name Spouse Blood Emergency Emergency Tel DCN Hospital Name
(Empregador) (Nome do Type (Tipo de Contact (Tel. de (Nome do
cdnjuge) sangue do (Contacto de emergéncia) hospital)
cdnjuge) emergéncia)
Division Blood Type Disease Rh Blood Tipe Patient/Donor Associated Associated
(Divisao) (Tipo de (Doenca) (Tipo Flag Sample IDs (IDs | Donor IDs (IDs
sangue) sanguineo Rh) (Sinalizador de de amostra de dador
doente/dador) associados) associados)
HLATA HLA2_A HLA1_B HLA2_B SHLAT Bw SHLA2_Bw HLA1_C
HLA2_C HLA1_DRB1 HLA2_DRB1 HLA1_DRB3 HLA2_DRB3 HLA1_DRB4 HLA2_DRB4
HLA1_DRB5 HLA2_DRB5 HLAT_DQB1 HLA2_DQB1 HLAT_DQA1 HLAT_DQA1 HLA1_DPB1
HLA2_DPB1 HLAT_DPA1 HLA2_DPA1 HLA1T_MICA HLA2_MICA HLA1_MICB HLA2_MICB
HLA_KIR Classl_AbSpec Classll_AbSpec MIC_AbSpec Unacceptable Acceptable Notes (Notas)
Antigens Antigens
(Antigénios (Antigénios
inaceitaveis) aceitaveis)
SHLATA SHLA2_A SHLA1_B SHLA2_B SHLAT_Cw SHLA2_Cw SHLA1_DR
SHLA2_DR SHLAT1_DR345 SHLA2_DR345 SHLA1.DQ SHLA2_DQ SHLA1_DP SHLA2_DP
Donor Type Include in Status (Estado) Transplant Transplant Donor Groups PRA Donor
(Tipo de dador) : Donor PRA Type (Tipo de Type (De outras | (Grupos de Groups (Grupos
(Incluir na PRA transplante) instalacdes) dadores) de dadores
do dador) PRA)
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o sistema TypeStream Fusion verifica as listas de doentes/dadores que tenta importar
para verificar que todos os caracteres incluidos nos dados sdo suportados pelo TypeStream. Se o
seu sistema tiver caracteres nao suportados, é apresentada uma mensagem de aviso e a lista ndo
é importada.

Os registos de doentes recentemente importados apresentam os alelos no novo formato de
nomenclatura. Os registos de doentes existentes apresentam os alelos com o formato de alelos
existente.

Gestao de doentes/dadores

A fungdo Patient/Donor Management (Gestdo de doentes/dadores) permite gerir um registo
de cada vez através do ecra Patient/Donor Information (Informacdes de doentes/dadores). A
partir daqui pode fazer estas operacées e mais:

* Adicionar novos registos de doentes/dadores
* Pesquisar registos de doentes/dadores existentes

* Editar registos de doentes/dadores, incluindo resultados de testes
seroldgicos e moleculares

* Associar IDs de doentes/dadores a IDs de amostras
* Associar registos de doentes e dadores

* Atribuir um dados ao PRA do dador

* Imprimir, exportar e arquivar registos de doentes

Adicionar novos registos de doente/dador

Pode adicionar informac6es de doentes utilizando o menu Patient/Donor Information
(Informagdes de doentes/dadores). Esta é a melhor opgéo para adicionar um pequeno nimero
de registos de doentes.

Passos para adicionar novos registos de doentes/dadores:

1. No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informacdes de
doentes > Gerir doente).
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Check this
box to edit
patient
information

&

Click to display a search-able list of
patients/donors in the TypeStream Visual database

General Info  HLA Tests ID: LEM22 Name: Lemmon, Elizabeth
[J Archived
Patient/Donor Info
Patient or Donor ID * |LEM22 EI City Rockville ] Diagnosis [Tissue
Patient/Donor Flag Patient v State/Province |PA Blood Type [¢] v
Faniy D Caunty [ <
PrtNome®  [Baben | PotalCode  [328 | FomOerFocity [
)
Middie Name R Region w1 Faciity Name a7
Last Name * [Lemmon Phone 2155555555 Project Type Higg T \ZI
Bithdate 3201975 v 2 jva Status c v E’
|n/a
Gender O Mae © Femae O UNK Work | Transplant Type Other v ‘:’
Fax In/a
Category Group @ Human O Animal =
Email Address |Liz@ge.com
SSN [555-55-5555 Egloiex [General Bectic
Sty ELE = [ZJ Donor Center D [DC58330
Address 804 Theodore St. Ohvison T —
L Hospital Name [Mass General ]
Spouse Info Associate Donor IDs Eo
oot e Relationshi
onship
e T — ] L R S
Blood Type B v
Phone [216555-5555
\E]Eﬁ!/l.bdde [<[<]>]>] [ Addnew |[ Ewot |[ Detete |[ Punt |

Introduza uma ID no campo Patient (Doente) ou Donor (Dador). A ID pode ser
alfanumérica (contém letras e/ou nimeros), ou clique em Search (Pesquisar) e
selecione um doente/dador da lista.

Introduza as informagdes do doente/dador para preencher o formulario. Os

campos com um asterisco (*) sdo obrigatérios.

Cligue em Add New (Adicionar novo) para guardar os dados e adicionar as
informacbes de doentes/dadores a base de dados do TypeStream.

Clique em Close (Fechar) para fechar o formulario de entrada de dados e
regressar ao menu principal.

Pesquisar e apresentar registos de doentes/dadores

Esta opcdo permite-lhe procurar pelos registos do doente ou dador ou pesquisar registos

especificos.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02

1.

No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informacdes de
doentes > Gerir doente).

Cligue no botao de pesquisa El para pesquisar registos de doentes na lista de
doentes/dadores. Pode procurar registos de Doentes/Dadores por nome, ID do
doente, quer esteja ativo ou arquivado, etc.:
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&, Patient/Donor List

TypeStream Visual 900990 O

=S
Patient ID * Last Name  ~ Bithdate <Select Date> [ Sample D *

Pasoct/Donor %] Fethame Prisct e |- L] e
Active/Archived [ Active v| FamyiD - Donor Group | [+
Active/Archived | Patient/Donor ID | Family ID First Name Last Name Patient/Donor -
» | Active Gaines <NONE> <NONE> <NONE> Patient
[~ |Active Muldowney <NONE> <NONE> <NONE> Patient
[T |Active Harvey <NONE> <NONE> <NONE> Patient
[T |Active Daniels <NONE> <NONE> <NONE> Donor
[~ |Active \Wagaman <NONE> <NONE> <NONE> Patient 3
[~ |Active Eubank <NONE> <NONE> <NONE> Patient .
P T Y PGP SN S o VORGP " N NV S - = o L
1 Active Morrissey <NONE> <NONE> <NUNe> ratient
[~ |Active 1677-8995-7 <NONE> <NONE> <NONE> Patient =
-En -Close

(VJONE LAMBDA ® ® ®

3. Realce o registo de um doente na tabela de resultados e clique duas vezes para
apresentar ou editar.

4. Também pode encontrar um registo digitando a ID do doente ou a ID do dador
diretamente no campo Patient or Donor ID (ID do doente ou Dador) junto ao
botéo Search (Pesquisar) e premindo Enter:

Patient/Donor Info
Patient or Donor ID - |[C4634 |- <]

Patient/Donor Flag Patient

5. Se a ID de doente que introduziu estiver correta, o separador Informacdes gerais
(e outros separadores) sera ativado e visivel e sera preenchido com as
informagGes desse registo.

Editar registos de doentes/dadores

E necessario ser um supervisor para poder editar um registo de doentes/dadores. E possivel
editar todas as informacdes de doentes/dadores (exceto ID de doente/dador).

1. No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informacdes de
doentes > Gerir doente).

2. Pesquise um Registo de Doente/Dador (consulte as instru¢des de pesquisa
apresentadas imediatamente acima) e selecione um registo para editar.

3. Asinformages do doente/dador irdo aparecer no separador Informacées gerais
e em quaisquer outros separadores.

4. Antes de poder alterar as informacdes, tem de selecionar a caixa de verificagdo
junto a Edit/Update (Editar/Atualizar) no lado inferior esquerdo do ecré.

5. Clique em Save (Guardar) para guardar as suas alteracées.
6. Clique em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.
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Atribuir informagodes de tipagem molecular e serolégica manualmente

As atribuicoes de tipagem molecular e seroldgica podem ser introduzidas manualmente para
cada doente ou dador. Para atribuir manualmente informac&es de tipagem, proceda da
seguinte forma:

No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informacdes de doentes > Gerir
doente).

1. No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informac&es de doentes >
Gerir doente).

2. Abra a Patient/Donor List (Lista de doentes/dadores) utilizando o botdo Search (Pesquisar)
[-]

3. Selecione um registo de doente utilizando os filtros e 0 mecanismo de pesquisa ou
simplesmente clique duas vezes num registo de doente na tabela.

4. Selecione a caixa de verificagdo junto ao Edit/Update (Editar/Atualizar).

Cligue no separador HLA Tests (Testes de HLA).

6. Introduza os valores de tipagem molecular e serolégica nos espacos fornecidos e clique
em Save (Guardar). O sistema ira avisa-lo para utilizar apenas determinados caracteres nos
campos de introdugdo de dados (o aviso aparece a vermelho). Também pode introduzir
Comentarios aqui (na parte inferior do ecra):

v

“;_3 Patient/Donor Information »
General Info  HLA Tests e ID:  LEM22 e Name: Lemmon, Elizabeth
@
Lemmon
HLA Assignments Molecular
Class | Class Il
A B c DRBT DRB3 DRB4 DRB5 DQB1 DQAT DPB1 DPA1
[03:0:00:01 [4001:0202 03030101 | [03:01:01::1 Joror0201 | | Jezot02 Jor:04:01:01 o202 Jor:03.0101 |
[2¢02: [s50202 [ [14540  Jozozo102 | | [os:03:01:01 Jos:01:01:01 Joa0r:00:01 Jor:03:01:02 |
HLA Assignments Serology Only digits, "BLANK", "Low", - and / are accepted in serology fields.
Class | Class Il
A B Bu Cw DR DR(51.52.53) e} oP
E 2| E | 7 [= 2 [ |
X R 0| L |52 [5 [ \
er
MICA MICB KIR
L]
I |
Comments
> @
Edit / Update
"V ONE LAMBDA @ 8 ®

1 Associate Sample IDs As IDs de amostras ja associadas a este doente sdo apresentadas no
(Associar IDs de campo de texto.
amostra) Para associar mais amostras a este doente, clique no botdo "Associate
Sample IDs” (Associar IDs de amostra). (Ver abaixo.)
2 ID A ID do doente.
3 Nome O nome do doente.
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4 Molecular Assignments Pode ser atribuido manualmente ou atribuido automaticamente a partir
(Atribuicoes da pagina de anélise.
moleculares)
5 Serological Assignments | Pode ser atribuido manualmente ou atribuido automaticamente a partir
(AtribuicOes seroldgicas) | da pagina de anélise.
6 Outras atribuicdes As atribuicSes de MICA e MICB, se relevante, tém de ser atribuidas
manualmente pelo utilizador.
7 Comentarios O utilizador pode opcionalmente anexar comentérios aos testes de HLA
do doente.
8 Save (Guardar) Guarda quaisquer alteracdes feitas ao doente, incluindo alteracdes feitas
a qualquer um dos separadores.
9 Close (Fechar) Feche a janela de gestdo do doente.

Associar uma ID de doente/dador com Ids de amostras

N&o & possivel associar uma ID de amostra a mais de um registo de doente ou dador, mas um
registo de doente ou dador podera ter mais de uma ID de amostra associada ao mesmo.

No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informacdes de doentes > Gerir

doente).
1. Selecione o separador HLA Tests (Testes HLA).
&, Patient/Donor Information =
General info | HLA Tests ID: Katschke Name: Katschke, Vickie
160413580
Katschke
HLA Assignments Molecular
Class | ~ Class Il
Y N I oA OBB e GBEB3 4 gheetRBS  DORMP  ROALLn DRBI gt b o st
2. Clique no botdo Associate Sample IDs (Associar IDs de amostras).
3. Na janela Patient/Donor Sample Association (Associacdo de amostras de
doentes/dadores), realce uma ID de amostra e clique em [ ] para a adicionar a
Patient/Donor Sample List (Lista de amostras de doentes/dadores). Clique em
para remover uma ID de amostra realcada da lista:
& Patient/Donor Sample Association =]
TypeStream Visual 902000 0
Patient/Doner ID Katschke
Sample ID - 5
Awailable Samples Patient/Donor Sample List
Katschke
TEoATIERD T 1678-1553-5
i —
Ko <]
Badertscher
Bannos
Cavanaugh
Cave
Costanza
Culleton
Daniels
Dreier
Dsouza
Dvaric
Eubank -
[/ JONE LAMBDA © 0 9 |

4. Ao adicionar uma ID de amostra a lista de amostras de doentes/dadores, pode
receber esta mensagem. Se selecionar Yes (Sim), a amostra adicionada passara a
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fazer parte da lista de amostras atual para este doente/dador, mesmo que esteja
também associada a outro doente/dador:

TypeStream Visual 23

The sample is associated with following patient/donor ID. Do you want
! % to change the association?

PatientlD/DonerD: Cole

5.

Cligue em OK para voltar ao registo do doente e clique em Close (Fechar) para
regressar ao menu principal.

Associar registos de doentes e dadores

E possivel associar uma ID de doente a mais de um registo de dador e uma ID de dador pode
ter mais de um registo de doente associado a mesma.

1.

O Uk W

®©

No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informac&es de
doentes > Gerir doente).

Selecione um registo de doente/dador.

Cligue em Edit/Update (Editar/atualizar).

Clique no separador Test Info (Informagbes do teste).

Cligue no bot&o Associate Donor IDs (Associar IDs de dador).

Na janela Patient/Donor Sample Association (Associagdo de amostras de
doentes/dadores), realce uma ID de dador e clique em > para a adicionar a
Patient/Donor Sample List (Lista de amostras de doentes/dadores). Clique em <
para remover uma ID de dador realgada da lista.

Cligue em Save (Guardar) para guardar os dados.

Cligue em OK para regressar ao registo de doentes.

Cligue em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.

Imprimir registos de doentes/dadores

O TypeStream Visual imprime ambos os separadores Record Management (Gestdo de registos)
independentemente do separador atualmente visualizado.

1.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02

No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informacdes de
doentes > Gerir doente).

Selecione um registo de doente/dador clicando no botdo Search (Pesquisar) [l
para pesquisar registos de doentes e procurar um registo por nome, ID do
doente, quer esteja ativo ou arquivado, etc. Selecione um doente na tabela de
resultados e clique duas vezes para o apresentar.

O separador General Info (InformagGes gerais) ird aparecer com as informagdes
desejadas apresentadas. Clique em Print (Imprimir) para imprimir o registo
apresentado.

Cligue em Close (Fechar) para regressar ao menu principal.
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Exportar registos de doentes/dadores

E possivel exportar registos de doentes/dadores individualmente para um ficheiro CSV. O
ficheiro tem o mesmo formato que uma lista de doentes.

1.

No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informacdes de
doentes > Gerir doente).

Selecione um registo de doente/dador clicando no botdo Search (Pesquisar) [-]
para pesquisar registos de doentes e procurar um registo por nome, ID do
doente, quer esteja ativo ou arquivado, etc. Selecione um doente na tabela de
resultados e clique duas vezes para apresentar.

O separador General Info (InformagGes gerais) ird aparecer com as informagdes
desejadas apresentadas. Clique em Export (Exportar) para exportar o registo
apresentado.

Abre-se uma janela de pesquisa (Search). Selecione uma localizagdo para guardar
o ficheiro CSV e introduza um nome do ficheiro.

Cligue em Save (Guardar) e depois clique em Close (Fechar) para regressar ao
menu principal.

Arquivar ou reativar registos de doentes/dadores

Os registos de doentes/dadores arquivados estdo agora disponiveis para criacdo de relatorios
ou associacdo. Pode ainda visualizar registos arquivados e reativa-los, limpando a caixa de
verificacdo Archived (Arquivado) ou pode arquivar registos para os remover do processamento
do sistema. Para alternar o estado Arquivado:

1.

No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informac&es de
doentes > Gerir doente).

Clique no separador General Info (Informacéo geral).

Selecione um registo de doente/dador para reativar clicando no botdo Search

(Pesquisar) El para pesquisar registos de doentes e procurar um registo por
nome, ID do doente, quer estejam ativos ou arquivados, etc. Em seguida, defina
a caixa de verificacdo junto ao registo que pretende processar e clique duas vezes
na mesma.

Clique na caixa de verificacdo Editar/Atualizar.

Selecione a caixa de verificacdo Archived (Arquivado) (ou desmarque-a)
simplesmente clicando nela.

Clique em Save (Guardar) para guardar e depois clique em Close (Fechar) para
regressar ao menu principal.

Eliminar registos de doentes/dadores

E possivel eliminar registos de doentes/dadores através da opcdo de menu Manage Patient
(Gerir doente).

1.

2.
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No menu principal, selecione Patient Info > Manage Patient (Informac&es de
doentes > Gerir doente).
Clique no separador General Info (Informacédo geral).
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3. Selecione um registo de doente/dador clicando no bot&o Search (Pesquisar) [l
para pesquisar registos de doentes e procurar um registo por nome, ID do
doente, quer esteja ativo ou arquivado, etc. Selecione um doente na tabela de
resultados e clique duas vezes no mesmo.

4. O separador General Info (Informagdes gerais) ird aparecer com as informacdes
desejadas apresentadas.

5. Clique em Delete (Eliminar) para remover o registo apresentado do sistema.

6. Se existirem associacdes e referéncias ainda ativas, pode receber uma mensagem
a indicar que o registo ndo pode ser eliminado. Verifique se ndo existem dadores
associados e nenhum ID de amostra associado (separador HLA Tests).

7. Clique em Delete (Eliminar). Se a eliminagéo for bem-sucedida, recebera uma
mensagem a confirmar esta operacao.

Criar listas de doentes/dadores

O seguinte é um exemplo de uma lista de doentes que pode ser criada e as diretrizes para o
fazer. A lista de doentes tem de ser formatada para importar através de um programa como
Excel ou Bloco de notas e guardada como um ficheiro CSV compativel com Windows.

O primeiro campo/secgdo tem de conter os nomes dos campos da lista de doentes, cada um
separado por virgulas.

NOTA: criar uma nova lista de doentes pode ser simplificado ao exportar primeiro uma lista
existente para o formato CSV e utilizar os respetivos campos para criar a sua nova lista.

Patient List Field Names and Format

PatientID categoryGrp FamilyID FirstName MiddleName LastName ssn

Dob Gender Ethnicity Address City State Region Country ZipCode Email Phone wkPhone
cellular Fax Employer SpouseName SqouseB]oodType Emergencycontact

EmergencyTel DCN HospitalName Division BloodType Disease RheBloodType
PatientDonorFLg Associated SampleIDs Associated DonorIDs HLALI_A HLA2_A HLA1_B HLA2_B

SHLA1_Bw SHLA2_Bw HLAL1_C HLA2_C HLA1_DRB1l HLA2_DRB1 HLA1_DRB3

HLA2_DRB3 HLA1_DRB4 HLA2_DRB4 HLA1_DRBS HLA2_DRB5S HLA1_DQB1

HLA2_DQB1 HLA1_DQA1l HLA2_DQA1l HLA1_DPB1 HLA2_DPB1 HLA1_DPAl

HLA2_DPAl HLAL_MICA HLA2_MICA HLA1_MICB HLA2_MICB HLA_KIR ClassI_AbSpec
ClassII_AbSpec MIC_AbSpec unacceptableantigens Acceptableantigens Notes  SHLAL_A SHLA2_A
SHLA1_B SHLA2_B SHLAl_Cw SHLA2_Cw SHLA1_DR SHLA2_DR SHLA1_DR345

SHLA2_DR345 SHLA1_DQ SHLA2_DQ SHLA1_DP SHLA2_DP pDonorType
IncludeInDonorPRA Status TransplantType FromotherFacility FacilityName DonorGroups
PRADONOr Groups

As linhas subsequentes devem listar as informacdes do doente atual, por ordem alfanumérica,
(podem ser letras e/ou nimeros) separadas por virgulas. Se ndo existir nenhuma informacao
para o doente num campo particular, esse campo necessita ainda assim de uma virgula como
marcador de posicao.
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Para todas as entradas de serologia manuais, o locus tem de preceder o valor. Por exemplo,
para um locus A de valor 23, tem de introduzir A23.

IPatlentID,CatEgDryGrp,FamllyID,Fil:StNaan,Mld.d].EName,Lastl\lamE,Ssn,DUh,GEndEr,Ethnlclty,AddrEss,City,StatE,REglUn,Cuun
try, ZipCode, Email, Phone, UkPhone, Cellular, Fax, Employer, SpouselName, SpouseBloodType, EmergencyContact, EmergencyTel, DCHN, H
ospitalName, Division, BloodType, Disease, RhBloodType, PatientDonorFlLg, Associated SamplelDs, Associated DonorIDs, HLAl
_A,HLAZ_A,HLAl B,HLAZ_E,HLAl Bu,HLAZ_Bw,HLAl C,HLAZ C,HLAl DRE1,HLA2 DRB1,HLAl DRE3,HLA2_DRB3,HLAl DRE4,HLAZ
_DRE4, HLA1 DRBES,HLAZ DRBS,HLA1 DQE1,HLAZ DQB1,HLA1 DQA1, HLAZ DQAL, HLA1 DPE1,HLAZ DPE1,HLA1 DPA1,HLAZ DPi1,HLA1
_MICA,HLAZ MICA,HLA1 MICE, HLAZ

_MICE,HLA KIR,Classl abSpec,ClassII AbSpec,MIC AbSpec,UnaccepteableAntigens, Acceptabledntigens,Notes, SHLAL A, SHLAZ
_A,3HLAL B,SHLAZ B,SHLA1 Cw,SHLAZ Cw,SHLA1 DR,SHLAZ DR,3HLA1 DR345,3HLAZ DR345,5HLA1_DQ,SHLAZ DQ,SHLA1_DP, SHLAZ
_DP, PonorType, IncludeInDonorPRA

36450, Human, Neely, Jason, ,Neely, 021-09-2987,2/17/2001, ¥, caucasoid, 560 Waiting

Street,,CA,NUV, USL, 91022, jneely@yahoo.com, (213) 567-0887, (213) 567-0987, (213) 567-0987, (213) 567-0987,HIT
Research, Evvonne, AB,Evvonne, (213) 509-0198, 101,55t Judes's Hospital, MARROW Transplant,Q,bONE

MARROWH, ,PACIENC, vy rrrvanvrrsasrsvsesssrenrnrrarrsnse h2,—-,B78,B56,,,,,,,00-,00-,DF14,DF8,,

27614, Human, Marctinez, Daniel, DM, Martinez, 032-11-1934,9/12/1993, 1, hispanic,40 Driveland Road,East

LA, CA,NUW, 154, 90222 ,mdanielBacl.net, (324) 489-1430, (324) 489-1430, (324) 489-1430, (324) 489-1430,Joba
Juice,Maria, B, Maria, (324) 489-1430,103,East LA Hospital, MARROW

Transplant, O, Marcow, -, PACIENC, , ., uvvsverssrrrreaasrsrvaisssrrasserB2,-,—,B6,,,,,,,008,D02,DF18,-,,

38557, Human, Phannudet, Keodone, PE, Phannudet, 111-41-5432,12/30/2000,F ,oriental, 1008 Special

Road, Valencia, CL,NWW, USA, 91355, kd@lions.net, (662) 234-1098, (662) 234-1098, (662) 234-1098, (662) 234-1098, Traveller's
Insurance, Kennech, A, Kenneth, (662) 234-1098,221,Henry Mayo Hospital,, AB,Tissue,

+,DONOY, ;s sssresrvirrraacinrasssrioescareer s~ AB0,-,B37,,,DR15,-,DR52,-,,,DF5,DF5, ,

44715, Human, Haigety, Jimmny, HJ, Haigety, 111-94-1212,11/22/2000, ¥, caucasoid, 7701 Christian Brothers

Road, Bellflower, CA,NNW, USA, 91314, jh@msn.com, (323) 981-0916, (323) 345-1234, (323) 506-7771, (714) 556-1269,Verizon
Corporation,Juanna,O,Juanna, (323) 345-1098, 103,5c Michael Hospital, MARROW Transplant,O,Tissue,

+PACIBNC,  yyssusvvrrrraasssriassiaaessesernrrrss B0, =, DR=,DRE, ;s

44716, Hunan, Shoemaker , Cheryl, 3, Shoemaker, 111-13-1234,11/22/2002,F ,black, 1705 Brothers

Road, Canyonville, OR,NNU, USAL, 97417, scfmsn.com, (541) 839-4467, (541) 8939-6509, (541) 299-1098, (541) 760-1986, Juniper
Creek,Elizabeth,O,Elizabeth, (323) 345-1098, 103,53t Michael Hospital,MARROW Transplant,Q,Tissue,

F DONOT, s rrsrierrrsaairriaaasriaarererrrB2rm0 e, DRE3, -,

44717, Huan, Dublin,Nikitta, D, Dublin, 111-13-1234,11/22/2004,F, agsian, 345 Ashilly

Court, Canyonville,OR,NNU, USA, 97417, scimsn.com, {541) 839-4467, (541) 839-6509, (541) 299-1098, (541) 760-1956, Juniper
Creek,Elizabeth, O, Elizabeth, (323) 345-1098, 103,353t Michaesl Hospital, MARROW Transplant, O, Tissue,

+DONOT sy isassssiarrrassanriasssiesassrrrrr—s A8, CWE, Cul, DR~,DR-,DR51,DR5Z,DQ7,DQE, , ,,

28198, Human, Sharpitis, Thomas, T, Sharpitis, 023-18-0002, 1/1/1950,F, caucasoid, 9701 Bicycle Lane,Cystal

Village CD SN IS0, 9100 har&N@yahon eom, (7141 978-1098, (714} 9781098 (714} 973-1098. {714} 209-7812 JInsenh
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Utilitario de Base de Dados

O Utilitario de Base de Dados do TypeStream Visual permite-lhe criar e estabelecer ligacbes a
bases de dados do SQL Server, bem como executar todas as tarefas que se seguem.

* Criar uma nova base de dados

* Selecionar/ligar a uma base de dados ja existente

* Efetuar uma cdpia de seguranca da sua base de dados ou criar um plano
para a realizacdo de copias de seguranga regulares

* Restaurar uma base de dados

* Intercalar bases de dados

* Desanexar ou eliminar uma base de dados

* Anexar a uma base de dados

* Reconfigurar bases de dados

* Otimizar base de dados

Também tem um novo icone:

H l
TSV DB Utility

2.0

Abrir o Utilitario de Base de Dados do TypeStream Visual

O Utilitario de Base de Dados do TypeStream Visual permite-lhe estabelecer uma ligagdo com
qualquer SQL Server no seu computador ou na rede, dependendo das suas permissdes e das
politicas de seguranga da sua organizagao.

Para utilizar qualquer um dos Utilitarios de Bases de Dados TypeStream Visual tem de, em
primeiro lugar, estabelecer uma ligagdo a um SQL Server. A exce¢do da ligagdo a uma base de
dados, as tarefas relacionadas com as bases de dados sé podem ser executadas no servidor ou
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no computador onde reside a base de dados.

Apresentamos algumas diretrizes para a utilizacao do Utilitario de Bases de Dados TypeStream
Visual:

* Pode estabelecer uma ligacdo ao SQL Server utilizando a Autenticacdo do
Windows ou a Autenticacao do SQL Server. Se utilizar a Autenticagdo do SQL
Server, a Caixa de dialogo Server (Servidor) apresenta o nome e palavra-
passe do utilizador administrador da base de dados predefinido para uma
instalagdo cliente/servidor local.

* Recomenda-se vivamente que ndo altere as defini¢des de agrupamento e as
defini¢des regionais entre bases de dados. O agrupamento de bases de
dados e o SQL Server desempenham um papel importante durante a
intercalacdo e migracdo de bases de dados. (Um agrupamento codifica as
regras que regem a utilizagdo de carateres e niUmeros de um idioma ou
alfabeto).

* N&o altere as permissdes (ou seja, quem tem o direito de efetuar
determinadas alteracdes na base de dados).

* Clique duas vezes no icone TypeStream Visual DB Utility no ambiente de
trabalho do seu computador.

E apresentada a caixa de didlogo Connect to SQL Server (Ligar ao SQL Server).

I'S Connect To SQL

TypeStream Visual

SQL Server
SQL Server : )NV ONNEETRETST

Connect Using
Windows authentication
© SQL Server authentication
Login Name : |sa
Password:l

Certifique-se de que a informacao do SQL Server esté correta e clique no botdo OK. E
apresentada a Janela principal do Utilitario de Base de Dados:
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2 Database Utility PESFEN

\
‘ TypeStream Visual 90000006

Il = Database Tasks “
‘ Create TSV Database Create TSV Database
iead/f):on:bedto TSV Database S C to TSV Dat
pei i Defes Detebane
Detach Database FERIEESE
Back up Database Detach Database
Restore Database Back up Database
Merge Database Restore Database
Reconfigure Database Merge Database
Optimize Database Reconfigure Database
| Daa&memmwmb:tabase Details Optimize Dat
Upgrade prior versions of TSV Database to 2.0 thize et
Message
Please note that some database functions such as Create, Delete, Backup. Restore, Attach, Detach
etc. require administrator level privilege. Please see your systems administrator if you need to perform
these actions. The maximum allowed database name is 35 characters.

Version: 2.0.0.27232

[l vser name: || FUSION_USER | Server Name: || (local)\FUSION_SQLI4EXP | Database Name: || TSV_rv Mode: || Server/

A barra de estado na parte inferior da janela principal do Utilitario de Base de Dados
TypeStream Visual apresenta o Active User (Utilizador ativo), Server Name (Nome do servidor),
Database Name (Nome da base de dados) e o Database Mode (Modo da base de dados) (ou
seja, o TypeStream Visual e a base de dados estdo no mesmo computador ou a base de dados
reside num servidor externo).

* O campo User Name (Nome de utilizador) apresentara Not Set (N&do
definido), se estiver a utilizar a Autenticacdo do Windows.

» Um botdo Help (Ajuda) esta disponivel em todas as janelas do Database
Utility. Também é possivel aceder a Ajuda premindo a tecla F1.

* Clique nos sinais +/- do lado esquerdo para mostrar ou ocultar op¢des de
menu relacionadas com o Utilitario de Base de Dados.

Tarefas da base de dados

As Database Tasks (Tarefas da base de dados) apresentadas no lado esquerdo da janela
principal constituem diversos meios para configurar, gerir e manter uma base de dados
TypeStream Visual. Estas fun¢des sdo descritas nas sec¢des seguintes.

Criar uma nova base de dados

S6 é possivel criar uma nova base de dados no computador ou no servidor no qual reside o
programa SQL Server.

* No lado esquerdo da janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados),
clique em Create Database (Criar base de dados):

* Utilizando a caixa pendente SQL Server (Servidor SQL), escolha uma versao
do Servidor SQL que seja correta para a base de dados que pretende criar.

* Introduza um Name (Nome) exclusivo para a nova base de dados.

* Selecione 0 tamanho méaximo da base de dados e clique em Create (Criar).
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Create TSV Database |
SQL Server
SQLServer:  [local)\FUSION_SQLT4EXP ||Z|

Settings : us_english®SQL_Latin1_General_CP1_CI_AS
SQIL Express Edition

Databaze
Database Mame : 5y _TEST

File: Size (GE) : 1008
TypeStream Visual will create 4 files each with the size specified above

Na versdo completa adquirida do SQL Server, o tamanho maximo de uma base de dados é um
terabyte. Certifique-se de que possui espaco de armazenamento adequado para uma base de
dados deste tamanho.

De referir igualmente que, atualmente, se estiver instalado o Microsoft SQL Server Express 2014
(escolha predefinida), o software ird mostrar FUSION_SQL14EXP nas listas pendentes.

Se o nome da base de dados recém-criada ainda ndo existir, o sistema cria a nova base de
dados e apresenta a seguinte mensagem:

1. Clique em Yes (Sim) para se ligar a base de dados. Clique em No (Nao), se ndo se
pretender ligar a base de dados neste momento.
2. Seclicar em Yes (Sim), é apresentada uma mensagem de confirmacdo da ligacdo:

Database Connection @

| Database connected successfully.

3. Clique no botdo OK.
4. Se o nome da base de dados recém-criada ja existir, o Utilitario de Base de Dados
apresenta a seguinte mensagem de erro.
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Database Creation Error @

I.- A% An error occurred when creating the database: Database already exists..
| " Please recheck the server name, userid and password (if using SQL
Server Authentication), and database name.

Clique no botdo OK. Em seguida, certifique-se de que o nome da base de dados que
introduziu é exclusivo no SQL Server selecionado e tente novamente.

O comprimento maximo do nome de uma base de dados ndo pode exceder os 35 carateres.

Apenas sdo recomendados carateres alfanuméricos e o caracter de sublinhado “_" para
utilizagdo na atribuicao de nomes a bases de dados.

Selecionar e ligar-se a uma base de dados

A partir da Janela do Utilitario de Base de Dados, pode optar por se ligar a uma base de dados
ja existente no servidor selecionado. A analise subsequente com o TypeStream Visual utilizara a
base de dados selecionada.

1. Na janela Database Utility (Utilitario de Bases de Dados), clique na opgao
Select/Connect to TSV Database (Selecionar/Ligar-se a uma Base de Dados TSV).

2. Selecione uma base de dados do seletor suspenso Database Name (Nome da
base de dados).

3. Clique em Set (Definir).

4. E apresentada a mensagem que se segue:

Database Connection @

|0| Database connected successfully.

Cligue no botdo OK. A base de dados selecionada encontra-se agora listada no campo
Database Name (Nome da base de dados) na Barra de estado existente na parte inferior da
janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados):

Eliminar uma base de dados

Cligue no botao OK. A base de dados selecionada encontra-se agora listada no campo
Database Name (Nome da base de dados) na Barra de estado existente na parte inferior
Database Utility (Utilitario de Bases de dados).
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1. Na janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados), clique em Delete
Database (Eliminar base de dados).

2. A partir da lista pendente Database Name (Nome da base de dados), selecione

uma base de dados e clique no botdo Delete (Eliminar).

Cligue no botao Delete (Eliminar):

4. E apresentada uma mensagem de confirmacao. Clique no botdo Yes (Sim) para
avancar com a eliminacdo da base de dados.

P "~

w

TypeStream Visual 23

:I Delete this database?

ves || N0 |

5. O Utilitério de Base de Dados confirma a eliminacao.

TypeStream Visual @

Iol Database successfully deleted.

6. Se clicar em No (N&o), é apresentada uma mensagem para verificar que a base
de dados ndo foi eliminada.

TypeStream Visual @

|0I Database TSV10104 was MOT deleted.

se receber uma mensagem a indicar que a base de dados selecionada estd a ser utilizada,
primeiro tem de separar a base de dados da interface (ver Desanexar uma base de dados). Nao é
possivel eliminar uma base de dados anexada.

7. Clique no botdo OK para sair.
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TypeStream Visual @

|8I The database is currently in use.

Anexar uma base de dados

Pode utilizar conjuntamente as opgdes Attach (Anexar) e Detach (Desanexar) uma base de
dados, quando pretender mover uma base de dados para outra localizagdo e, em seguida,
associa-la a essa nova localizacdo. Eis a sequéncia que deve seguir, se pretender realizar esta
acao:

* Desanexar a base de dados, (consulte a seccdo: Desanexar uma base de
dados para mais informacdes)

* Mover o ficheiro .mdf da base de dados (que contém a base de dados) para
a localizacdo pretendida noutro servidor.

* Anexar a base de dados utilizando os passos abaixo, especificando a nova
localizacdo da base de dados que moveu.

Pode utilizar a fungdo Attach database (Anexar base de dados) para associar qualquer ficheiro
.mdf de uma base de dados TypeStream Visual. No entanto, o ficheiro .mdf da base de dados
que esta a anexar deve residir no servidor selecionado.

Recomenda-se que efetue uma cdpia de seguranca da base de dados antes de utilizar a
funcionalidade Attach (Anexar).

1. Na janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados), clique em Attach
Database (Desanexar base de dados).

2. Clique no botdo Browse (Procurar) Ejunto ao campo MDF file to attach
(Ficheiro MDF a anexar) e navegue para o ficheiro da base de dados que
pretende anexar. A localizagdo predefinida das bases de dados é C:\Program
Files (x86)\Microsoft SQL Serve\MSSQL12.FUSION_SQLT4EXP\MSSQL\DATA\.

3. Selecione o ficheiro da base de dados (*.mdf) e clique no botdo Open (Abrir). O
diretdrio para o ficheiro (*.mdf) selecionado surge no campo “MDF file to attach”
(Ficheiro MDF a anexar).

4. Clique no botdo Attach (Anexar) (acima) e, em seguida, ira ver esta mensagem:

TypeStreamn Visual @

|0I Database TSV1107 successfully attached.
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Se tentar anexar uma base de dados que ja esta anexada, recebera uma mensagem como esta:

TypeStream Visual IEI

[0] Database TSV1010A exists already.

Desanexar uma base de dados

Se pretender mover o ficheiro de uma base de dados (.mdf) para outra localizagdo devido ao
espaco no disco ou porque ja ndo pretende que o TypeStream Visual a tenha anexada (mas se
ainda nao a quiser eliminar), tem de, em primeiro lugar, desanexar a base de dados do
TypeStream Visual. Em seguida, pode relocaliza-la e associa-la a sua nova localizagdo (consulte
a seccdo do menu de bases de dados intitulada: Anexar uma base de dados).

NOTA: n3o é possivel eliminar uma base de dados que esteja a ser atualmente utilizada.

1. Na janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados), clique em Detach
Database (Desanexar base de dados).

2. A partir da lista pendente (acima) Database Name (Nome da base de dados),
selecione uma base de dados e clique no botdo Detach (Desanexar). E
apresentada a mensagem que se segue.

3. Clique no botdo OK.

Database Detach @

I - 1 Database successfully detached.
"W File detached: C:\Program Files (x86)\Microsoft SQL
Server\MSSQL12 FUSION_SQLI4EXP\MSSQL\DATANTSY 6-9.mdf

NOTA: o ficheiro .mdf de uma base de dados desanexada estd localizado no diretério onde a
instancia de SQL do TypeStream Visual foi instalada (por exemplo, para Microsoft SQL Express 2014,
C:\Program Files(x86)\Microsoft SQL Server\MSSQL12.FUSION_SQL14EXP\MSSQL\Data

Criar um ficheiro de cdpia de seguranca da base de dados

Recomenda-se que crie cpias de seguranca regulares e frequentes da(s) sua(s) base(s) de
dados TypeStream Visual. Se acontecer algo que corrompa uma base de dados, ou a torne
inacessivel, ter uma copia de seguranca da base de dados permite-lhe restaurar todos os
dados até a data da cdpia de seguranga mais recente. Utilize a funcionalidade Schedule
Backup (Agendar cépia de seguranca) para configurar copias de seguranca regulares
automaticas de uma base de dados especifica — a qualquer dia ou hora e com a frequéncia
que desejar. Para mais informacdes sobre como restaurar uma base de dados com uma cépia
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de seguranca, consulte a seccao Restaurar uma base de dados.

A base de dados que sera alvo de uma copia de seguranca devera ser guardada na unidade
local do servidor ou do computador no qual esta a criar a copia de seguranca. O nome do
ficheiro da cépia de seguranca é o nome da base de dados com uma extenséo .bak.

Ao configurar o TypeStream Visual num ambiente em rede, a definicdo Sessions/Batch
(Sessdes/Lote) (ver General Settings > Paths (Definicbes gerais > Diretdrios)) deve indicar um
local partilhado e em rede.

Pode utilizar uma unidade mapeada partilhada ou em rede para armazenar cépias de
segurancga, se o agente SQL tiver as permissdes apropriadas para esse diretério. Para obter
mais informagdes, consulte http://support.microsoft.com.

1.

Na janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados), clique em Backup
Database (Cépia de segurancga da base de dados).

A partir da lista pendente Database Name (Nome da base de dados) (ndo
mostrada aqui, ver a seta), selecione uma base de dados.

NOTA: certifique-se de que seleciona um diretério de destino pertencente ao SQL Server
selecionado. Se utilizar o seu PC como local para cépias de seguranga, recomenda-se que crie uma
pasta especifica para cépias de seguranga no disco C: (por exemplo, C:\DB Backups) e ndo guarde
copias de seguranga no ambiente de trabalho.

TDX-OLI-DMR-PS-4164 Rev. 02

Cligue no botdo Browse (Procurar) Ejunto ao campo Destination (Destino). E
apresentada uma nova janela onde pode navegar para uma pasta de destino
para guardar a copia de seguranga da base de dados.
Introduza um nome para o ficheiro da cépia de seguranca da base de dados no
campo Backup File (Ficheiro de cépia de seguranca) (por predefinicdo, é utilizado
0 nome da base de dados).
Pode igualmente clicar no botdao Make New Folder (Criar nova pasta) e criar uma
pasta especifica para as copias de seguranca da sua base de dados. Os ficheiros
da copia de seguranca sdo armazenados com uma extensdo de ficheiro (.bak).
Neste ponto tem duas op¢des de botao:
a. "Backup" (Copia de seguranca) — isto ira realizar a copia de seguranca
imediatamente
b. "Schedule Backup" (Agendar cdpia de seguranca) — ira abrir uma janela
para agendar a copia de seguranca para outro(s) dia(s) e hora:
Para efetuar uma cdpia de seguranca da base de dados imediatamente, clique no
botdo Backup (Efetuar copia de seguranca).
A mensagem que se segue confirma a realizacdo de uma cdpia de seguranca da
base de dados bem-sucedida.
Clique no botdo OK para sair.
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Back up Database @

| Database T5V 6-8 successfully backed up.

Schedule Backup (Agendar cépia de seguranca)

NOTA: otempo necessério para efetuar a cépia de seguranca de uma base de dados é
proporcional ao seu tamanho — quanto maior for a base de dados, mais tempo demora a cépia de
seguranga.

Para agendar copias de seguranca para uma data e hora futuras, ou para agendar cépias de
seguranca automaticas, clique em Schedule Backup (Agendar copia de seguranca).
apresentado o programador de copias de seguranca.

4%, HLA TSV Database Backup Scheduler ol @ ==
TypeStream Visual O
Database Backup Job Name: Ty 524 -
Frequency: Daily -

Start Time: 33000 AM |
Start Date:  Wednesday, June 14,2017 =
Diay of the week
Monday Tuesday Wednesday

Thursday Friday Saturday

Sunday

[T Add Timestamp to the Backup File

User Name: AMER'susan estabrook

Password

[ONE LAMEDA © 00 |

1. Preencha os campos no Programador de copias de seguranca para configurar o
dia e a hora da cépia de segurancga:

2. Database Backup Job Name (Nome da tarefa de copia de seguranca da base de
dados): Introduza um nome exclusivo para a copia de seguranga. Cada tarefa de
copia de seguranca agendada requer um nome exclusivo.

3. Frequency (Frequéncia): Utilize a seta pendente para selecionar a frequéncia da
copia de seguranca (Diaria, Semanal ou Mensal).

4. Start Time (Hora de inicio): Utilize as setas para cima/baixo para definir a hora a
que a copia de seguranca agendada sera iniciada. Note que o tempo necessario
para efetuar a copia de seguranga de uma base de dados é proporcional ao seu
tamanho — quanto maior for a base de dados, mais tempo demora a copia de
seguranca.

5. Start Date (Data de inicio): Clique na seta pendente e selecione a data na qual
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pretende que seja iniciado o processo de cépia de seguranga agendado.

6. Days of the week (Dias da semana): Se tiver selecionado uma frequéncia semanal
ou mensal, assinale a caixa de verificacdo do(s) dia(s) da semana no(s) qual/quais
pretende realizar as cépias de seguranca agendadas. Esta opcdo € apresentada a
cinzento, se especificar a opgao de frequéncia Daily (Diéria).

7. Introduza a sua palavra-passe do Windows no campo Password (Palavra-passe).
Deve introduzir esta palavra-passe para assegurar que tem os privilégios corretos
para efetuar copias de seguranca da base de dados, conforme especificado.

8. Clique no botdo Schedule (Agendar).

N&o é necessario estar a utilizar a aplicacdo ou ter a sessdo iniciada para executar a tarefa de
copia de seguranca agendada. No entanto, deve ter o seu computador ligado durante a
realizacao da copia de seguranca.

NOTA: o diretério que especificou para as cpias de seguranca agendadas ird conter o ficheiro de
copia de seguranga da base de dados (.mdf), bem como um ficheiro de registo que documenta o
estado da tarefa de cépia de seguranga.

Se a sua programagao for confirmada, é apresentada uma mensagem.

Eliminar uma cépia de seguranga agendada

Proceda da seguinte forma para eliminar uma tarefa de cépia de seguranca agendada.

1. Clique em Schedule Backup (Agendar cépia de seguranca). E apresentado o
programador de cdpias de seguranca.

2. Utilize a seta pendente no campo Database Backup Job Name (Nome da tarefa
de copia de seguranca da base de dados) para selecionar a tarefa de cdpia de
seguranca agendada que pretende eliminar.

NOTA: alista pendente poderd apresentar mais tarefas do TypeStream Visual, para além das
tarefas de cépia de seguranga. Tenha o cuidado de selecionar apenas a tarefa de cépia de
seguranga TypeStream Visual que pretende eliminar. Esta lista apresenta apenas as tarefas
atribuidas com o nome de utilizador atual do Windows. As tarefas de outros utilizadores devem
ser visualizadas através da fungdo de programador de tarefas do Windows.

3. Clique no botdo Delete (Eliminar). E-lhe solicitado gue confirme a eliminagéo da
tarefa

4. Clique no botdo Yes (Sim) para eliminar a copia de seguranga agendada. Se o
agendamento tiver sido eliminado, é apresentada a mensagem que se segue.

5. Clique no botdo OK para voltar ao ecrd principal do Utilitario de Base de Dados.

Para criar uma nova tarefa de cépia de seguranca, siga os passos para Agendar uma copia de
seguranca apresentados na seccdo anterior.

Restaurar uma base de dados

E possivel utilizar cépias de seguranca de bases de dados para restaurar (substituir) uma base
de dados. A copia de seguranca da base de dados contém todos os dados do TypeStream
Visual até a data de criacdo da copia de seguranca.
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Pode restaurar a copia de seguranca de uma base de dados para uma base de dados ja
existente ou nova — exceto para a base de dados atual.

O restauro de uma base de dados s6 pode ser efetuado no servidor ou no computador onde
reside o ficheiro de copia de seguranca da base de dados.

1. Na janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados), clique em Restore
Database (Restaurar base de dados).

2. Clique no botdo Browse (Pesquisar) Ejunto a caixa de texto File To Restore
(Ficheiro a restaurar). E apresentada a janela File Selection (Selecdo de ficheiros).

3. Faca uma procura para selecionar o ficheiro de cépia de seguranca da base de
dados (tera uma extensao .bak) que pretende restaurar e clique no botdo Open
(Abrir).

4. Introduza um nome exclusivo para a base de dados restaurada no campo Restore
as (Restaurar como) e clique em Restore (Restaurar).

5. Clique no bot&o Restore (Restaurar). A base de dados é restaurada com o nome
de ficheiro especificado e é apresentada a mensagem seguinte.

o Microsoft SQL Server ndo lhe permite restaurar bases de dados a partir de determinadas
localizagdes, como uma unidade de rede ou a partir de um ficheiro de cépia de seguranga guardado no
ambiente de trabalho do seu computador.

se o utilizador recuperar um ficheiro .bak de base de dados de uma maquina para outra, a pasta
Session (Sessdo) NGS também deve ser copiada para a maquina de destino e o caminho em General
Settings (Defini¢cBes gerais) tem de apontar para o caminho da pasta.

Otimizar uma Base de dadosTypeStream Visual

A otimizacado frequente de uma base de dados TypeStream Visual acelera o processo de
analise compactando espaco desperdicado, reparando erros automaticamente e otimizando o
armazenamento de dados. Para otimizar uma Base de dados TypeStream Visual, faga o
seguinte. Primeiro, abra o Utilitario de Base de Dados do TypeStream Visual:

1. Selecione Optimize Database (Otimizar base de dados) a partir do menu
Database Tasks (Tarefas da base de dados).

2. Selecione a base de dados que pretende otimizar a partir da lista pendente
Database Name (Nome da base de dados).

3. Clique no botdo Optimize (Otimizar).

Depois de concluida a otimizacdo, é apresentada uma mensagem a indicar que o processo foi
concluido com éxito.

Note que, durante a otimizacdo, o SQL Server ira necessitar temporariamente de espaco
adicional no disco rigido para concluir o processo. Se ndo estiver disponivel espago adicional
no disco rigido, ou se a base de dados exceder as limitacBes de tamanho do SQL Express
durante a otimizagdo, o processo ndo é bem-sucedido.

Eis algumas sugestdes para resolver este problema:

* Reduza o tamanho da base de dados movendo sessdes da base de dados
atual para outra base de dados.
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* Se estiver a utilizar o SQL Server 2005 Express (que tem uma limitacdo de
tamanho de quatro gigabytes), pondere a atualizagdo para o SQL Server
2014 Express, que permite um tamanho maior de dez gigabytes.

* Adquira a versdo integral do MS SQL Server, que oferece um tamanho de
base de dados quase ilimitado.

Uma base de dados pode ser otimizada automaticamente da mesma forma que é possivel
efetuar a copia de seguranca de uma base de dados através de um agendamento predefinido.

Agendar a otimizagdo de uma base de dados

Configurar o Utilitario de Bases de Dados do TypeStream Visual para efetuar automaticamente
a otimizagdo da base de dados é uma acdo que é feita exatamente da mesma forma que
agendar uma cOpia de seguranga automatica da base de dados.

1. Selecione Optimize Database (Otimizar base de dados) a partir da lista de tarefas
da base de dados no Utilitario de Base de Dados do TypeStream Visual.

2. Selecione a base de dados cuja otimizagao pretende agendar a partir da lista

pendente Database Name (Nome da base de dados).

Cligue no botdo Schedule (Agendar).

4. Ajanela do Programador aparece (acima). Crie um novo Data Optimization Job
Name (Nome da tarefa de otimizacdo de dados) ou selecione um Database
Optimization Job Name (Nome da tarefa de otimizacdo de dados) ja existente a
partir da lista pendente.

5. No campo seguinte, Frequency (Frequéncia), selecione a frequéncia com a qual
pretende que a otimizacdo seja efetuada: Diaria, Semanal ou Mensal.

6. No campo Start Time (Hora de inicio), utilize as setas para cima e para baixo para
selecionar a hora a qual o processo de otimiza¢do da base de dados devera ser
iniciado.

7. No campo Start Date (Data de inicio), clique na seta para baixo e selecione o
primeiro dia no qual a otimizacdo da base de dados devera ser realizada.

8. Se tiver selecionado Weekly (Semanal) no campo Schedule Optimize (Agendar
otimizac¢do), selecione o dia, ou dias, nos quais pretende que a otimizacdo da
base de dados seja efetuada na sec¢do Day of the Week (Dia da semana).

9. Introduza o seu User Name (Nome de utilizador) e Password (Palavra-passe) e
clique no botdo Schedule (Agendar).

10. O Utilitério de Base de Dados apresenta uma mensagem a indicar que a tarefa de
otimizagdo da base de dados foi agendada com éxito.

w

Reconfigurar uma Base de dados TypeStream Visual

A reconfiguracdo de uma base de dados permite-lhe aumentar o tamanho de uma base de
dados ja existente. Para reconfigurar e aumentar o tamanho de uma base de dados do
TypeStream Visual ja existente, proceda da seguinte forma:

1. Selecione Reconfigure Database (Reconfigurar base de dados) a partir da lista de
Database Tasks (Tarefas da base de dados) no Utilitario de Base de Dados
TypeStream Visual.

2. Certifique-se de que estéa ligado ao SQL Server correto.
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3. Se ndo estiver, clique no botdao Browse (Procurar) [-ha seccdo SQL Server
(Servidor SQL) para selecionar o SQL Server correto.

4. Selecione a base de dados que pretende reconfigurar clicando na seta para baixo
do lado direito do campo Database Name (Nome da base de dados) para
seleciona-la.

a. Aumente o tamanho da base de dados introduzindo um novo tamanho
ou clicando nas setas para cima e para baixo no campo imediatamente
abaixo do campo Database Name (Nome da base de dados),

b. Ou aumente o tamanho da base de dados para o tamanho maximo
permitido colocando uma seta na caixa de verificacdo de tamanho
Unlimited (llimitado) disponivel para este fim.

5. Clique no botdo Set (Definir).

6. O Utilitério de Base de Dados apresenta uma mensagem a informar que a
reconfiguracdo da base de dados foi bem-sucedida.

Detalhes da base de dados atual

Ao selecionar Current Database Details (Detalhes da base de dados atual) a partir do menu do
lado esquerdo do Utilitario de Base de Dados, é apresentada uma listagem detalhada com as
informac¢Bes mais importantes referentes as suas bases de dados do TypeStream Visual.

|Current Database Details |
TS5V Database
SQL Server
Instance Name: (ocal\FUSION_SQL14EXP
SQL Version: 2014 Express Edition
5aL
Name: TSV 6-12
Version: 1.0.0.27232, Created on: 6/12/2017
Settings: us_english\SGL_Latin1_General _CP1_CI_AS

File Total Used % (approx.)
Primary 10240 MB 215MB 2%
Well Detail 10240 MB 10MB %
Well Resutt 10240 MB 10 MB 1%
Log 10240 MB 10 MB %
Audit Log Database
5QL Server
sSaL
File Total Used % (approx.)
Primary - - -
Log

Message

Please note that some database functions such as Create, Delete, Backup, Restore, Attach. Detach
etc. require administrator level privilege. Please see your systems administrator if you need to perform
these actions. The maximum allowed database name is 35 characters.

A parte superior deste ecra apresenta informacgdes sobre a base de dados do TypeStream
Visual principal, enquanto a parte inferior é dedicada a base de dados de registos de auditoria.

Se a percentagem de um ficheiro de uma base de dados exceder os 90%, podera ser altura de
Otimizar e/ou Reconfigurar a base de dados para libertar mais espaco.
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Atualizar uma Base de dados do TypeStream Visual

No caso de uma atualizacdo para TypeStream Visual que requer uma alteragdo na estrutura da
base de dados, qualquer base de dados atual tera de ser atualizada antes de poder ser
utilizada com o sistema atualizado.

Nota: para instalar a configuracdo auténoma, os utilizadores que migram de um computador
para outro devem certificar-se de que movem a pasta “/data/session” para o novo
computador.

A tentativa de ligar a uma base de dados mais antiga através do utilitario de bases de dados ira
devolver a seguinte mensagem:

TypeStream Visual Compatibility @

i ~ 1 Target TypeStream Visual Database Version: 1.0.0.27232 is not
&/ supported.

Para atualizar, selecione um nome de base de dados na lista suspensa. O nimero de versdo, o
tamanho e as definicdes da base de dados selecionada serdo apresentados por baixo do nome.
Cligue em Upgrade (Atualizar). Uma barra de progresso sera apresentada durante o processo
de atualizagdo, apds o qual uma mensagem seré exibida, confirmando uma atualizagdo bem-
sucedida e dando a opg¢do de conectar-se a base de dados atualizado agora. Se responder
“No” (Nao), pode sempre ligar-se mais tarde utilizando o Utilitario de Bases de Dados do TSV.

Criar uma cépia de seguranga

Pode criar uma cépia de seguranga da sua base de dados antes de atualizar, bastando para
isso marcar a caixa de confirmagdo “Backup original database before upgrade” (Cépia de
seguranca da base de dados original antes da atualizagdo). A localizacdo predefinida para
armazenamento da copia de seguranca é c:\OLI TS\VA\data\temp, mas pode definir a localizagéo
para qualquer pasta local, com a exce¢do do ambiente de trabalho, diretério Os meus
documentos ou um diretério de rede.

Ver script

Se quiser conhecer as tabelas especificas afetadas pela atualizacdo da base de dados, selecione
primeiro uma base de dados e clique no botdo “View Script” (Ver script). E apresentada uma
tabela com as atualizagdes disponiveis, por exemplo, “Upgrade from TSV 1.0 to TSV 1.1
database” (Atualizar da base de dados TSV 1.0 para TSV 1.1). Expanda o '+’ junto a atualiza¢do
adequada. Aparece o texto completo do script de atualizagdo da base de dados.

Intercalar uma base de dados do TypeStream Visual

Esta funcdo permite-lhe combinar duas bases de dados numa sé, independentemente da sua
localizagdo. Existem determinadas diretrizes que devem ser seguidas aquando da intercalacao
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de bases de dados:

Ambas as bases de dados devem ser da mesma versao de uma base de dados
do TypeStream Visual.

Ambas as bases de dados devem ter uma copia de seguranca antes da
realizacdo da intercalacdo das bases de dados.

A informacdo da base de dados de origem é copiada para a base de dados de
destino.

Aquando da fusdo para uma base de dados do TypeStream Visual j& existente,
certifique-se de que o tamanho da base de dados de destino é
suficientemente grande para armazenar a base de dados de origem. Por
base de dados ja existente, referimo-nos a uma base de dados que tenha o
minimo de informagbes sobre o laboratério e sobre o utilizador. Os dados
laboratoriais da base de dados de origem serdo copiados, se estiverem em
falta na base de dados de destino.

Aquando da fusdo para uma nova base de dados do TypeStream Visual, crie, em
primeiro lugar, uma nova base de dados utilizando a funcdo Create
Database (Criar base de dados) e certifique-se de que o tamanho é
suficientemente grande para armazenar a base de dados de origem.

Tenha em atengdo que os Donor Group Names (Nomes de grupos de dadores),
Patient ID’s (ID de doentes), Test Types (Tipos de teste) e Test Dates (Datas
de teste) ndo serdo intercalados, se estas informacdes ja existirem na base
de dados de destino.

1. Na janela Database Utility (Utilitario de Bases de dados), clique em Merge Database
(Intercalar base de dados).

2. Selecione uma base de dados a partir da lista pendente Database Name (Nome da base
de dados) sob Source Database (Base de dados de origem) (nenhuma assumida; nao
mostrado aqui). S&o, entdo, apresentados a versdo, o tamanho e as definicdes dessa
base de dados:

Merge Database |

Source Database
SQL Server : [Jocal) FUSION_SQL14EXP | E|

Database Name : | Test0210 i

Version : 2.0.0.27232, Created on: 2/10/2020
Size : Used: approximately 1% - 13 MB of 10240 ME DB size.
Settings - us_english\5QL_Latin1_General_CP1_CI_AS
SGL Express Edtion

Target
SQL Server - [local)\FUSION_SQLIZEXP | E|
Database Name : | TSy Test 202002113 v

Version : 2.0.0.27232, Created on: 2/11/2020
Size ;. Used: approximately 1% - 13 MB of 5120 MB DB size.
Settings : us_english\SQL_Latin1_General_CP1_CI_AS
SGL Express Edition

| Mewe || Ext |

1. Selecione uma base de dados a partir da lista pendente Database Name (Nome da base de
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dados) sob Target (Destino). Sdo apresentados a versdo, o tamanho e as defini¢bes dessa
base de dados quando selecionar (ndo mostrado). (O sistema ira pedir-lhe que ndo
selecione uma base de dados, conforme mostrado pelo icone de ponto de exclamacdo

vermelho acima o ).

2. Deve observar a versdo, o tamanho e as defini¢bes da base de dados de origem e da base
de dados de destino antes de proceder a fusdo, para verificar se as versdes e as definicdes
correspondem e se 0 tamanho da base de dados de origem ndo é demasiado grande para
a base de dados de destino.

3. Clique no botdo Merge (Intercalar). Pode ser apresentada a mensagem a solicitar que
efetue uma copia de seguranca da sua base de dados. Se pretender avangar com a
operacdo de intercalagao, clique no botao Yes (Sim):

Merge Databases

Please back up your database

! (local FUSION_SQL14EXP/Formal_R4_T5V_1.3_2.0_Mar0&_Mard
820) before performing the merge, Backups can be used to
restare
the current T3V Database in the event the merge process does
not complete successfully.

MOTE: This database merge will be halted if TypeStream Visual
detects a discrepancy in the data or corrupt data in the source
database.

This is to prevent access or reporting errors.

Do you want to continue with this merge?

4. Apos a conclusdo de Merge (Intercalar), € apresentada a seguinte mensagem:

TypeStream Visual

The database merge completed successfully,
Please update your database with the latest reference files.

5. Clique no botdo OK para voltar ao ecrd principal do Utilitario de Base de Dados.
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Anexo A

Copiar ficheiros BAM do servidor Torrent

Os ficheiros BAM podem ser facilmente exportados do servidor Torrent utilizando o plugin
FileExporter.

Os ficheiros BAM podem ser exportados como ficheiros individuais ou como um ficheiro
comprimido Unico contendo todos os ficheiros BAM.

Também é possivel mudar o nome personalizado dos ficheiros.

Copiar ficheiros utilizando o plugin FileExporter:

1. Selecionar plug-in para executar

Plugin Summary | TestFrapments | Chef Summary S5 Consumable Summary  Calibration Reporl || Analysis Detals | Supporl | Software Version

Select Plugins to Run +Expand Al - Collapse &
'Y

+ HLATypeStream (v110.11)[287

2. Selecionar FileExporter
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Select a plugin

ampliSeqRNA —v5.2.1.2
AssayDevAnalysis —v2.10
Assembler SPAdes —v5.2.1.0
bubblePlots — v0.2
coverageAnalysis —v5.2.12
DataExport —v5.2.0.1
ERCC_Analysis —v5202
FileExporfer —v5.2.0.1
FilterDuplicates —v5.2.0.0
HLALibrary —v3.25.02
HLATypeStream —v1.1.0.11

immuneResponseRNA —V5.2.1.2

Close

3. Introduzir informacdes do exportador de ficheiros
a. Selecione um tipo de ficheiro pretendido:

i. Para exportar ficheiros BAM individuais, selecione BAM e deixe o

arquivo ndo assinalado

ii. Para exportar todos os ficheiros BAM como um Unico ficheiro

zip, verifique BAM e Archive

b. Selecione o formato de nomenclatura do ficheiro, arrastando e largando

na ordem pretendida
c. Selecionar delimitador

File Exporter

File Options

File Types Include Archive

BAM v v

Variant Call Format (VCF)

Variant Caller Excel File (XLS)

FASTQ
Archive File Type ® zip tar.bz2
Name Options
Custom Name Option Enter Text Here Update

Selections

Run Name Report Report Chip Type
Name Date

O arquivo exportara
todos os ficheiros
bam num unico
ficheiro zip

Sequencer Sample Barcode Custom
Name Name Name Name
Barcod” Sample Run
Name Name Name
Delimiters .
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Select Plugins to Run

- | FileExporter (15201} ] 250

Output Files:
1

4. Clique em Submit (Enviar)

Os resultados do FileExporter sao apresentados:

Chet Summary 54 Cansumable Summory | Callbration Report  Analysis Details  Support  Saftware Version

e Workshop Py

ance_Worksliop_Pr

ce_Workshop.
2 Pr

- FileExporter (v5.2.0.1)[ 293]

Output Files:
Compressed Files

6. Clique em cada ligagdo para transferir os ficheiros BAM individualmente

+ Expand Al -Coflapse Al | Refresh plugin status

854 kB Completed =

7. Ou cligue na ligacdo Compressed Files (Ficheiros comprimidos) para transferir

ficheiros BAM no formato de ficheiro .zip (opgdo Arquivar)

| Show Contents of Compressed File |

Show Parameters

Documentos de referéncia

497 GB Completed | ~

Versdo do Nome do documento ID do documento

software

TSV 2.0 N‘otas de Iangamehto do TypeStream TDX-OLI-DMR-PS-3248
Visual NGS Analysis Software v2.0

TSV 2.0 G‘U|a de Instala(;éo.do TypeStream TDX-OLI-DMR-PS-3226
Visual NGS Analysis Software v2.0

TSV 2,01 N.otas de Iangamer\to do TypeStream TDX-OLI-DMR-PS-4134
Visual NGS Analysis Software v2.0.1

TSV 2,01 Gw}a‘de Instalacao do.Software de TDX-OLI-DMR-PS-4109
Anélise TypeStream Visual NGS v2.0.1
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Apenas para utilizagdo em investigacdo nos EUA e no Canada. Ndo se destina a ser utilizado em
procedimentos de diagnéstico.



Historico de revisoes

Revisao Data Descrigao da alteragao
01 30 de margo de 2020 Versao inicial
Atualize o manual do utilizador para o langamento ION Fastplex e para abordar
02 Em vigor alguns dos conteudos incorretos. Prestado esclarecimento adicional para extrair

uma leitura que contenha um indel ndo compativel com referéncia ou consenso.

Este software destina-se apenas a Utilizacdo em Diagndstico In Vitro na Unido Europeia.
Nos EUA e no Canad3, este software destina-se Apenas a Utilizacdo em Investigacdo. Ndo
se destina a ser utilizado em procedimentos de diagnéstico.

Apenas para fins de investigacdo, este software ndo se destina a fornecer informacdes para
o diagnéstico, prevencgdo ou tratamento da doenca ou para ajudar no processo de tomada
de decisdes clinicas. Os produtos de software One Lambda Research Use Only foram
concebidos para auxiliar profissionais com experiéncia na analise de genotipagem. No
entanto, quaisquer resultados da investigacao devem ser cuidadosamente revistos por uma
pessoa qualificada em genotipagem. Este software podera ser utilizado como ferramenta
auxiliar através na investigacdo, mas ndo devera ser utilizado como o Unico método de
determinacdo dos resultados de investigacdo reportdveis. Este software destina-se a ser
um auxiliar de laboratdrio, ndo uma fonte de resultados definitivos. O diretor ou técnico
do laboratério com formagdo em andlises de histocompatibilidade devera rever todos os
dados para detetar quaisquer problemas com o software. Tenha em atencdo que o
presente documento foi redigido antes do lancamento do software TypeStream™ Visual.
Assim, podera notar ligeiras diferencas de conteudo relativamente aos ecras efetivos da
aplicacao.
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